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摘要(译)

本发明涉及预测癌症疾病或炎性肠病的潜在风险和/或诊断的方法，其中
测试DNA样品中多态性UGT1A7等位基因的存在。突变的阳性结果是对
癌症疾病敏感性的阳性指示。可以类似地预测对炎性肠病的敏感性。在
该方法中使用DNA样品进行外显子1的PCR扩增，随后进行序列分析，并
将测定的序列与野生型和多态性等位基因进行比较。通过使用自动荧光
染料测序对相应的cDNA进行测序来监测突变的存在或缺失。测试装置需
要基因检测试剂，即所需的引物或cDNA，在预先制备的排列或序列中的
固定支持物上，以便读出结果。重组UGT1A7酶也用于治疗目的。
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