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摘要(译)

本发明认识到，用于多参数单细胞分析的当前临床实验室测试方法限于
完整活细胞的分析，并且不足以鉴定定义某些细胞类型的信号传导激活
谱，包括但不限于肿瘤和免疫活化的细胞亚群。本发明的一个方面一般
涉及组中的标记选择，包括在标准FCM中常规评估的蛋白质，同时优选
还在活化的信号级联中掺入表面受体蛋白的标记。本发明的另一方面一
般涉及用于肿瘤和非肿瘤临床应用中的以下适应症的面板设计作为该技
术的实例：（a）在治疗中止或复发后疾病复发情况下CML祖细胞亚群的
鉴定由于治疗抗性，和（b）活化的嗜碱性粒细胞的表征预测过敏反应的
严重程度。本发明的另一方面一般涉及在单独或组合测定中测量表面和
IC生物标记物水平的方法，用于对每个或选择细胞区室进行稳健表征，
并且基于用于最佳的每种或所有方法的结果进行数据分析。检测标记
物。本发明的另一方面一般涉及基于表面标志物的分析来鉴定和分析细
胞亚群，所述表面标志物包括与细胞类型和受体蛋白的谱系和成熟相关
的那些，以及相应的IC磷蛋白，包括活化的信号级联中的那些以预测某
些疾病状态或对治疗的反应。
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