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摘要(译)

随着时间的推移，许多HIV阳性个体发生病毒趋向性的变化，并且可能表
现为辅助受体使用从CCR5向CXCR4的转变。已显示辅助受体使用向
CXCR4的转变与疾病进展的增加相关。在接受HAART的患者中，在
CXCR4特异性菌株出现后，主要的病毒群可能会转回CCR5介导的进
入。本发明涉及一种监测辅助受体在人免疫缺陷病毒（HIV）感染的治疗
和临床管理中的诊断方法。本发明进一步涉及应用于经历HAART的HIV
阳性个体的诊断方法，以监测CCR5或CXCR4特异性菌株的抑制。诊断
方法可用于帮助选择抗逆转录病毒疗法并改善疾病预后随时间的预测。
本发明的方法包括基于细胞的方法，包括细胞融合测定，和基于分子的
方法，包括异源双链体追踪测定，以定量和定性分析患者来源的HIV用于
辅助受体使用。
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