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SEQUENCE LISTING

<110> Ganymed Pharmaceuticals AG
sahin Dr., ugur
Tureci Dr., Gzlem

KosTowski pr., Mmichael
<120> Differentiell in Tumcren exprimierte Genprodukte und deren verwendung

<130> 342-4pCT

<150> DE 102 54 601.0
<151> 2002-11-22

<160> 137
<170> PatentIn version 3.1

<210> 1
<211> 1875
<212> DNA

<213> Homo sapiens

<400 1
caggccagag tcccagoetgt cctggactct gotgtggoga agggctgatg caggtatgga 60

gtcaaatgtg ggtgcctect geagecgggt gocaguaggy gtggaggggc caccotgggc 120
tttgtccggg agectggtot tecegtoctt gggcetgacag gtgoigoetge ctctgagecc 180
tcocetgotaa gaéctgtgtg ctogggtaagg ctggtggecc tttgggetce ctgtcecagga 240
tttgtgctct ggagggtagg gottgotagy ctduggacty gaggggaacyg tggagetcct 300
tctgectect ttoctgecoe atgacagcag goagatooca ggagagaaga gotcaggaga 360
tgggaagagg.atctgtccag gggttagacc tcaagggtga cttggagtitc tttacggoac 420
ccatgcttice tttgaggagt tttgtgttig tgggtgtgyg gtcugggyote accrecrece 480
acatccctge ccagaggtgyg geagagtgyg ggcagtgeet tgctoccoct gotogetcto 540
tgctgaccte cggctocctyg tgctgoocca ggaccatgaa tggeacctac aacacctgtyg 600
gctccagega cCtcaccrgyg cccccagcgé tcaagctogy ctictacgoe tacttgggcy 660

tcctgetggt getaggocto ctgctcaaca goctggeget ctgggtgttc tgctgocgea 720



O

tgcageagtyg
tgctgtgoac
gocagerete
ccategocgt
cCcoocagaca
tggetogetyg
atttcaactc
tetgotecct
cagaggcecac
gcrtectgee
ccctoctaga
gctgectgga
tggccgtgge
cctaagaggce
tgccagggga
attetottgg

gagggacadg

cgggatggay
tgctggecag

toccocaccca

<210> 2

gacggagacc
citogccctte
ccagggeatc
ggaccgctat
ggctgcggcc
gctoctgggyg
catggegttc
gaaggtggty
ccgcaagget
cctgcacgtg
gacgatccgt
cgeeatetge
toccagtget
gtgctgtygg
agctggaacc
agccttgggt
gacaagggca
cctcacactt
ggtgcagect
gagtc

<211> 3222

<212> DNA

<213> Homo sapiens

<400> 2
atgaagacgt

tecoctttagtt
atgatggdca
ggyctygaaa
actitcatyrt
gaaggcecteyg
gggeceteat

atgatcteag

tgctgttoga
cceaggtgag
abtcagcctt
tagtgagagy
attcggatgg
accractcag
gtacatactc

ctggaagttt

cgcatctaca
gtgctgeact
tacctgacea
gtggcogtyc
gtgtgcgegy
attcaggagg
cegetgetgy
actgeectgg
geccygcatygg
gggctgacag
cgcgecetgt
tactactaca
aaggceocaca
cgetgtggge
agtagcaagg
gggcagggac
agaggactya
gecacceoea

tgatgacacc

cttggcttty
tcagaactge
tgcagagcce
acgtetgcaa
tctgaticat
gaaaatttca
caccttccag

tggattgtca

(64)

tgaccaacct
cectgoegaga
acaggtacat
ggcacceget
tcctoctggat
gecggettctg
gattctacct
cccagaggec
tctgggccaa
tgogectege
acataaccag
tggccaagga
aragccagga
caggtctegy
agcccgygat
gogcccaggta

ggccagagea

gaaccagctc

tgoegotgee

tggtcactgo
cacastggea
ctgaaaaact
aatgctogec
aactcaggry
aatgcacaac
atgtacctig

tgtgactata

ggcggtygec
cacctcagac
gagcatcagc
gegtgooege
gerggteato
cttcaggagc
gceectggec
accecaccgac
ccteotygtg
agtgggotag
caagctotca
gticcaggag
ctctctgtge
gggotceeggg
cagecctgaa
cctgetetat
aggccaatgt
acctggecag

cctcgggget

tcttccagoc
gctatgaaat
tggaagatge
taaatgtgac
actgocggag
ggatgggctg
acacagaatt

zagaaacctt

JP 2006-516190 A 2006.6.29

gacctctgec
acgcegetgt
ctggtcacgyg
ggactgegat
ggctccctgg
acccggeaca
gtagtggtct
gtggggeagg
ttcgtagtct
aacgeetgty
gatgccaact
gcgtotgeac
gtgaccotcg
aggtgctgee
ctcactgtgt
tgggaagaga
cagagaccce
agtgggttec

ggaataaaac

Cgggtoglty
cagcgtootg
ggtgaatgag
tgfgaacgct
tagcacctgt
tgtccteata
gagctacceo

aaccaggetg

780

840

900

960
1620
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1875

60
120
130
240
300
360
420
480
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atgtctccag
ccocttcaaaa
gactgtttct
ggctrtaagg
aggadaagca
gacegagcad
ttggaggaca
cctgggaatt
tttgctctty
gaaaatggag
gaagggtaty
cttcigtata
gtaaat&agé
cctaatgata
ggagctatgg
tatgaacttc
accaatgaga
cagagactac
aatgatggta
tattacaacc
atagaatact
gatggcacat
atgtcatatc
gtagtggaca
ccaaaaaagy
ggagatgtot
facactrtga
atgaaaccct
tacctacttg
attgagacta
atggatacet
gaaaggacac
cttccaaggc

gaggaagtia

ctagaaagtt
cttattcctg
ggtaccttaa
tggtgttaag
atgtgattat
tggctgaaga
atgtcacagc
cccttctaaa
cctatttgaa
aaaatattac
acggtccagt
cctctgtgga
cctatectgtr
ttacaggeey
tgetgetoet
gtcagaaaaa
ccaatcargt
gacagtgcaa
atttcactga
tgaccaagrt
gtgagagagg
tcatggattg
tgcactccag
gtagaatggt
acctgtggac
acagctatgg
gectgtcoggoa
tccgeecaga
taaaaaacty
cactigccaa
tgatcegacy
agcrgtacaa
tagtggtaaa

caatctactt

gatgtacttc
gagcactitcyg
tgctetggag
acaagataag
tatgtgtggt
cattgtcatt
ccotgactat
tagctctttc
tggaatccty
cacccecaaa
gaccttggat
caccaagaaa
ggatatgagc
gugecceteag
getegteget
atggtcceac
tagcetcaag
atacgacaaza
aaaacagaag
cracggecaca
atcccteegyg
ggagtttaag
taagacagas
ggtgaagatc
agctccagag
gatcatcgea
ccggaatgag
tttattctty
ttgugaggaa
gatatttgga
tctacagcta
ggcagagadg
gtctctgary

cagtgacart

(65)

ttggttaact
tatgtttaca
getagegttt
gagtttcaqgqg
ggtccagagt
attctagtyy
atgaaaaatg
tccaggaatc
ctetttggac
tttgetcatg
gactgggydy
tacaaggttc
cccacattca
atcctgatga
ctcectgatge
aticciccty
atcgatgatg
aagcgagtga
atagaattga
gtgaaacttg
gaagtittaa
atctetgict
gteccatggte
actgattitg
cacctcogee
caggagatca
aagattttca
gaaacageag
gatccagaaa
cittticatyg
tattctcgaa
gacagggcty
gagaaaggct

gtaggtttca

tttggaaaac
agaatggtac
cctatticte
atatcttaat
tectetacaa
atcttticaa
tccttgttet
tatcaccaac
atatgctgaa
crtteaggaa
atgttgacag
ttttgaccta
cttggaagaa
ttgcagtctt
tcagaaaata
aaaatatctt
acaaaagacg
ttctcaaaga
acaagtrget
araccatgat
atgacacéat
tgtatgacat
gtcigaaatc
grrgeaatic
aagceaacat
Trotgogyaa
gagtygaaaa
aggaaaaaga
agagaccaga
accaaaadaa
acctggaaca
acagacttaa
ttgtggagceo

ctactatctg

JP 2006-516190 A 2006.6.29

caacgatctg
agaaactgag
ccacgaacte
ggaccacaac
getgaagggt
tgaccagtac
gacgctgtet
aaaacgagac
gatatttott
tetcactttt
taccatggtg
tgatacccac
ctctaaactt
caccctcact
tagaaaagat
tccectggag
agatacaatc
tcrcaageac
tcagattgac
cttcggggty
Ttccraccet
tgctaaggga
taccaactgc
cattttacct
ctcicagaaa
agaaaccttc
ttccaatgga
gctagaagtg
tttcaaaaaa
tgaaagctat
tctggatagag
ctttatgttg
ggaactatat

cagatacagc

540

600

660

720

780

840

900

960
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1B60
1920
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
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accococatgg
gatcatcaty
ttgectaaga
cteagettea
attggagttc
tgtctattig
agaattcacy
tatgaagtga
actgaggatga
cgtttgcaag
gggataagaa
ttgcagotga

210> 3
211> 336
<212> DNA

aagtggtgga
atgtctacaa
gaaatggcaa
tggggacctt
actctggtee
gagatacggt
tgagtggcte
gaggagaaac
aggaccagaa
cagaattttc
gccaaaaace

dataccacaga

<213> Homo sapiens

<400= 3
atgaagacgt

Teottragtt
atgatggoca
gggctggaaa
actttcatgt

gaaggcoteg

<210 4
211> 777
<212> DNA

tgergttgga
cccaggtgag
actecagectt
tagtgagagg
aticggatyg

acctactcag

<213> Homo sapiens

<400> 4
atgaagacgt

toctttagtt
atgatgggca

gggctggaaa

tgctgttgga
cccaggtgag
actecagcoti

tagtgagadgd

catgcttaat
ggtggaaacc
tcggoatgea
fgagctggag
ctgtgetget
caacacagcee
caccatageo
atacttaaad
attcaaccty
agacatgatt
cagacgggta

caaggagage

ctrggetieg
tcagaactgc
tgcagageec
acgtctygcaa
tctgattcat

gaaaatttea

cttggctity
tcagaactge
tgcagageec

acgtetgcaa

(66)

gacatctata
atcggtgaty
atagacatrtg
catcttoctg
ggagttgteg
tctaggatgy
atcctgaaga
ggaagaggaa
ceaaccccte
gccaactctt
gccagetata

acctattttrt

tggtcactgce
cacaatggea
ctgaaaaact
aatgctggec
aactcaggceg

ccttga

tggteactge
cacaatggca
ctgazaaact

aatgctggce

agagtrttga
cgtacatggt
ccaagatggc
gcctcccaét
gaatcaagat
aatcoactod
gaactgagty
atgagactac
ctactgtgga
tacagaaaag
aaaaaggcac

ad

tcrtccagee
getatgaaat
Tggaagatge
taaatgtgac

actgcoggag

tctrecagee
gctatgaaat
tggaagatgc

taaatgtgac

JP 2006-516190 A 2006.6.29

ccacattgtt
ggctagtggt
cttggaaatc
atggattege
gectogttat
cctecctttg
ccagtioott
ctactggctg
gaatcaacag
acaggcagea

tctggaatac

cgggtggcty
cagcgrectg
ggtgaatgag
tgtgaacgect
tagcacetgt

cggatggetg
cagcgtoctyg
ggtgaatgag
tgtgaacgct

2580
2640
2700
2760
2820
2880
2840
3000
3060
3120
3180
3222

60
120
180
240
300
336

60
120
180
240

10

20

30



»

acttteatgt
gaaggectcg
gggcccteat
atgatctecag
atgtctecag
cccttcaaaa
gactgrrtet
ggcttitazgg

aggaaaagea

<210> 5

<211»- 3213

<212> DNA

attcggatgg
acctactcag
gtacatacte
ctggaagttt
ctagaaaget
cttattcctg
ggtacctiaa
toagtgttaay

atgtgaccag

<213> Homo sapiens

<400> 5
atgaagacot

tcctttagtt
atgatgggea
gggctggaaa
actttcatgt
gaadgeeteg
gggcectcat
atgatctcag
atgtcrocag
ceortcaaas
gactgritet
ggctttaagg
aggaaaagca
gaccgageay
thggaggaca
cctgggaatt
tttgctottg
gazaatgaag
gaagggtatyg

tgctgttgga
cceaggrgag
actcagectt
tagtgagagg
attcggatygg
acctactcag
gracatactc
ctggaaghttt
ctagaaagtt
crtattoctyg
ggtaccttaa

tggigttaag

atgtgattat’

tggotoraga
atgtcacagc
cccttctaaa
cctatttgaa
aaaatattac

acggtecagt

tctgattcat
gaaaattitca
caccttecad
tggattgtca
gatgtacttc
gagcacttcg
tgctctggad
acaagataag

tacttggagy

cttggettty
tcagaactge
tgcagageco
acgtctgcaa
tetgattcat
gaaaatitca
caccerrecay
tggattgrea
gatgracttc
gageactteg
tgctotggag
acaagataag
tatgtgtagt
cattgtcatt
ccctgactat
tagctctite
tggaatcctg
cacccocaaa

gaccttggat

(67)

aactcaggey
aatgcacaac
atgtacctig
tgtgactata
ttggttaact
tatgtitaca
gotagogttt
gagtticagg

acaatgtecac

tggtcactgc
cacaatggca
ctgaaaaact
aatgctggec
aactecaggog
aatgeacaac
atgtaccrtg
tgtgactata
ttgogttaact
tatgtttaca
goctagegttt
gagtttcagg
ggtccagagt
attctagtgg
atgaaaaatg
teeaggaate
ctctttggac

trtgcteaty

gactggggag

actgcoggag
ggatgggctg
acacagaatt
aagaaacctt
trtggaaasac
agaatggtac
cctatttetc
atatcttaat

agccectgac

tcttccagece
gctatgaaat
Tggaagatgc
taaatgtgac
actgccggag
ggatgggctg
acacagaatt
aagaaacctt
Ttitggaaaac
agaatggiac
cctatttete
atatcttaat
tcctetacaa
atcttrtoaa
tocttgttot
tatcaccaac
atatgctgaa

ctttcaggaa

atgttgacag

JP 2006-516190 A 2006.6.29

tagcacctgt
tgtcctcata
gagetaccec
aaccaggctg
caacgatctyg
agaaactgag
ccacgaactc
ggaccacaac

tatatga

cgggtogetyg
cagcgtcctig
ggtgaatgag
tgtgaacgcet
ragcacctgt
tgtcctcata
gagctaccce
aaccaggctg
caacgatctg
agaaactgag
ccacgaactce
ggaccacaac
gctgaagggt
tgaccagtac
gacgctgtct
aaaacgagac

gatatttott

tcteacttte

taccatggtg

300
360
420
480
54¢
600
660
720
777

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
9qQ0
960

1020
1080
1140

10

20

30



cttctgtata
gtaaataaga
cetaatgata
ggagctgtgg
tatgaacttc
accaatgaga
cagagactac
aatgatggta
ctgaccaagt
tgtgagagag
ttcatggatt
ctgcactcca
agragaatgg
gacctgtgga
tacagctatyg
agetgregyg
ttccgeocag
gtaaaaaact
acacttgcca
ttgatcogac
cagctgtaca
cragtggtaa
acaatctact
gaagtggtyg
gatgtctaca
agaaatggea
atggggacct
cactotggtc
ggagatacag
gtgagrgget
agaggagaaa
aaggaccaga
gcagaatitt

agccaaaaac

cctetgtaga
cctatectgt
ttacaggeey
tgetgetect
gtcagaaaaa
ccaatcatgt
gacagrtgcaa
atttcactga
tCracggeac
gatecccteog
gggagtitaa
gtaagacaga
tyggtgaagat
cagctecaga
ggatcatcge
accggaatga
atttattctt
gttgggagga
agatatttyg
gtctacaget
aggcagagag
agrectctgaa
teagtgacat
acatgettaa
aggtggaaac
atcggeatge
ttgagetgga
cctgtgotge
tcaacacage
ccaccatagoc
catacttaaa
aattcaacct
cagacatgat

ceagacggat

caccaagaaa
ggatatgagc
gggcectcag
gctegteget
atggtcecac
tagccocrcaag
atacgacaaa
aaaacagaag
agtgaaactt
ggaagtitta
gatctctgre
agtccatggt
cactgatttt
gcaccroego
acaggagatc
gaagattttc
ggaaacagca
agatccagaa
actititcat
atatrtcrega
ggacaggget
ggagaaagge
tgtaggtLic
tgacatctat
catcggtgat
aatagacatt
geatettect
tggagttgtg
ctctaggatg
catcctgaag
ggdgasgagga
gccaaccoot
tgccaactet

agccagetat

(68)

tacaaggttc
cceacattea
atcetgatga
ctcctgatge
attcctectg
atcgatgatg
aagcgagtga
atagaattga
gataccatga

aatgacacaa

ttgtatgaca'

cgtctgaaat
ggctgcaatt
caagccaaca
attctgegga
agagtggaaa
gaggaaaaag
aagagaccag
gaccaaaaaa
aacctggaac
gacagactta
titgtggage
actactatct
aagagtittg
gogtacatgg
geccaagatgg
ggccteccaa
ggaatcaaga
ga&tccactg
agaactgagt
aatgagacta
cctactgtyg
ttacagaaaa

aaaaaaggea

tEttgaceta
cttggaagaa
ttgcagtott
tcagaaaata
adaatatctt
acazaagacyg
ttctcaaaga
acaagattga
tcticogagt
tttcctacec
ttgctaagog
ctaccaactg
ccattttacc
tCtetcagaa
aagaaaccit
attccaatgg
agctagaagt
atitcaaaaa
atgaaagcta
atctggraga
actttatgtt
cggaactata
gcaaatacag
accacattgt
tggctagtgg
ccttggaaat
tatggattey
tgcctegtta
geotooetit
gecagttect
cctactgget
agaatcaaca
gacaggcage

ctctggaats

JP 2006-516190 A 2006.6.29

tgatacceac
ctétaaactt
caccctcact
tagaaaagat
tcctetggan
agatacaatc
tCtcaagcac
ctattacaac
gatagaatac
tgatggcaca
aatgtcatat
cgtagtggac
tccaaaaaag
aggagatgty
ctacactttg
aatgaaacce
gtacctactt
aattgagact
tatggatacc
ggaaaggaca
gcreccaaqy
tgaggaagtt
caccoecatyg
tgatcatcat
tttgectaag
cctcagetto
cattggagtt
ttgtotattt
gagaattcac
ttatgaagtg
gactgggatg
gegtttgcas
agggataaga

cttgcagetg

1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1200
1860
1920
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580
2640
2700
2760
2820
2880
2940
3000
3060
3120
3180

10

20

30



aataccacag

<210> &
<211> 550
<Z12> DNA

acaaggagag

«213> Homo sapiens

<400> 6
ggggacactt

atttttaaac
gctggtgacc
cettectgt
attaaagctt
gaagtgtgta
gctatcacac
tgetectatc
gtagtgaccc

adadazdaas

<210= 7
<211> 786
<212> DNA

tgtatggcas
teotgaaaas
atcagecttt
gacaagttag
ctitctgaaaa
aatgagctgg
ttggtgtgac
cteoetgoet

gtgaaaagga

<213> Homo sapiens

<400> 7
atggcegtaa

atcattgctg
acagetgttt
accgagtgcc
gecctgatga
ctgaaatgea
tcecgggatca
aacatgctgg
atggtgcaga
gctggaggec
ccagaagaaa
aagcetggag
tacgatygag

ctgcotgtoa
ccacctgeat
tcaactacca
ggggctactt
tcgtaggeat
Tocgeattog
tgttcattgt
tgactaactt
ctgttcagac
tcacactaat
ccaactacaa
gcttcaagge

gtgcecgeac

Cacctatttt

gtggaaccac
tatcccagat
gtagttactc
cacctttace
ctotaggeat
gaccagaguc
atcaagataa
gaaaccigtt

cazataaagc

ggacrtgggy
ggaccagtgg
ggggctgtag
cacccrgotyg
cgtecectgggt
cagcatrggag
ctcaggictt
ctggatgtec
caggtacaca
tggoggtgtg
agecgtttct
cageactgge

agaggacgag

taa

tygcttggty
aactgtcatg
tgctactygee
tctggacaac
ttctygttgag
ttctgaaget
agagcgaagg
ctaccaatta

aatgaatact

ttegtggttt
agcacccaag
cgctectgty
gggctgecag
gcecattggec
gactctgeca
tgtgcaatty
acagcraaca
tttggtgedy
atgatgtgca
tatcatgect
titgggtcea

gtacaatctt

(69)

gatttigeta
aagctggtaa
tteotcatca
atrcttecect
cacortgtag
gtuaadgaaac
tggatygggyga
tagatcaaat

adaxdddcdd

cactgattgg
acttgtacaa
tccgagagag
ccatgetgea
tocotggtatc
aagecaacat
ctggagtgtc
tgtacaccyg
ctctgttegt
tegooctyceg
caggeeacag
acaccaaaza

atccticcaa

JP 2006-516190 A 2006.6.29

gattittctg
ctatcticct
acaaagtgec
tratggatcc
aggggctaag
tgctggagac
tgaaagatga
gecetaaaat

dddddzdard

gattgcggge
caaccoogta
ctotggettc
ggcagtgoga
catctttgec
gacactgacc
tgtgtttgee
catggatggg
gggctgagte
gggcctggea
tgttgectac
caagaagata

gcacgactat

3213

60
120
180
240
300
360
420
480
240
550

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
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gtgtaa

<210> 8
<211> 180
<212> DNA

<213>

Homo sapiens

<400> 8

tgegecacca tggoegtgac tgectgtcag ggcttggogt togtggtttc actgattggg
attgegagea toattgotge cacctgcaty gaccagigga gcacccaaga cttgtacaac

daccoogtaa <agotgtiit caactaccag gggctgtgge gotoctgtygt ccgagagage

<210> 9
<211> 309

<212> PRT

<213>

Homo sapiens

<400> 2

Met
1
Pro
Leu
Met
Ala
65
Arg
Leu

Asp

ser

Asn Gly Thr Eyr

Ala ITe Lys Leu
20

Gly Leu Leu Leu
35

Gln Gln Trp Thr
50

Asp Leu Cys Leu

Asp Thr Ser Asp
85

Thr Asn Arg Tyr
100

arg Tyr val Ala

Pro Arg Gin Ala
130

Asn

Gly

ASh

Glu

Leu

70

Thr

met

val

Ala

Thr

phe

ser

Thr

35

Cys

Pra

ser

Arg

Ala

Cys

TYr

Leu

40

Arg

Thr

Leu

Ile

His

120

val

Gly

Ala

25

Ala

Ile

Leu

cys

Ser

105

Pro

cys

ser

10

Tvr

Leu

Tyr

Pro

Gin

90

Leu

Leu

Ala

Ser

Leu

Trp

Met

Phe

75

Leu

val

Arg

val

(70)

Asp

Gly

val

Thr

60

val

ser

Thr

Ala

Ley
140

lLeu

val

Phe

43

Asit

Leu

Gin

Ala

Arg

125

Trp

Thr

Leu

30

Cys

Leu

His

Gly

Ile

110

Gly

val

Trp

15

Leu

Cys

Ala

ser

Ile

93

Ala

Leu

Leu

JP 2006-516190 A 2006.6.29

Prao

val

Arg

val

Leu
80

Tyr

val

Arg

val

786

60
129
180

10

20

30

40
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Ile

145

phe

Leu

Lys

Ala

va'l

225

Leu

Ala

Ala

Leu

Gly
Cys
Leu
val
18
Phe
ATa
Leu

Ile

Ala
290

Ser

Phe

Gly

val

195

Ala

val

val

Tyr

Cys

275

val

Cys val Thr

305

<210>
<21L~
<212>
<213>

10
394
PRT

Homo

<400> 10

Met Thr Ala
1

Gly Ser val

Ala Pro Met
35

Leu

Arg

Phe

180

Thr

Thr

val

Gly

ITe

260

Tyr

Ala

Leu

val

ser

165

Tyr

Ala

Arg

Cys

Trp

The

TV

Pro

Ala

sapiens

Ala

150

Thr

Leu

Leu

Lys

rhe

230

ASH

ser

Tyr

Arg

Arg

Arg

Pro

Ala

Ala

215

Leu

Ala

Lys

mMet

Ala
295

Gly Arg Ser Glin
5

GIn Gly Leu Asp
20

Leu Ser Leu Arg

Trp

His

Leu

Gln

200

Ala

Pro

Cys

Leu

Ala

280

Lys

Glu

Leu

Leu

Asn

Ala

185

Arg

Arg

Leu

Ala

Ser

265

Lys

Ala

Arg

Leu

phe

170

val

Pro

Met

His

Leu

250

AsSp

Glu

His

Gly

Ash

val

Pro

val

val

235

Le

Ala

Phe

LYs

1)

Ile

Ser

val

Thr

Trp

220

Gly

Glu

AsSh

Gln

Ser
300

arg Ala Gln
10

Lys G1y AsSp Leu
25

ser phe val phe val
40

Gin

Met

phe

205

Ala

Leu

Thr

Cys

Glu

285

Gln

Glu

Glu

Glu

Arg

Cys

190

val

ASnR

Thr

Ile

Cys

270

Ala

Asp

MeT

Gly
Phe
175
Ser
Gly
Leu
val
Arg
255
Leu

ser

Ser

Gly
15

JP 2006-516190 A 2006.6.29

Gly

Pro

Leu

GIn

l.eu

Arg

240

Arg

Asp

Ala

Leu

ATg

Phe Phe Thr
30

Gly val Giy Ser
45

10

20

30

40
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Gly

Gln
65

.Cys

ASp

Gly

val

Thr

145

val

Ser

Thr

Ala

Let

225

Ile

ser

val

Thr

Leu

50

Cys

Cys

Leu

val

Phe

130

Ash

Leu

GIn

Ada

Ar

21

Trp

Glin

Mat

phe

Asp

290

Ala

The

Leu

Pro

Thr

[eu

115

Cys

Leu

His

Gly

Ile

185

Gly

val

Glu

Ala

Cys

275

val

AsT

Ser

Ala

Arg

Trp

100

Leu

Cys

Ala

Ser

Ile

180

Ala

Leu

Leu

Gly

phe

260

Ser

Gly

Leu

Ser

Pro

Thr

3

Pro

val

Arg

val

Leu

165

Ty

val

Arg

val

Gly

BTo

Leu

Gin

Leu

His

Pro

70

Met

Fra

Leu

Met

Ala

150

Arg

Leu

ASp

ser

Ite

230

rhe

eu

LYS

Ala

val
310

Ile
55

Ala
Ash
Ala
GTy
Glin
135
Asp
Asp
Thr
Arg
Pra
215
Gly
Cys
Leu
val
Glu

295

Phe

Pro

Arg

Gy

Ile

Leu

120

Glin

Leu

Thr

Asn

Tyr

200

Alg

Ser

Phe

Gly

val

280

Ala

val

Ala

Ser

Thr

Lys

Leu

Trp

Cys

sSer

Al

18

val

Gln

Leu

Arg

Phe

265

Thr

The

val

Gin

Leu

[t
=]

Leu

Leu

Thr

Leu

Tyr

Ala

Ala

val

ser

250

Tyr

Ala

Arg

Cys

ATG

Leu

73

Asn

Gly

Asn

Glu

l.eu

155

Thr

Met

vai

Ala

Ala

235

Thr

Lew

Leu

Lys

Fhe
315

(72)

Trp
60

Thr
Thr
Phe
Ser
Thr
140
Cys
Pro
ser
Arg
Ala
220
Arg
Arg
Pro
Ala
ala
300

Leu

Ala

Ser

Cys

Tyr

Leu

125

Arg

The

Leu

Ile

His

205

val

Trp

His

Leu

Glin

285

Ala

Pra

Glu

Gly

Gly

Ala

110

Ala

ITe

Leu

C¥s

Ser

190

Fro

Cys

Leu

ASH

Ala

270

Arg

Arg

Leu

Trp

ser

Ser
95

Tyr

Lett

Tyr

Pro

Gin

175

Leu

Leu

Ala

Leu

Phe

255

val

Pro

Met

His

JP 2006-516190 A 2006.6.29

Gly
Leu
80

Ser
Leu
Trp
Met
Phe
160
Leu
val
Arg
val
Gly
240
Ash
val
Pro

val

val
320
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'

Gly Leu Thr

Glu Thr Ile

Asn Cys Cys
355

Gin Glu Ala
370

ser Gln Asp

385

<210>
<213i>
<212>
<213=

11
1073
PRT

Homo

400> 11

Met Lys Thr
1

Pro

Gly

Glu

val

65

Thr

Ser

Gin

Fhe

Gly

ser

Pro

50

Arg

rhe

Ser

Arg

Gln
130

Trp

TYE

35

Leu

Gly

Met

Thr

Met

115

Met

val Arg Leu

325

Arg Arg Ala

340

Leu Asp Ala

Ser Ala Leu

ser

Leu cys
390

sapiens

L.eu

Leu

20

Glu

Lys

Arg

Tvr

Cys

100

Gly

Tyr

Leu Leu

ser pPhe

ITe ser

Asn Leu

Leu Gln

70

Ser Asp
85
Glu Gly

Cys val

Leu Asp

Ala
Leu
e
Ata

375

val

Asp

ser

va'l

Gl

a5

AsSn

Gly

Leu

Leu

Thr
133

val

TYr

cys

360

val

Thr

Leu

ser

Leu

40

Asp

Ala

Leu

A5p

Itle

120

Glu

Gly

Ile

345

TV

Ala

Leu

Ala

Gln

25

Met

Ala

Gly

Tle

Leu

105

Gly

Leu

Trp

330

The

Tyr

Pro

Ala

Leu

10

val

Met

val

Leu

his

90

Lau

Pro

ser

ASh

ser

Tyr

ser

™p

ser

Gly

Asn

ASn

73

AsSh

Arg

ser

YT

(73)

Ala

Lys

Met

ala
380

ser

Gin

Asn

Glu

&0

val

ser

LYS

Cys

vro
140

Cys
Leu
Ala
365

Lys

Leu

ASn

Ser

45

Gly

thr

Gly

Ile

Thr

125

Met

Ala
Ser
350

Lys

Ala

Leu
Ccys
30

Ala
Leu
val
Asp
ser
110

Ty

Ile

Leu
335
Asp

Glu

His

Phe
15

His
Phe
Glu
Asn
Cys
a5

ASN

Sepr

Ser
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Leu
Ala
rhe

Lys

Gin
Asn
Ala
Tle
Ala
80

Arg
Ala

Thr

Ala
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Leu

val

225

Arg

Lys

val

Asp

Leu

305

Fhe

Lys

His

teu

ser

385

val

ser

Ser

Asn

Lys

Glu

210

Leu

Lys

Leu

Asp

Tyr

230

Let

Ala

Ile

Ala

Asp

370

val

Asn

rhe

Pro

Asp

Asn

135

Ala

Arg

ser

Lys

Leu

275

Met

ASD

Leu

phe

Phe

355

ASP

AsD

Lys

Gly

Ala

Leu

180

Gty

ser

Gln

Asn

Gly

260

Phe

Lys

ser

Ala

Leu

340

Alg

Trp

Thr

Thr

Leu

165

Pro

Thr

val

ASp

val

245

Asp

Asn

ASnh

ser

Tyr

Glu

ASn

Gly

Lys

Tyr
405

ser

130

Lys

Fhe

Glu

ser

LYS

230

Ile

Arg

Asp

val

Phe

310

Leu

ASn

Leu

Asp

Lys

Fro

cys

Leu

Lys

Thr

Ile

Ala

6ln

Leu

295

Ser

Asn

aly

Thr

vatl

375

Tyr

val

ASp
Met
Thr
Glu
200
Fhe
Phe
Met
val
Tyr
280
val
Arg
Gly
Glu
FPhe
300
Asp

Lys

ASD

Tvr
Tyr
TYr
185
Asp
Ser
Gin
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val

val

Asp

His

860

ser

Lys

His

Pro

Phe

940

Pro

Thr

val

Pro

Phe

Leuy

765

Gin

Leu

Glu

Gly

Met

845

ASD

Gly

Met

Leu

Cys

925

Gly

Leu

Giu

TYr

Asp

His

750

Gln

Lau

Leu

Pro

Phe

830

Leu

val

Leu

Ala

Pro

910

Ala

ASp

Arg

Cys

Lew
rhe
735
Asp
Leu
Tyr
Pro
Glu
815
Thr
Asn
Tyr
Pro
l.eu
8495
Gly
Ala
Thr

Ile

GIn
975
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Leu

720

LyS

Gin

Tyr

Lys

Arg

800

Leu

Thr

Asp

Lys

Lys

880

Glu

Leu

Gly

val

His

960

rhe
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(83) JP 2006-516190 A 2006.6.29

Leu Tyr Glu val Arg Gly GTu Thr Tyr Leu iys Gly arg Gly Asn Glu
930 . 985 290
Thr Thr Tyr Trp Leu Thr &1y Met Lys Asp GIn Lys Phe Asn Leu Pro
995 1000 1005
Thr Pro  Pro Thr val Glu asn Gln GIn Arg Leu GIn Ala Glu Phe
1010 ’ 1020

ser Asp Met Yle Ala Asn Ser Leu Gin Lys Arg Gln Ala ala Gly
1025 1030 1035

ITe Arg ser @ln Lys Pro Arg Arg val ala ser Tyr Lys Lys Gly
1040 1445 . 105G

Thr Leu GTu Tyr Leu Gln Leu Asa Thr Thr Asp Lys Glu Ser Thr
1055 106¢ 1065

Tyr Phe
1670

<210 15
<211> 93
<212> PRT

<213> Homo sapiens

<400> 15

Met Lys Leu val Thr Ile Phe Leu Leu val Thr Fle Ser Leu Cys Ser
1 15

Tyr ser ala Thr Ala Lys Leu ITe Asn Lys Cys Pro Leu Pro val Asp
20 25 30

Lys Leu Ala Pro Leu Pro teu Asp Asn Ile Leu Pro phe Met Asp Pro
35 40 45

Leu %gs Leu Leu Leu Lys Egr Leu Gly Ile ser val Glu His Leu val
60

Glu GTy Leu Arg Lys Cys val Asn GlIu Leu Gly Pro Glu Ala Ser Glu
65 70 75 80

Ata val Lys Lys Leu Leu Glu Ala Leu Ser His Leu val
. 85 90

<210> 16

10

20

30

40
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211> 261
<212> PRT

<213> . Homeo

<400
Met Ala val
1

Gly

Gln

Leu

Gly

65

Ala

ser

Ala

Gly

Thr

145

Met

.val

Cys

val

vhe
225

Tie

ASD

Trp

50

Tyr

Leu

Ile

Lys

Leuy

130

Asn

val

Gly

1le

ser

210

Lys

16

Ala

Leu

35

Arg

phe

Met

phe

Ala

115

cys

Phe

Gin

Trp

Ala

195

Tyr

ATa

sapiens

Thr
Gly
20

Tyr
ser
Thr
tle
Ala
100
Asn
Ala
Trp
Thr
val
180
Cys
His

ser

ala

Tie

AsSn

Cys

[.eu

val

85

Leu

Met

Ile

Met

val

165

Ala

Arg

Ala

Thr

Cys

Ile

Asn

val

Leu

70

Gly

Lys

Thr

Ala

Ser

150

Gin

Gly

Gly

Ser

Gly

GIn

Ala

Pro

Arg

5%

Gly

Ile

Cys

Ley

Gly

Thr

Thr

Gly

Leu

Gly

phe

Gly

Ala

val

40

GTu

ey

val

Ile

The

120

val

Ala

Arg

Leu

Ala

200

His

Gly

Leu

Thr

25

Thr

ser

Pro

l-eu

Arg

105

ser

sar

Asn

Tyr

Thr

185

Pro

ser

ser

Gly

10

Cys

Ala

Ser

Ala

Gly

90

Ile

Gly

val

Met

Thr

170

Leu

Glu

val

Asn

rhe

Mei:

val

Gly

Met

75

Ala

Gly

Ile

Phe

Tyr

155

Phe

Tle

Glu

Ala

Thr
235

(84)

val
ASD
phe
Phe
60

Leu
Ile
ser
Met
Ala
140
Thr
Gly
Gly
Thr
TVYr

220

LyS

val

Gln

Asn

45

Thr

Gin

Gly

Met

Phe

125

Asn

Gly

Ala

Gly

Ash

205

Lys

Asn

ser

Trp

30

Tyr

GTu

Ala

Lau

Glu

110

Ile

Met

Met

Ala

val

190

Tyr

Pro

LyS

Leu

15

Sar

Gln

Cys

val

Leu

95

ASp

val

Leu

Gly

Ley

175

Met

Lys

Gly

Lys

JP 2006-516190 A 2006.6.29

Ile

Thr

Gly

Arg

Arg

80

val

ser

ser

val

Gly

Phe

Met

Ala

Gly

Ile
240
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TYr Asp Gly
Lys His Asp

<210> 17
<211> 10
<212> PRT

<213>  Homo

<400> 17

gsp Gin Trp

<210> 18
<Z1i> 11
<212> PRT

<213> Home

<400> 18

Asn Asn Pro
1

<210> 19
211> 47
<212 PRT

<213> Homo

<400> 19
Met Ala val
1

Gy Ile Ala
GIn Asp Leu
35

<210> 20

(85) JP 2006-516190 A 2006.6.29

Gly Ala Arg Thr GTu Asp Glu val Gln Ser Tyr Pro Ser
245 250 255

Tyr val
260

sapiens

ser Thr GIn Asp Leu Tyr Asn
5 10

sapiens.

val Thr aAla val Phe Asn Tyr &In
5 10

sapiens

Thr Ala Cys GIn &1y Leu Gly Phe val val Ser Leu ITe
5 10 15

Gly Ile ITe Ala Ala Thr Cys Met Asp Gln Trp ser Thr

20 25 30

Tyr Asn Asn pro val Thr Ala val Phe Asn Tyr Gin
45
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40
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(86)

<211> 21
<212> DNA
<213> Kinstliche Sequenz

<220
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: oligonukleotid

<400= 20

aggtacatga gcatcagcct ¢
<210= 21

<211> 21

<212> DNA

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: oligonukleotid

<400> 21

gcagcagityg gcatctgaga ¢
<210> 22

<211> 21

<212> DNA

<213> KlnstTliche Sequenz -

<220>
<223> Beschreibung der kiinstTichen Sequenz: ¢ligonukleotid

<400> 22

gcaatagaca ttgccaagat ¢
<210- 23

<211> 21

<212> DNA

<213> kiinstliche sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen sequenz: oligonukleotid

<400> 23
aacgctgrtg attctccaca g

JP 2006-516190 A 2006.6.29
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(87) JP 2006-516190 A 2006.6.29

<210- 24

<211> 33

<212> DNA

<213> KiinstTiche Seguenz

<220 .
<223> Beschreibung der kiinstTichen Sequenz: Oligonukleotid

<400> 24 10
gogatcctect tragrtceca ggtgagtcag aac 33

<210> 25

<21t> 21

<212> DNA

<213> Kiinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Seguenz: 0ligonukleotid

<400> 25 20
tgctotggay gctadogttt © 21

<21(= 286

<21l> 21

<212> DNA

<213> Kinstliche Sequenz

<220
<223> Beschreibung der kinstTichen Sequenz: Gligonukieotid

<400> 26 30
accaatcaty ttagoctcaa g 21

<210> 27

<211> 2%

<212> DNA

<213> Kunstliche Sequenz

<220 :
<223> Beschreibung der kiinstlichen seguenz: Oligonukleotid

40
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<46G0>

(88)

27

agcetatggga tcatcgeaca g

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>

28
21
DNA

KiinstTiche Sequenz

Beschrethung der kiinstlichen Sequenz: OTigonukleotid

28

cctttgaget ggagcatctt ¢

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400

29
21
DNA

Kinstliche Seqlenz

Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: Oiigonukleotid

29

ctttctaget ggagacatca g

<210
<21%>
<212>
213>

<220
<223>

<400>

30
21
DNA

KinstTiche Sequenz

Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: oligenukleotid

30

caccatggta ctgtcaacat cC

<210~
<211~
<Z212>
<213

31
21
DNA

Kinstliche Sequenz

JP 2006-516190 A 2006.6.29
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(89)

<220~
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: aligonukleotid

<400> 31

atgtcataca agacagagat ¢
<210> 32

<21ll> 21

<212> DNA

<213> Kinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstlichen sequenz: Oligonukleotid

<40Q0> 32

torgecttgt acagctygtgt ©
<210> 33

<211> 21

<Z212> DNA

<213> Kinstliche Sequenz

<220
<223> Beschreibung der kilnstlichen Sequenz: oligonukleotid

<400> 33

tctgtggtat tcagetgeaa g
<210> 34

<211> 22

<212> DNA

<213> KinstTiche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstTichen Sequenz: o01igonukleotid

<400=> 34
tactcaggaa aatttcacct tg

<210= 35
<211> 27

JP 2006-516190 A 2006.6.29
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<21Z>
<213>

<220
<223>

<400>

DNA

kKinstliche Sequenz

Beschrejbung der kinstiichen Sequenz:

35

gaccacaaca ggaaaagcaa tgtgacc

<210>
<211>
<212>

- 233>

<220
<223>

<400

36
22
DA

Kinstliche sequenz

Beschreibung der kinstlichen Sequenz:

36

gatagaattg aacaagattg ac

<210>
<211>
212>
<213>

220>
«223>

<400>

37
21
DNA

Kiinstliche Sequenz

Beschreibung der kiinstlichen Seguenz;

37

cagcctttgt agttactetg o

<210
<211>
<212>
<213

<220
<223~

<400

38
21
DNA

kiinstliche sequenz

Beschreibung der kinstlichen Sequenz:

38

tgtcacacca agtgtgatag c

(90)

oTigonukleotid

0ligonulkieotid

oTigonukTeotid

oligonukTeotid

JP 2006-516190 A 2006.6.29

27

10
22

20
21

30
21

40



—m — ™~ ™~ ~@ ~—= ~—= @ @ @ @ @ @ @ @ ™@ ™@ & & & & /& /s /s /s /e /. /e o/ /e e o/ /e e e e e

<210= 39
<211> 28
<212> DNA

<213> Kiinstliche $Sequenz

<220>

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz:

<400> 39

guttegtyggt ttcactgatt gggattge

<210> 40
<211» 27
<212> DNA

<213> Kinstliche sequenz

<220

<2%3> Beschreibung der kinstiichen sequenz;

<400> 40

cggctrigta grtggtttct totggty

<210 41
<211> 3814
<212> DNA

<213> Homo sapiens

<400> 41
ctattgaagc

atttetotte
caaggaagca
attgectctg
gecttctaag
tatctgttta
ggtgatgatg
ctttttgtet
ggctgtagtg
cttecaacgga

aaatgagagg

cacctgetea
gtggttttca
gaatgtgcct
teggtaacag
aaggtageat
gcaacatcca
gttggtgtaa
atgtggctca
cagcagatca
t€aaccaacc

daadgagaaaa

ggacaatgaa
ctgegttggt
acacactctt
ctrtgectacc
ctgcrtattt
tagaaaaatg
atcctgeaty
geaacacctc
tcaatgcaga
acggactaga

caaaaccagt

Gy

attctrcagt
tttactacect
tgtggtcgecn
tagtttaatg
caaggatttt
gaattigeac
gctgacgcty
gacggctygcc
agcagaggtc
aattgatgaa

teccaggatac

JP 2006-516190 A 2006.6.29

OligonukTleotid

olHigonuk]leotid

tacattctgy
ctgeccateg
acattttggc
ttacccatgt
cacttactgc
aagagaatig
gggttcatga
atggtaatge
gaggccactc
agtgttaatg

aataatgata

titatcgecyg
tcctocacac
tcacagaagc
ttgggatoat
taattggagt
ctotgaaaat
gcagcactge
ccattgegga
agatgactta
gacatgaaat

cagggaaaat

28

27
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ttcaagceaag
aggecacyty
actgacaaca
ctatcctgac
ccttatcatt
taaggagatg
gattaagcaa
cctctteatt
gtctgeactt
agggctgeta
aattgrigct
ctgggatata
tggattatct
aataattctg
taccattaca
tcrttatatt
adatecacec
agerggactt
gattgtaccc
gaccatgeea
aatgattgac
grgtagerge
titgttattg
gagattttgc
ccttcaaaga
aatgcaattt
agttaattog
aatcaaagee
TEcctcattt
agattgazagc
ataagaattt
attggcacac
tattagtaca

gtatatgagt

gtggagttgg
acacgtaaac
atcactggta
tgtegttooc
ctactcttat
ttcaaatgtyg
gaataccaaa
ataatggctc
ttttcagagt
ttctttctta
tttgattact
gecattcttg
aagtggatag
atatcttctt
ctetttetec
ctgatacctt
aatgctattg
gatgtcaaca
atgtttgacc
taataagcac
tgtaaaatgt
tgeaattecc
cagtgcaact
tcatgaacca
gattagagca
artatticag
gtacttggat
atggtcatct
aaaaaateca
actaattcca
atttctactg
tgagaaattc
gtatagttag

aacaactttg

aaaagaactc
Ttacgtgttt
cctccaccaa
tc%actttgg
cctggatctg
gcaaaaccaa
agcttgggce
tgctatggrt
accocrggtet
teccagetas
ctccactgat
ttggtggagg
gaaataaatt
tgatggtgac
caatattatc
ctactctgtyg
tcttttcata
ttgttogtgt
tctacactta
aaaattictg
ggctctaaat
gtgaataccc
aaagagcatce
tctgcaactt
tttgttteat
aaatttccca
daatcatttc
ggtgatgaag
attggattat
aaattatggc
aactctatag
attrtgtaga
aaaggazage

cttaagtgtt

(92)

aggcatgaga
gtgcattgee
cttgatcttt
atcatggttt
gcttcagtqg
aacagtccaa
aataaggtat
tagtegagac
tgetacagat
gacactgact
tacttggaaa
gtttgececcty
atctectotg
atctttaact
tceattggee
tacttcattt
tggtcatetg
tgctgtagtt
cocetteytgg
actatctige
aactagtgac
gaaacctget
tatgtgectt
gcttcatcat
cttacagttyg
tgaaactaaa
tgcattgttyg
agazaaggtt
tcttaatata
tgaatatact
ttagtgtaat
gctatggata
Tgaacactat

tatcttagtt

dccaaatatc
tactcticta
gcagagtratt
acgtitrcct
cttitcctag
caaaaagctt
caagaaatty
cccggatity
tcaactgtty
aaaactacac
gaattccagt
gcagatggtt
ggttcattac
gaggtageca
gaagccattc
grattecctec
aaagtcattg
atgcttggca
gctecctgeta
ggtaatttct
acacatitaa
ggtataactc
catcaagaag
aagaataatt
gagttcaatg
aatagaazat
ttccagagaa
aatctaaatg
tacatgtaat
agataacaga
ataattcata
aggettgcta
aaaactatta

cagaaataca

JP 2006-516190 A 2006.6.29

gaacaaagaa
ccattggtygg
tcaatacacg
tcccagetge
gattcaattt
gtgctgaggt
tgaccttggt
ttectggttg
ctttacttat
ctacaggaga
catitcatgecc
gtgaggagtc
cagcatgget
gcaatccage
atgtgaacce

taccagtage

acatggttaa

tatgtactty
tgagtaatga
ggaagacatt
atcagtrtatg
agagtccata
ccoatgtttt
tataacttga
taacatttta
aagatataca
tttgetgaga
atatgtgecat
atgaaaattg
aaagttacag
tttttatgat
tgatttgeac
acatattttc

taatgtcata

720

780

840

900

260
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1920
1980
2040
2100
2160
2229
2280
2340
2404
2460
2520
2580
2640

2700
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40



tgttaaaaat
aatcacataa
gaataagaat
atcaaaaaga
tgaggatgcg
caggragcaa
aaattrtttaa
aaaacaaagt
tgctazaaat
trEttErite
cggetcactyg
tgetattrrt
aaataagatt
taatatttaa
gggccaatge
aatattgctg
catatittac
cattcaattt

tazaatgact

<210> 42
<211> 734
<212> DNA

aaagagatgt
ctctggtygty
gaaaactgct
dagaaactaa
taaaagaatyg
aatatcacat
agagtaagtg
aaggrgeaca
acaacaaaag
gagacggagt
caagctcege
aatcttcgtt
attracaaac
catacgaatt
azaaaateat
ctttgtataa
acatgrattt
atcactgctg

iticaaatta

<213> Homo sapiens

<400> 42
caggacaaty

cactgigttyg
ctacacactc
agcttigeta
atctgettat
catagaaaaa
aaatcctgea
cagcaacacc

catcaatgea

aaaticttca
gtttractac
tttgtggteg
cctagtttaa
ttcaaggatt
tggaatttge
tggctgacge
tcgacggetg
gaagcagagg

agaaatctaa
ttaacattge
gacgtattac
acatttaaac
agtticcaat
acacccecaa
ctattggcat
gitagcazaa
acaaagcaaa
ctecgetctgt
ctceccaggtt
ggcacttice
ttattcttga
attaattggc
tttttcaaag
ctcttctatg
ataatctgta
aatigcatca

dadaddddads

gttacattet
ctotgceeat
ccacatttty
tgttacccat
Ticactract
acaagagaat
tggggtteat
ccatggtgat

tecgaggecac

(93)

atgaattatc
aatgaaaaaa
daaacadaaz
aaaaarggga
taccctgatg
aatatgtaca
tccaaaattc
gatgcagatg
aaataaacct
cgcecagget
cacgeeatic
agcrgttact
aactaaatat
catgttcatt
daaazatttgt
tttattctat
gtatttatta
gatcatggat

aadd

ggtttatcgo
cgtectecac
gctcacagaa
gtttgggatc
gctaattgga
tgctcetgaaa
gagcagcact
gcccattgeg

tcagatgact

actgtgtata
tgasaaaaaqg
aataaatgat
tazgaatagt
tgacaattac
aatattatat
agctaaagga
ttatatcaca
Thgotttttt
ggagtgcagt
tcctgectea
gaccttgtca
agtazagaog
aittatctat
ceatgtaaag
teatttgtic
cattictget
gearttttat

cgattictet
accaaggaagy
gcattgeete
atgccttota
gttatctygtt
atggtgatga
goottttigt
gaggctgtag
tacttcaacg
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cagacagaaa
aaggaaaaaa
ttazaatcaa
cttctagaag
acattgtaga
atcaataaat
aaaatgatca
gcaattctca
TrLrirttete
ggcgggarct
geccaaacctt
ttTtttgtic
gtttttaaaa
grttattaat
cttaaattat
ctrtecoctac
tttttctagt

tatgazaaaa

tcgtggittt
cagaatgtgo
tgtcggtaac
agaaggtggc
tagcaacatc
tagrtggtgt
ctatgtaget
tgcagceagat

gatcaaccaa

2760
2820

2880

2940
3000
3060
3120
3180
3240
3300
3360
3420
3480
3540
3600
3660
3720
3780
3814

60
120
180
240
300
360
420
‘480
540
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40



cecacggacta gaaattgaty amagtgttaa tggacatgaa ataaatyaga ggazagagaa

Aacaaaacca
ggaaaagact

ccattcatta

<210> 43
<211> 539
<212> DNA

(94)

gttccaggat acaataatgs tacagggaaa atttcaagea aggtggagtt

grittaactac tgaaatgaag ctattctcot gactaaacat aactgaaaaa

2atg

<213> Homo sapiens

<400> 43
gecactcaga

gttaatggac
aatgatacag
caagatgget
gagaaagtag
atteagattt

catgtcaaat

tgacttactt
atgaaataaa
ggaaaatttc
ceecatctec
aaggcatatg
tctatttcaa
ttagtagfgt

atagtattta tagttatatg

ttaaagatta tttttaaata

<210 44
<21l> 556
<212> DNA

<213> Homo sapiens

<4Q0> 44
cacggactag asattgatga

acaadaccag ttccaggata
gaaaagaact caggcatgag
cttacgtgtt tgtgcattge
acctecacca acttgatctt
gatcgtacaa ggcatgtaca
taccacatco tgaacatcac
ccaggagera ttctgtttta

tacgttccaa ttagtectta

caacggatca
tgagaggéaa
aagecaaggtg
ctetgtecat
tacttagaaz
catcasacaa
grggrtgtit
tctrtatitc
atctrtattt

aagtgttaat
caataatgat
aaccaaatat
ctactcttct
tgcagagtat
ccaggaggea
acagtttcca
tgtcaattac
ttgeatttgt

accaaccacy
gagaaaacaa
gagttggaaa
tetgtatege
Trtattctatt
Ttgeattttt
ataatatttt
Taacatttt

catttaaata

ggacatgaaa
acagggazaa
cgaacaaaga
accattggtag
ttcaatacat
gaaatttgag
ctcttgtige
taattagatc

aatasaatcc

gactagaaat tgatgaaagt
aaccagttcc aggatacaat
agcactggaa actrgeagts
agctagctgoe tcaaggaaag
actttcctygg atttaagagt
aaaaagaaat ttatgtottc

cttatatcta cttaattict

ctigtgcttt
daatatttta

taaatgagag
tttcaagcaa
agggecacgt
gactgacaac
tccatccaca
gcatatcttg
cttcaatect
atgtcacgtt
gecatactttc

taaagattat
Tttaagtct

gaaagagaaa
ggtggagttg
gacacgtaaa
aatcactggt
cagaagagga
gaactctgte
gagaatgcat
actaacttac

ggactggeta
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600
6§60
720
734

60
120
180
240
300
360
420
480
539

60
120
1380
240
300
360
420
480
340

10

20

30

40



—m — ™~ ™~ ~@ ~—= ~—= @ @ @ @ @ @ @ @ ™@ o™@ & & & /& /s /s /s /s /s /s o/ /e /e e /e /e e e e

caaggttata catgat

<210> 45
<211>
<212> PRT

5985

<213> Home

<400> 45
Tet Lys Phe

val Phe Thr

Lys

Leu

Met

65

Tyr

Thr

val

ser

Ala

145

Ala

Thr

Asn

Glu

Thr

50

.eu

Phe

Ser

Met

ser

130

Met

Glu

Asn

Glu

Ala
35

Glu
Pro
LYS
Ite
Met
115
Thr
val
Ala

His

Arg

sapiens

rhe

val

20

Glu

Ala

Met

Asp

Glu

100

val

ATa

Met

Glu

Gly

Lys

Ser
5
Leu
Cys
Leu
Phe
Phe
85
Lys
Gly
Phe
Pra
val
165

Leu

clu

TYr

val

Ala

Pro

Gly

70

His

Trp

val

Leu

Ile

150

Glu

Glu

Lys

Ile

Leu

Tyr

Leu

55

Ile

Leu

Asn

Ash

Ser

135

Ala

Ala

ITe

Thr

Leu

Leu

Thr

40

Ser

Met

Leu

Leu

Pro

120

Met

Glu

The

Ash

Lys
200

val {gr Arg Arg Phe Leu Phe

Pro

25

Leu

val

Pro

Leu

His

105

Ala

Trp

Ala

Gln

Glu

igs

Pro

Letr

rhe

Thr

Ser

Ile

a0

Lys

Trp

Leu

val

Met

170

Ser

val

(95)

Pro
val
Ala
LYS
75

Gly
Arg
teu
Ser
val
155
Thr

val

Pro

Iie

val

Leu

60

Lys

val

Ite

Thr

Asn

140

Gin

Tyr

Asn

Gly

val

Ala

45

Leu

val

Ile

Ala

Ley

125

Thr

GIn

Phe

Gly

TYyr
205

15

Lett His
30

Thr fhe

Pro ser

Ala ser

Cys Leu

95
Leu Lys
110 Y
Gly pPhe
Ser Thr
ITe rle
Asn Gly
His Glu
190

Asn Asn

JP 2006-516190 A 2006.6.29

val

Thr

Trp

Leu

Ala

86

ATa

Met

Met

Ala

ASn

160

ser

Ite

Asp

536
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Thr

Thr

TYr

phe

Trp

305

Thr

TYr

Leu

val

Asp

385

Ala

Asp

Trp

cys

Leu
465

Gly

210

Thr

Leu

Gly

Pro

PI"Q

290

Leu

Lys

Glin

Phe

Pro

370

Ser

Lys

Tyr

Asp

Glu

450

Gly

Lys

Lys

Cys

Thr

Asp

Ala

Fhe

Thr

Lys

Ile

355

Gly

Thr

Thr

ser

Ile

Glu

ser

ITe Ser ser

TYr

Ile

Ser

260

Cys

Ala

Leu

val

Leu

340

Ite

Trp

val

Leu

Pro

420

Ala

Ser

Leu

Arg
Ala
245
Thr
Arg
Leu
Gly
Gin
325
Gly
Met
ser
Ala
Thr
405
Leu
Ile

Gly

Pra

Thr

230

Tyr

Asn

Cys

Ile

Phe

310

Gln

Pro

Ala

Ala

Leu

380

Lys

Ile

Leu

Leu

Ala
470

LyS
215
Lys
ser
Leut
Leu
ITe
295
ASD
Lys
I1e
Leu
Leu
375
Leu
Thr
Thr
vatl
ser

455

Trp

val

Lys

Ser

ITe

Asn

280

Leu

Phe

Ala

Arg

Leu

300

Phe

Ile

Thr

Trp

Gly

Lys

Leu

Glu

Gly

Thr

Phe

265

phe

Leu

Lys

cys

TYr

345

Trp

ser

Gly

Pro

Lys

Gly

Trp

Ile

(96)

ey Glu Lys Asn

His

1le

250

Ala

Gly

LeL

Glu

Ala

330

Glin

Phe

Glu

Leu

Thr

410

Glu

Gly

Iie

Ite

val

235

Gly

Glu

Ser

Ser

Met

315

Glu

Glu

Ser

TYF

Leu

395

Gly

Phe

Fhe

Gly

Leu
475

220

Thr

Gty

TV

Trp

Trp

300

Phe

val

ITe

Arg

Pro

380

Phe

Glu

GIn

Ala

Asn

460

Ile

Arg

Leu

Phe

Phe

285

Ile

Lys

ITe

val

ASp

365

Gly

Phe

Ile

ser

Leu

445

Lys

Ser

5er-

Lys

Thr

Asn

270

Thr

Tre

Cys

Lys

Thir

350

Pro

Phe

Leu

val

Phe

430

Ala

Leu

Ser

aly

Leu

Thr

235

Thr

Phe

Leuy

Gly

Gln

335

L.eu

Gly

Ala

Tle

Ala

415

Met

AsSp

ser

Leu
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Met
Thr
240
Ile

Arg

Ser

Lys
320
Glu
val
Phe
Thr
Pro
400
Phe
Pro
Gly

Pro

Met
430

10

20

30

40



M m—m ™/ ™/ ™ /@ @ /@, ™ @ @ @ ™@ @ @ @ ™@ @ @ @ @ @ @ @ ™@ @ @ @ ™@ @ @ @ @ ™@ @ @ ™@ ™@ @ @&

val Thr

Phe Leu

Leu Tyr

Leu Pro

530

Leu Lys
545
Gly val

Phe Asp

Thr Met

Ser Leu Thr 6Tu val

Pra

Ile

515

val

val

Ala

Leu

Pro
295

<210> 46
<211> 224

<212>

PRT

<213> Homo

<400> 46

Arg Thr
1

Met

phe val val

His Thr

phe Trp
S0

Lys
35

Leu

ser Leu Met
65

ser ala Tyr

485

Ile Leu
500

Leu Ile
Ala Asn
Ile Asp
val val

565

Tyr Thr
580

sapiens

Lys Phe
5

Phe Thr

20

Glu Ala

Thr Glu

Leu Pro

phe Lys
85

ser

Pra

Pro

Met

550

MaT

T¥r

Phe

val

Glu

Ala

Met

70

Asp

Pro

Ser

Pro

535

val

leu

Pro

Ser

Leu

Cys

Leu

55

Phe

Phe

Ala Ser

Leu ATa
505

Thr Leu

- 520

Asn Ala

Lys Ala

Gly Ile

ser Trp
585

Tyr ITe

val Leu
25

Ala Tyr
40
Pro Leu

Gly Ile

His Leu

7))

Asn Pro Ala Thr ITe

490

Glu Ala

cys thr

ITe val

Gly Leu
555

Cys Thr
570

Ala Pro

ieu val
10

Leu Pro

Thr Leuw

Ser val

Met Pro

73

Leu Leu
90

ITe His
ser Phe

525

Phe ser
540
Gly val

Trp Ile

Ala Met

Tyr Arg

Leu Pro

phe val
45

Thr Ala

60

Ser Lys

Ite Gly

val
5310
A1a
TYr
ASh

val

Ser
550

Arg
Ite
30

val
Leu

Lys

val
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Thr Leu
495

Asn Pro

Fhe Leu

Gly His

Ile val
560

Pro Met
575

Asn Glu

Phe Leu
i5

val Leu

Ala Thr

Leu Pro

val Ala

80

Ile Cys
95

10

20

30

40



—m — ™~ ™~ ~@ ~—= ~—= @ @ @ @ @ @ @ @ ™@ ™@ & & & & /& /s /s /s /e /. /e o/ /e e o/ /e e e e e

Lauy Ala
Lys Met
pPhe Met
130
Thr Ala
145
Ile Asn
Gly Ser

Glu Ile

Asn Asp
210

Thr

va'l

115

ser

Ala

Ala

Thr

Ash

195

Thr

<210 47
<211> 88

<212> PRT

<213> Hamo

<400> 47

Ala Thr

1

Ile Asp

Thr Lys

Lys val
50

Pro Ser

65

GTu Lys

Gin
Glu
Pro
35

Glu
Pro

va'l

Ser
100
Met
Ser
Met
Glu
Asn
180

Glu

agly

Ile

Met

Thr

val

Ala

165

His

Arg

Lys

sapiens

Met

Ser

20

val

Leu

ser

Glu

Thr
5

val
Pro
Glu
val

Gly
85

Glu

val

Ala

Met

150

Glu

Gly

Lys

Ile

Tyr

Asn

Gly

Lys

His

70

Ile

Lys

Gly

Phe

135

Pro

val

Leu

Glu

Sar
215

rhe

Gly

Tyr

His

55

Ser

Cys

Trp

val

120

Leu

1le

Gglu

Glu

LysS

Ser

Asn

His

Asn

40

Trp

val

Thr

Astt
1685
Asn
ser
Ala
Ala
Ile
185

Thr

Lys

Gly
Giu
25

AsN

Lys

Ser

Let

Pro

Met

Glu

Thr

170

Asp

LYS

val

ser

10

ile

ASp

Leu

Gln

(98)

His Lys Arg

Ala Trp Leu
125

Trp Leu Ser
140

Ala val val
155

GIn met Thr

Glu ser val

Pro val Pro
205

GTu Leu Glu
220

Thr Asn His

Asn Glu Arg

Thr Gy Lys
45

Ala val gln
60

Leu Ala Ala
75

ITe

110

Thr

Asn

Gin

Tyr

ASN

190

Gly

Lys

Gly

Lys

30

Ile

Asp

GIn

Ala

Leu

Thr

Gin

Phe

175

Gly

Tvyr

Thr

Leu
15

Glu
ser

Giy

Gly
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L.eu

Gly

Ser

ITe

160

AsSh

His

Asn

val

Glu

Lys

Ser

ser

Lys
80
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(99) JP 2006-516190 A 2006.6.29

<210> 48
<211> 112
<212> PRT

<213> Homo sapiens

<400> 48
His @ly Leu GIu Ile Asp Giu Ser val Asn Gly His ¢lu ITe Asn Glu
1

Arg Lys Glu Lys Thr Lys Pro val SED Gly Tyr Asn Asn Asp Thr Gly
20 30

Lys Ile Ser Ser Lys val Glu Leu 6Ty Lys Asn Ser Gly Met Arg Thr
35 40 45

Lys Tyr Arg Thr Lys Lys Ggy His val Thr Arg Lgs Leu Thr Cys Leu
50 5 &

cys Ile ala Tyr ser ser Thr rie Gly Gly Leu Tar Thr Ile Thr Gly
65 70 75 80

Thr ser Thr Asn iLeu Ile pPhe Ala GIu Tyr Phe Asn Thr Phe His Pro

85 90 a5
His Arg Arg Gly Asp Arg Thr Arg His val His GIn 6Tu Ala Glu Ile
100 105 110
<210> 49
<211> 21
<21Z> DNA

<213> Kinstliche Sequenz

<220
<223» Beschreibung der kiinstiichen sequenz: oligonukleotid

<400> 49
ccagctttaa ccatgtcaat g 21
<210> 50
<231> 21
<212> DNA

213> Kinstliche Seguenz

<220



(100)

JP 2006-516190 A 2006.6.29

<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: oligonukleotid

<400> 50

cagatggttg tgaggagtct g

<210> 51

<211> 3311

<212> DNA

<213> Homo sapiens

<400> 51
tgctaatgct

gagcatgaag
tatttacaag
agcaatagta
agttggaaac
cttegraacc
tttaagagtt
ctcattcage
ccagaagatyg
ctgtttgaag
acatggaaga
gttctggtty
aactgtggag
ttagctgaat
ggagtatttg
gcagtaagat
agctgttaca
gagtttygttc
gattctatag
agtcaaaaat
aaaaccactc
cazagaattyg
aatcgactga
gttgogatygg
agtggcagtg

Tttggtacaa
aggtgttgag
tacgcaattt
aaacacatrca
gtgtgtctat
cgcattttoe
ctgtgttcat
tgaacaacaa
aaacactcat
ctacaggaaa
caaaggctga
ctgagtctac
agaagggtga
atggaccaca
acgagtacaa
gttcageagg
ccaaaagatg
teecaatoceg
Ttgaartcty
gcaatcteceg
ctatgacaac
togtgtttagt
atcaagcagg
tgacatttga

acagggacac

atggatgtgg
gttatgtcaa
gagactaaga
ggtcaggagy
attttcatat
aaagagagga
crtgattctt
tggctatgaa
tCcaacaaata
gcgattttat
ctatgtgaga
toctoccaggt
aaggatccac
aggtaaggcea
taatgatgag
tattactggt
cacattcaat
ccagacggag
tacagaacaa
aagcacatgg
acagccacca
ccttgacaaa
ccagettitc
cagtgetgee

actcgeccaaa

aatataattg
gcatctggea
tattgttatc
ttaaagacct
ctgtatatat
atcacaggga
caccttctag
ggcattgtcg
aaggacatyg
ttcazaaatg
ccaaaacttg
aatgatgaac
ctcactectg
trtgtceatg
aaattcract
acaaatgtag
aaagttacag
aaggcttcta
aaccacaaca
gaagtgatcc
aatcccacct
tetggaages
ctgctgcaga
catgtacaaa

agattacctg

aatattttct
cagctgaagg
attctcctat
gtgataaacc
ataatggtaa
gatgtacagc
aaggggccct
ttgcaatcga
tgacccagge
trgccattit
agacctacaa
cctacactga
atttcattge
agtgggctca
tatecaatgg
taaagaagtg
gactctatga
taatgtttge
aagaagctec
gtgattcrga
tCtcattget
tgglgactgy
cagttgagct
gtgaactcat

cagcagettc

tgtttaaggg
cagatggaaa
tgaagacaag
acttccgata
agaaagacac
aatggggeea
gagtaatrteca
cCCcaatgiyg
atctctgtat
gattcctgaa
aaatgctgat
gcagatggge
aggaaaaaag
tctacgatygg
aagaatacaa
tcagggagge
daaaggatgt
acaacatgit
aaacaagcaa
ggactttaag
gcagattgga
taaccgertc
gaggtoctgg
acagataaac

a2ggagggacyg

21

a0
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
900
960
1020
1080
1140
1200

- 1260

1320
1380
1440
1500
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tccatotgea
ggatcigaaa
gaggtcaaac
gaactagagg
cagaacaatg
cagcgcteea
ggcacagtga
acgeageete
gtggacaaaa
tggaaataca
tccaatgeta
ttccccagee
gecagtgtea
gataatggag
acttatgaca
geeagacgga
aatgatgaaa
aagcaagigt
aatgctcceca
cacgogggea
acagctcaca
datgaatcio
gtctttttgt
attcaggcty
ttgtttattc
tgtectaata
aagtggatag
aaataaatca
tgtaggggac
ggcgatatac
aactgggtaa

<210> 52

<211> 3067

gegggcttcg
ttgtgctgetr
aaagtggtgc
agcrgtecaa
gcctcattga
tccagcitga
tcgtggacag
cecaaatoct
acaccaaaat
gtctgraage
ceetgocte
ctctggtagt
cagceotgat
caggtgctga
cgaatggtag
gagtgatacc
tacaatggaa
grtteageag
tacctgatct
gtctcattaa
agtatatcat
ttcaagtgaa
ttaaaccaga
ttgataaggt
ctccacagac
ttcatatcaa
gagaactgca
ttcatcoitt
gatatactaa
taaatgtatt

a

atcggcattt
gacggatgdg
catcarceac
aatgacagga
tgcttttggg
gagtaaggga
cacecgtggga
tctetgggat
ggectaccte
aagetcacaa
aattacagtg
ttatgcaast
Tgaatcagtg
tgctactaag
atacagtygta
ccagcagagt
Tccacesaga
aacatccteg
cttcecacct
tetgacttag
tcgaataagt
tactactget
aaacattact
cgatctgaaa
tccgecagag
cagcaccatt
gctgtcaata
Trttgattat
atgtatatag

ttagacttee

(101)

actgrgatta
gaagacaaca
acagtcgott
ggtttacaga
geecttteat
ttaaccoteg
aaggacactt
cccagtaggac
caaatcccag
accttgacce
acttccaaaa
attcgccaag
aatggaaaaa
gatgacggtyg
aaagtgcgag
ggagcactgt
cctgaaatta
ggaggctcat
ggceaaatca
acagcrectg
acaagtattc
crecatcocaa
tttgaaaatyg
teagaaatat
acacctagtc
cctggeatte
gcetaggget
alaattttct

tacatttata

tgtagggegc

ggaagaaata
ctataagtgg
tggggoccte
catatgcttc
caggaaatagg
agaacagcca
tgtttctrat
agaagcaagg
gcattgctaa
fgactgtcac
cgaacaagga
gagceteccee
cagtitacctt
tctactcaag
ctctgggagg
acatacctyg
ataaggatga
ttgtggettc
ccgacotgaa
gogatgatta
ttgatctcag

agyaagecaa

-gCacagatct

ccaacattge
ctgatgaaac
acattttaaa
gaatttttgt
aaaatgtatt
ctaaatgtat

gataaaataa

JP 2006-516190 A 2006.6.29

tCcaactgat

gtgctttaac '

tgcagctcaa
agatcaagtt
agctgtcict
gtggatgaat
cacctggaca
toggetttgta
gottggeact
gtccegtgey
caccagcaaa
aattctcagy
ggaactactg
gtatttecaca
agttaacgea
ctggattgag
tgttcaécac
tgatgtcocca
ggcggaaatt
tgaccatgga
agacaagttc
crctoaggaa
tttoattget
acgagtatct
gtetgerect
aattatgtogg
cagataaata
ttagacttcc
tcctgtagga

aatgctaaac

1560
1620
1680
17490
1800
1860
1920
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580
2640
2700
2760
2820
2830
294¢
3000
3060
3120
3la0
3240
3300
3311
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<212>  DNA

<213> Homo sapiens

<400> 52
dattaaatta

aaggtggaaa
atggtcteac
gtacaccgtyg
tctctattit
‘tgaggtgagc
Ggaagacctc
cagcagaaaa
catccaaatg
ccecaatgag
aagacgtgtc
caataccatc
gcatcctgac
catcagaaac
catgctgaac
agacatcric
cagcatctgg
cagettectt
ccaggtgcty
grtotictty
tegagecotc
ggggacccty
ttotcaccaa
ataccctgcet
tgtgtggcat
ggctgtteca
gtggttecce
ttttatctgt
ggcttaggaa
catggtcaga

cactgaggca

tgagaattaa
agaaaagaag
aaagagaace
ttgtcocttcg
gtgggcatiy
atgataccaa
cggaggtaca
gagcagacct
aaatgcaatg
atatgccatc
gtgaagggct
gtgtgtgaga
cagaccagga
acegagatog
aacagtggéc
ttctgcatty
aatgggacct
cceagtgcce
atcceceatcet
agcaatgacc
aacatcgeag
acagagaaca
gaaaatggta

ctcctaagaa

ttccacaagt

attacttgta
ttcagctgat
cagcaatgga
tttctcagge
tttaatacat

aagttttygat

aaagacaaca
acaagaagcg
ccaacagaca
tccccaaaaa
cggrtctgas
tctgtgrtat
aatcggataa
atgtgcagaa
agatrtgtccc
tggaaactgc
tcteacagea
aacccaacaa
ctggetttgg
ctgttggecat
cccyggtacaa
ggatccteat
ttgaagaaca
ttgggggett
ctttgtatgt
ttgacctgta
aggacttggg
agatggtgtt
tagaagctcc
acgaggagat
tgcttectgt
aactttcatt
crttgtctgg
ttggagacat
caccttacct
ccagaagatg

ttaggagata

(102)

ttgagcagag
agtagtggte
tcatcgtoggg
catttttgag
ttttatcoct
cctggeagtc
agtcatcaat
gtgctyggaag
agcagacata
cagcttggat
ggaggtacag
ccacctcaac
ctgtgagagt
tgtcatctat
acgcagcaag
cctecatgtge
ceetecctte
ciacatgttc
ctecattgag
tgatgaagag
ccagatccag
ccgacgttge
caagggcteg
daaagacatt
atccoctgitgg
tgtttacaaa
tgccagacaa
ttcoccaattg
gacatgtcag
tcttetattc

ggoctataaa

atgaaaaagg
tctaacttge
aatcaaatrca
cagctacace
gtggtcaaty
actgccatca
aaccgagagt
gatgtgcgty
ctectecttt
ggagagacaa
ttcgaaccag
aaatttaagg
cttctgottc
gcaggccatg
attgagegge
cttatiggag
gatgtgccag
ctcacaatga
ctggtgaagc
accgatttat
tacatcttct
accatcatgg
atcectettt
ctoctggete
tettocttgt
ggttagaagt
agcactttat
tgtgccagte
ggcaggtctg
taacagatct

atgcctggac

JP 2006-516190 A 2006.6.29

aagggaggaa
tctttgaagg

agaccagcaa
ggtttgccaa
ctttccagee
aggacgettg
gcctecatcta
tgggagactt
tttectoctga
acctcaagea
agertttoca
gttatatgga
gaggctgcac
agacgéaagc
gcatgaatat
ctgraggtca
atgccaatg
tcatcctget
tcgggeaagt
ccattcaaty
ccgataagac
gcagcgagta
ctaaaaggaa
tcttagaggce
cacagatcag
tatcccatat
gagacgagtt
acacaaccaa
tgtctaggtyg
cttagertgt
tgttacettg

60
120
180
240
300
360
420
480
540
€00
660
720
780
840
900
960

1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1804
1860
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catggaciga
tggttecect
ttettrttt
ataggtatac
atttctocta
tgttococcic
cagtatttgg
ctgcaaagga
gccacatttt
ctattgtgaa
taatccttig
gatcctigag
tgtaaaagta
atgatcacta
ctaatgacca
tttgagaagt
agcagtatic
taagcagetyg
ctctetgtaa
cacattgtat

adaaadaaa

<210> 53

atatgactca
CCEeCacceee
tcaatacttt
atgtgicatg
atgctateee
catgtccaty
TLTtctgtte
catgaactca
ctttatccag
cagtgctgca
ggtatatacc
gaatctitgt
ttoctgttic
ttctcactgy
gtaatgatga
gtcrgttcat
atictittga
tatcecccttt
taataataag

cattaaatct

<211> 2778

<212> DNA

<213> Homo sapiens

<400> 53
cteattttoa

atggaggggt
taaagacagt
ttcttaccec
tcgggtctag
cregggtgag
tggggectta

tgtctagaat
Ctttotgett
gaaatgggga
tggtgtagaa
ctgggtgeet
tactacecgge

cttcagtace

taaaactgat
CCacaacaca
aagttctgagg
gtggrttgca
teccctagec
tgrteteatt
ttgtgttagt
tectttttta
tctategety
ataaacttac
cagraatggg
cttccacaat
tctacatect
cgtgagatgt
gettrrerte
atccttcacc
gtgrgaggga
gccatggtga
agccacatta

Tcaaaacatc

caggggatce
ctitettgte
ggaggagtce
gctaccaace
gctgtgecte
ctgcaccgte

ttectteoact

(103)

ctgattectt
cacacacact
atacatgtgc
gcacccacca
cccaaccocc
gttcaattce
ttgctgatge
tggctgeata
atgggeacty
atgtgcatgr
attgctggee
ggttgaacta
cttcageate
tatctcatty
atatgtrtrgt
cattttttga
tggagaaaga
tégcagacca
cecagtactta

cctatgagtt

aggatcatca
atgcacagct
attcaaaccg
ttttecaaga
toeggectee
ttecagtggy

ggcetcacec

cagccatcat
ttctaagaaa
agaatgtgea
acccatcate
cgatgggctc
cacttatgag
tttcctgttc
atattccatg
gggtiggttc
gtctttagta
asatggtatt
artegtractc
tgttgtgtee
tggttttgat
tggctygcata
agaaaacaaa
gaaagatgga
ttcacatggg
gagtatgcta

agaaacctaa

craaggtcat
gctoaggaag
agadacaaag
aagagggcct
cctocgaagy
gacagectga

tgtgcazatc
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ctgcccaact
agaaaagaaa
ggrtigttac
taccttaggt
cagtgtgtoa
tgagaacaty
atcecgtgtee
gtgratatgt
caagtctttg
gaatgattta
tctggttcta
ccaccaacag
tgacatttta
tigcatttct
aatgtetret
ctcttaagag
gagagtatta
agettetggt
gtTtattitaa

dadadaaasza

tttcccaggt
gggctgggag
tgtttggttt
ggcecectte
gcaccattec
gaagagagtc

atgccacacg

1920
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580
2640
2700
27606
2820
2880
2940
3000
3060
3067

60
120
180
240
300
360
420

10

20

30

40



ctgcagecctc
gycaagaaca
ttatttggtt
gtgactcatg
tgcacagggc
ttecatccttc
acatgcttte
atttattaat
gagattttty
caacatgttc
aageacteta
agacacccte
aaatatitaa
acgcaccatt
aattactctt
gadggagagg
gcagacagcc
tataaacaag
cccagtgaca
ctgaccatce
gttggaatac
gggatagtag
acaccagggc
gagcacctgce
tecttggoty
tcccagaget
gcccatgaza
atagatatga
gggtgattta
tgaaattgaa
tgaactggag
cagaaaggac
gaaaaatgga

tgatagcaaa

cttttcceta
cactgttgtt
gggagettgt
gctgaaccgg
cctgtgaaaa
agatgtcagc
aaagtactgt
atctgtcter
aacatgattt
agtggatatt
aatattcact
ctaactgtat
gtaaaaactt
taaaaatact
caagactgaa
ataagctgea
aactggtcag
aaggcacaaa
cctgtctagg
getttccatt
a2atgccactyg
gtaggaatct
ccecaggoet
tatgtattgc
gcttaaaget
tgcccaacac
gctccatgic
aaatcrctga
gagcttgtgt
ctgaagagac
attaaaccag
aaagacatie
agctccagat

gctgcaaaaa

tctataaaat
geetrgcaga
gcataaatge
aacaggacat
getcitcace
tcaaztaatc
gtatttcaca
tetgetggece
coccagyget
graagaaaga
Ccctttococtt
ctctgctaga
dgagctaagea
gtctcagete
agtcaitact
gggeaggaag
gtactgetee
tccacacttg
tgaagactca
tggactttta
tcctgaaaga
caagagcgat
atacattteg
ccaaggotga
gcaagctrtc
tccaagaaaa
tacttazcat
caggtatttt
ttaaagtcag
aagaactgag
aacgagtgga
gaagactgeyg
tgacagaata

tgacttatta

(104)

aaaaatgacc
cagatgtget
gagagggget
cggggagaag
tectotgecco
aaccrrcatg
ttcatcatge
tgcaaactce
tagcccagtg
aagaaataca
cecotectgggt
gaactgaaga
cagagattat
cttttcatga
geecttttec
tggaagtagg
ttctocaactc
ccaacaacgg
gccoctatgt
gttcatactg
tggtagaatt
ttgetectct
ctgaagettt
Tgtgtttaaa
tgtettcagt
gaaccctcag
teagrtttta
gtrrecttta
aartcagaac
ttaccaaaac
gaagatcaga
ggactttecag
tgtgecatct

aatactccca

ctgctctate
gaggctgtag
gcacatctga
ccageageea
tctggateta
gaggecteec
ccogacaact
aggagcacag
cetggtgeaa
Caaaaggcct
gagaaaattt
cataaagceac
adatatitct
ttrgggtggt
tgacttgecct
gcatccttgt
tttectgatt
acccaagtga
gaccaggttg
tatcttctea
atcctatttc
gcacaatage
ccagataage
tatccattge
ggatatastg
Ctaatgcaaa
ggattattta
caaactgrat
cccaaagaaa
ctactaaacg
dagctaccaa
gaagtggaac
ctgacagaaa

ggaatggccg
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tcactgggcet
aaagrgettt
cggactagag
tgctgaactc
gtgaagecta
ttgaccecta
gtgatitccc
agacatcttt
agcaggettt
ggcatatgea
ctccttataa
tctgtgecaa
tecececagatt
gattaaagaa
ttteccttga
cctttgtetg
cccaggtgaa
taacaagaaa
cadagccaaa
ggacagttaa
tggaggagty
Ttctttaagy
aacaaggrat
atattttaaa
ggggceataca
gtgtgtatgt
tgctgtaata
ttgaatttat
atgacttcat
tgagttgcty
acacactget
tcattttaat
ggccctgcta

cgcatggtag

480
540
600
660
720
780
840
300

960

i0zo
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
180G
1860
1920
1980
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
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' cteaccoect

gagttctaga
aaaattaget
gcaggagaat
cactecagec

ataaataaat

<210 54

gtaatcccag
ccagectggc
aggtgtggtg
cacctgaacc
tggcgacaga

agataatc

<211> 1846

<212> DNA

<213> Homo sapiens

<400> 54
gccegggaga

cttgctgeec
grttgctggc
gcccaaaagt
tcctgeagea
tgctgggcag
ctaacatcct
tccoccctgga
acatgacgac
gcotggtoct
agetctectt
tgcoccaatct
atgcagacet
ttgacctict
tgttggactc
tgcecaccet
cagtggctgo
agagtgccca
tgggatctac
aaggccatge
tocgeecttt

gtgaccaact

ggagaggagc
tctgacaccet
agccaccttyg
catcaaagaa
gctgoegetg
cctggtgaac
ccagetgeag
catggrygget
toaggeeocaa
cagtgactgt
cctggtgaac
agtgaaaaac
cctgcagetg
gtatcctgec
dcagggaaag
ggacaacatc
tgtgetetct
tcggectgaag
ccagategtg
caaggtggece
gttcaccctg

tatactcaac

cacttrtggga
caacatatag
gcgcacacct
caggaggcag

gcaagactct

gggecgagaa
gggaagatgy
atccaageca
aagctgacac
ctcagtgeca
accgtcctga
gtgaagcect
ggattcaaca
gccaccatéc
gccaccagec
gccttageta
cagctgtgte
gtgaaggtge
atcaagggtyg
gtgaccaagt
ccgttcagec
ccagaagaat
tcaageatcg
aagatcctaa
caactgatcg
ggcatcgaag

ttgaataaca

(105)

agccaaggtg
tgaaacccag
gtagtagtcc
aggtrgcagt

gtctctcaaa

ctecagrgtg
ccggoecgtyg
ceetcagtee
aggagctgaa
tgcgggaaaa
agcacatcat
cggccaatga
cgcceoctggt
gratggacac
atgggagect
agcaggteat
cegtgatcga
ceatttooct
acaccattca
ggttcaataa
tcatcgtgay
tcatggtoct
ggctgatcaa
ctcaggacac
tgctggaagt
ccagctogga

tcagcetetga

ggcggatcac
tctctactaa
cagctacatg
gagctgagat

ataaataaat

cccaggtctg
gacctteace
cactgcagtt
ggaccacaac
gccagergga
ctggctygaag
ccaggagetg
caagaccate
cagtgcaagt
gcgeatccaa
gaacctocta
ggcttocctte
cagcattgac
actctacctg
ctctgeaget
tcaggacgty
gttggactct
tgaaaaggct
tcccgagttt
gtttccotec
agctcagttt
tcggatccag
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ctgaggtcag
aaaaaataca
ggaagctgag
tgcgecactg

daataaataa

gcatcctgea
cttotctgty
ctcatectcg
gccaccagea
gacatccctg
gtcatcacag
ctagtecaaga
gtggagttcc
ggcceeacec
ctgctgcata
gtgccatcoe
aatggcatgt
cgtctggagt
ggggceaagt

tcectgacaa

gtgaaagctg
gtgcttcocty
gcagataagc
tttatagacc
agtgaagccc
tacaccaaag

ctgatgaact

2520
2580
2640
2700
2760
2778

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
900
260

1020
1080
1140
1200
1260
1320
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Ctgggatigg
ccatcetget
aggcettgog
cagcctectt
agggaagygc

gcaatcaata

<210= 55

ctygttccaa
gcocgaaceag
attcgaggca

gtggaracce

tgggtoccag

aacacttgee

<211> 1049

<«212> DNA

<213»> Homo sapiens

<400> 55
ggagtgaggg

taagagcaaa
ccatggecca
atceageect
atggcctger
tgaagcctog
cagtgattecg
aacttggeet
taaagcercea
tggacatcac
ttggtgacey
cccteecoat
agttggttca
cocerggtaca
aagcctteca
gcocatgige
teecaccagg

dadadaddas

<210> 56

<211> 4815

<212> DNA

agagagagga
gatgtitcaa
gtttgoagge
geecttygagt
gtctgggugo
aggaggtact
tggcetgaac
tgtgcagage
agtgaatacy
tgcagaaatec
cacccaticc
tcaaggictt
dgggcaacgtyg
tgacattgtt
ggaaggggct
tdgaagatga
cgtgtytaac

ddaddaaad

cctgatgtte
aatggcaaat
gctgagtect
agctetectyg
ctgggagtat
tgtgat

gaccaggaca
actggggygcc
ctgccogtge
cccacaggte
ctgttgggca
tetggtggec
aacatcattg
cctgatggece
cccotggteyg
tragctgtaga
cctggaagece
ctggacagce
tgccototgy
aacatgctga
ggoectetget
cacagttgee
atcccatgty

daadalaaaz

(106)

‘tgaaaaacat
taagatctgg
cactgaccaa
tcteecagty

gggtgtgage

gctgctgaga
tcattgtctt
ccctggacca
ttgcaggaag
ttctggaaaa
tccttggggy
acataaaggt
accgtctcta
gtgcaagtct
gagataagca
tgcaaattite
tracagggat
tcaatgaggt
tccacggact
gagctgottc
ttoetetorga

cctcacctaa

catcactgag
ggtcccagty
ggatgecectt
aagacttgya

tetatagace

cctctaagaa
ctacgggcty
gaccctgeco
cttgacaaat
cottcogetco
actgcttgga
cactgaccec
tgtcaccatc
gttgaggcety
ggdagaggatc
tctgettgat
cttgaataaa
tctcagagge
acagtttgte
ccagtgctea
ggaacctgec
taaaatggct
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atcatceact
tcattygtga
grgcttactce
tggcageeat

atcccteotet

gtccagatac
ttagcccaga
ttgaatgtyga
geoectcagea
ctggacatec
aaagtgacgt
cagctgetgg
cctoroggea
gctgtgaage
cacctggtecg
ggacttggce
gtectgacty
ttggacatca
atcaaggtct
cagatggcty
ccoctekeott

cttettotge

1330
1440
1500
1560
1620
1646

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
300
960

1020
1049
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<213> Homo sapiens

<400> 56
gagcagagec

ctgeageect
cagececoaggeo
gagtttgaga
tgttcctcag
cccaagtaca
tceatecagg
ggcctctact
atggtgccag
gceecagagt
gecageecatgg
atccagatgg
ttcateccggg
atcttecggac
gacatttgea
ggtgeccttee
cccatcecta
atgcccaaaa
gtgtcgeetg
gtgagctacg
gtggattcga
aaaattcatyg
aaatcccagg
gggatctatc
aagaactcce
tgttgcatct
gcagtgggtg
tatgcactgg
gocccaggata
tcagagatct
ctagccaage

aggaggtetc

ctttcacaca
gcccagocgg
coccgctacgt
agaaggaccy
ccaagatcaa
agattaaaga
tecocacaagy
cetectrett
gracctitge
cgaaattcca
aggctgagag
gtctgggett
gcttcatgac
tgaccateoce
aaaaccteeo
tagtgctggt
cagagatgat
agtatcacaz
Tggtctcaca
tcatcaacct
accaggagat
teattrgery
tggccagect
tgtateetet
tcaagcaact
gggtagtgag
tegecttete
cccaggteatr
tocaggggat
tcaggcaaaa
aazaatacct

tattcatgaa

cctcaggaac
ctrttgctcac
ggtagacaga
gacataccea
agctgtggtyg
ctacatecatt
catggcattt
cccectectg
cgtratcage
ggtcttcaag
gctgeacygty
catgcagttt
ggcegocgyce
ctcctacaca
ccacacraac
gaaggagetc
tgtagtggty
gcagatcgty
gtggaaggac
ggctatggge
gatcgctcte
tgcgotttct
gtgtgtgtet
ccctaagict
caccgacceg
cttectctec
cgtcctggte
ggacactgac
taaaatcatc
ggtcatcgec
caagaagcag

aaccaagact

(107)

acctttegge
ccactgertyg
gccgeatact
grgggagaga
Trtgggctge
cctgacctge
gctoctgotgy
acctactict
atcctggtyy
aatgccacca
tcagctacgce
ggctttgtygg
ctgcagatce
ggcccagagt
atcgcctego
aatgcteget
gtggcaacag
ggagaaatcc
atgataggca
cggaccctggy
ggctgcagea
gteactctog
ctggtggtga
gtoctaggag
tactacctgt
tccttcttec
gtggtcttce
atttatgiga
acgtactgct
aagacagygca
gagaagcgga
gtctecectge

tgcocgeteg
taaatgcoee
cecttaccet
aactrcgeaa
tgcctgtyget
teggtggact
ccaaccttee
tcctggggga
gtaacatctg
atgagageta
tagectgect
ccatctacct
tgattteggt
ceatogtott
teatcttege
acatgcacaa
ctatctcena
aacgcgggtt
cagccrtcte
ccaacaagea
acttctttgg
Ctgtggatgg
tgatcaccat
coctgatege
ggaggaagag
tcagootgee
agactcagtt
atcccaagac
ccecctectcta
tggaccoeca
gaatgaggec
aggagctgea
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ccagacacac
agatatgagce
cttcgacgat
tgccttcaga
ctceorggetc
Cagcgggaga
tgcagtcaat
tgttcaccay
tctgecagetg
tgtggacaca
caccgceatc
ctccgagtec
gctcaagtac
taccttcatt
tetcatcage
gattcgettc
gggctgtaag
coccaceecey
cctageecate
cggctacgac
ctocctteett
agctggagga
gcrggtccty
tgtcaatete
caagctggac
ctatggtgtyg
tcgaaatgge
ctataatagg
ctttgecaac
gaaagtatta
cacacaacag

gcaggacttt

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
900
960
1020
1080
1340
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1920
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gagaatgcge
tectatatca
gctgaggece
cacaccctca
ctggccaadc
catgeccagg
tgeaageacy
gacgtgacec
gactcagagg
tttcacgeag
agtgectgge
ggaggaaagt
tecrteocto

gggagtgaga

‘cotectgete

gacttccagce
ctgtacaagce
ctgtcacgga
aactcrgtct
ggcettggta
tgtcageaay
gcracctece
ctcagagget
gctgycagaa
ggaattcctc
aaaacggatg
gceteccttt
ctectrectta
aagtectoeca
cagattgggt
ctcctatgar
aaccctacty
gtggaaatgce

ttaacaacec

CCLCCAccga
ccrtoageoe
ceggegagec
tcctggacat
tgagctccac
tytacaatga
tcttteecag
caggacacaa
aggacattcy
agaccotgac
acttgggact
gcatrccooca
ccegeatote
gtctggtgag
actecacece
ttttacgagt
ttcaaadagt
catagagata
ctggcagctc
actatgegec
cacatcagac
cggggacagc
geteecttec
tcatotggea
tttgcaceeca
ggacctggge
ggtaaatctyg
tcagcetgtyg
gagatccget
cttcctgeac
gatgasaata
ttgacttgaa
acagaadaatc

cticectaac

ccceaacaac
tgacagctec
cagtgacatg
gagtggagtc
ctatgggaag
Cattagccat
catacatgac
cttccaagag

cagctactgg

cgceotgtga

tccataaagg
gagcrtgggt
cagagagage
cccactcttc
acccacatct
gagccaaaaa
gtcccagagce
aacttggtta
tgcacccagg
ccceoctoeat
tctagectogg
ccactaaggt
ccrggagget
toctagtaat
gagactcaga
ccagacagtce
ccttatectt
gcccagagac
acatccocta
aggaagacte
ggggttaagt
aataaatagy

ttctggccte

aggttgggct

(108)

daccagacce
tcacctgoeo
ctggccagey
agcttegtyy
atcggcgtga
ggaggegtct
gcagtecctet
gctccagggy
gacttagage
gggctcagec
atgagcctyg
teetetctes
ctctcageag
acccgreagy
gecetgieet
cagaaggaca
ccgeacgoct
ggactctggce
gaccatgtge
catccccaag
acagtggcea
tctgcctcag
ggctagaaac
agataccagt
999982999
ccocttgace
ctttacctgg
acaatggggt
actgcatgeca
tttaacaccc
tttccatatg
thccatgtge
tcateactygc

ggccoagert

Cggciaacyggy
agagtgagec
tcecacoctt
acttgatggg
dggtcttctt
ttgaggatgg
ttgcoccagge
atgctgaact
aggagatgtt
aglccteoatg
ggtcacaggg
tercecocic
caggggggtyg
ccetggecgc
tggcagctga
agtacaactg
cggtgteaga
ttgecttooe
tctccacacc
gcltgoocaaa
ggaccyicoa
cctocctgaaa
CCCaaagagg
tattctgeac
gtgctagtac
ccagggecea
caaagagcces
cettotgtag
gatgrggaaa
ttaggacctc
tacaaggadg
aagtgttttg
ttttctcaag

aggaaaacat
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caccagogty
accageetee
cgtcaccttc
catcaaggeco
ggtgaacatc
gagtctagaa
aaatgctraga
ctecettgtac
cgggagcatg
ctgcctacag
ggtgtcggge
tetectoect
ctaccettac
aatggacaag
aggacacctt
toctggccty
tagtgtcagy
cagergeete
caggagtcta
ccaccactgc
gaccaccaga
catcactgec
gggatgggta
aaaacttttg
caacacaggg
teagggaaat
atcatgttaa
gcaaaggtog
ggggetgatc
aggccatott
tattgagagg
taaaatttea
cttcticage

ccceatttct

1980 -

2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2520
2580
2640
2700
2760
282G
2880
2940
3000
3060
3120
3180
3240
3300
3360
3426
3480
3540
3600
3660
3720
3780
3840
3900
3960
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aacttcagcec

‘cricttagag

atrgettiec
gcgaaggaca
aggacaagag
agctcaggece
ccetttgaac
gtaatcatta
gagttgaggc
gtaagattgg
agtttggaaaa
gaaataatcc
taattcccag
taagccreat

addazaadad

<210> ‘57
<211
<212>

<213»

DNA

<400> 57
aatgctctaa

aaggagatce
tcgatticat
caccatadaa
tatttctttt
cteacattit
tgatctattt
tgttattttc
ttactgadga
ttttcttaca
caaacctitc
tgagetetcco

gaaaatratrt

2572

agacetgegt
ttaaaggagg
tgtgaattca
atgttatctg
ccttagecaa
caggaggtyg
caagtatcta
acceccagac
tcagggagag
gaacacatga
gaacactctt
agaatttcaa
ggaggactgg
tCctcettttyg

aaaad

Homo sapiens

gacctectecag
catctagatt
ctttggagag
cagctgagty
tttaaatata
gatgatttag
cccagottat
tgctgtttyga
adaagcaata
ctgtgatctt
ractyctgtt
actggagtcc
ttttttaatt

tgtgtgtory
gggtgctage
ttatgeccatc
ggattcaceg
tgacaactea
gagaaggtca
gateccectoga
cagcctcaga
atctgecaca
ggcagaggga
ctggacctgg
tgcrrrtgaa
gaaccttatc

TtcatLrtgs

cacgggegga
rCLEottoet
gccaaatggt
atttatgaat
actrtctact
acagactcec
ccccaagaaa
attttgtcte
agagaaagat
aaaagttacc
gacatcreet
tetttetgte

taagtcctaa

(109)

tgtgttygagt
céégagcca&
Tggctgccaa
tgoccageac
ctctccecta
cagagectea
ggacttgargd
actgaaggag
tgtctgaggg
agacattgaa
ttgaagcaggy
tgttettagt
tcttgagata

taataaacty

agaaactcec
tttgactcac
cttagccteca
tagaggctat
ctgatgagag
cctettecte
acttttgaaa
cccacceoea
attrgtaatc
aaaccaaagt
tattacagca
gcgggtcaga
atatagttaa

gagctggtca
cacaticttg
tggaactcaa
cogaagtgce
ctocacctoe
ggaatttoca
aagtgatcct
attgttgacc
ttgeagageo
gaaaacatct
aaagatggag
gatactgacc
tttgeataat
gatrtgaatt

ggagagetca
agctggaagt
gtetetgtet
agctcacatt
aatgtggitt
ctagtcaata
ggaaagagta
acttggctag
tctccageeo
cattttcagt
acaccatrtct
aattgtccect

aataaataat

JP

gctaacaagt
geceaggage
aacttggaag
aaattccagy
ttccaagteo
agtcagagte
Taacccceaa
cagtgacctyg
cgctgtygag
ctgetggaat
gcaaagtagt
tgtgataata
ttatttaatt

gtgaacaaaa

cccaadaaac
tagaaaagecc
ctaaatattc
ttcaatcotc
taatctorct
aacccattga
gacccaaaga
taataaacac
atgatetegg
ttgaggcaac
aggagtttcc
agatgaatga
gttttagtaa

2006-516190 A 2006.6.29

4020
4080
4140
4200
4260
4320
4380
4440
4500
4560
4620
4680
4740
4800
4813

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
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aatgatacac
agataattgc
ceatgaaaag
catgatagta
ctgtaatcct
gactagcctg
ccagteatgy
acttgagece
aggtgacata
ccraggaagt
tgtaatgttt
cagtagcact
ggtcteactt
tcccaagtag
actctgagag
ggcaaaactg
tgagcagaaa
ataggccoco
gtgcagggga
catatgaaag
gactatgtct
cagagcagtg
gaagtatttg
aagaaaaasg
ctctetggat
teteecttet
tgggttttia
ttagattgto
ttaacctgaa

ca3aggctga

<210~ 58
<211= 1324
<212> DA

tatctcotgtg
tttgacattg
ctcactgate
agtgtaagee
agcactttgg
ggcaacatygy
tggcatacac
agggaggitg
gcgagatecet
aggttaaaac
ccaagtgaca
ttecctggeac
tecagyctyy
ctggaattac
ctgttcactt
aaagctcttt
gtctaaatic
taggaaactg
acttggccaﬁ
tgacctceaa
ggggaaagaa
agcrcagagg
tggaactcac
adaagcaagg
ttgagtigaa
accaccagaa
attagcgcat
ctttgtaatt
tgttttgtta

aaataaagaa

aaatagecctc
tctatatggt
ctaattcttt
atgtaaazag
gaggotgagy
agaagcectg
ctgtagtccc
gggctgcagt
gtctaazaaa
taattcttta
ggtatccaca
tgtggreggt
cCctcaaactc
aggtpigege
ctctgaatre
gCaaccacac
cttccaagac
aggtaagage
taggttatta
ggggatiggt
cggattatgc
CéCttCtCaC
tgoctoeagtt
aggagggttg
gagcatceat
agtccctagt
tctctateca
ttgttgttgt
cttaaatatt

ggaagatgga

(110)

acccctacat
actttgtaaa
cectttgagy
tagataatgt
&ggaaggatc
tctctacaaa
agcatteegg
gagccatgat
ataaaaaata
aaaadaaaaa
tttgcatggt
tttgttttat
ctgcactcaa
catcacaact
acctagagtg
accitecctg
agtagaattc
agtctetaaa
tttgagagga
Qaatactcat
cccattaaat
tgagacagca
tgggtaaagg
agecaatctag
Ttgagtigaa
caggtctcag
acatttaatt
tgctectatct
aaaaacactg

gacacccict

gtggatagaa
gtecatgctta
totctatgge
ctgggcacag
arttgagccce
atacagagag
gaggcigagg
cacaccactg
aataatggaa
daagtigagc
tacaagccac
tttgotttgt
gcaattctte
agctggtgot
gttggaccat
agcttacatc
catcccagta
aactacccac
aagtecteac
aaggatctte
aacaagttot
acatttaaac
atgagcagac
agcatggagt
ggccacagog
gtagtgcggt
gtttgaaagc
tartgtatat
ttatcctaca

ggggatcctc

JP

gyzaatgaaa

agtacaaatt

tctgattgtar

tggctecacgo
agaagitcga
asaaaatcag
tgggaggatc
cactccagee
cacagcaagt
ctgaattaaa
tgcecagttag
ttagagacgg
taccctggec
cagttttgtt
cagatgtttg
ACTYCCoTtt
ccaaageeag
agcagcattyg
atcaatagta
aggrigaaca
gttcaagagt
caaaccagag
aagtcaacta
ttgttaagty
cacaargagc
gtggcteage
ctccatatag
gcattgagta
aaaaaaccct

T

2006-516190 A 2006.6.29

846

900

960
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1880
1920
1930
2040
2100
2160
2220
2280
2340
2400
2460
2320
2572
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<213> Homo sapiens

<400> 58
ctrtgcagtao

ccgettggag
tgacatcfag
totgggacty
ccactttgaa

cctgattget

- aagggtoccy

cCaacceate
tcragagect
cataacctct
ccetcaagat
aaatcacagg
ctgtgectac
attctgatat
gacaaccgtg
acagagatca
aattaggctg
atctoctgta
ctctgtagga
cttctgagac
agaaagcagg
taatcccaaa

tata

<210> 59
<211> 683
<212> DNA

gatgcocttg
gacttcocty
gtgtccgatg
gtggggatca
tggacccage
gtgtgcaagt
gacteggaac
accttccaty
atggggataa
ggaggggcag
Jacrctgeat
cccaatcctg
ttctctectc
aataacacaa
grgttctaty
ttcaagggon

ggctggguaa
taaggttcag
aggcattggt
tttgggagtt
cocagetgga

caactcagct

«213> Homo sapiens

<400> 59

gcagggtgag
fcaatgtgtt
atgacaaggc
cattcactgt
tecttygggec
tcaaaatgct
agacaccagg
gggccactgt
ataccagcta
cageccgecat
ttgtggrtyga
atgttgacca
ccoccttatga
tgctcagetc
ttgtaacctt
fgaaaggogaa
attctceteo
gadcaggaat
ggctcaattt
Tccacagagg
gatttcetyy

gecatctygs

(

cccacaagga
cteogtcact
gggggecacc
Catgggergg
cgrocrgcty
ctcetgecag -
aggaccatca
ggtgcagtac
cctgcagtet
gtcaagtect
tgagggcige
gctagaagag
agaaatatac
agggagcaag
cagaagttac
gtgggaggtg
ggaacagttt
trcacttttt
taaccceoage
tgagagtcgg
tggetgtect
ctctetgagg

111)

gcaatggage
ccttacacac
ttgctettet
atcaaatace
tcagttagayg
tigtgtaaag
TIrgrttica
atcectoctc
gtggtgageo
cctcaatact
ctitctttea
acacagctgg
tetetoecte
tgtttcegtc
agcagcgecco
caattictca
caaattccct
catcecaccac
agccaatgga
gtgggaagga
tggroccaaa

actctgaggtia

JP 2006-516190 A 2006.6.29

24ggcagcgq

ccageaccyc
caggeatctt
aaggtgtctc
tgacattcat
aaagtgagga
ctggcatcaa
cttatggttc
cotgoggect
dcaccatcta
cggacgotog
aagaggaggce
gctagagact
attgttacet
aggcagectg
gattggtaaa
cgggtaagaa
coToocooctt
aaaatcacga
agcagggaag
gcagactcac

ccttaaagac

caggaaagtt cgtgotgeta ggcagaggaa crgcagottg ttggcaggtg aagggagect

gtttagetgt gtccageaac aacttacgtg gtectgetty tgttccaggt gaagogtotg

gcogcagags agaggaatca agacctgotc attctitect cgggggatce atccagcaat

60
120
180
240
300
360
420
480
540
660
660
720
780
840
900
960

1020
1080
1140
1200
1260
1320
1324

0
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180
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gacatcatct
ccocactget
caggcgtgac
tatgeatceca
attgggtgaa
gaaaaataaa
tacctgacta
taatacagca

aaactatgga

<210>
<211>
<212>
<213>

60
914
PRT

Homo

<400> GO
Met Gly Pro
i3

Glu G6ly Ala

Ile
35

Glu Gly

Iie Gin

30

Leuy

phe Giu Ala

65

Ile Pro Glu

Glu Thr Tyr

Gly Ash Asp

115

Glu
130

Gly Arg

catgctgeea
cattccittea
aagcetctttt
acazdatatta
tazaggaatg
ttgcactagc
ttaagaggta
tatccectta

tagtaccaga

caaggaccee
tcctagagac
acatctcagt
attgaatatc
ctggttcoctt
tgtggaataa
Tttattittg

trcacggyyg
tcC

(

aagtctagge
attctgactc
ctgcacaact

tgctaaatac

112)

tgctggggac
tcctocgact
tcaggcactt
ccagtaargt

ctggccatat teactcotge

tgtgaateee
tatcttttet

gtatgticca

aatgtcatct
agcaaagtaa

agacccoogy

JP 2006-516190 A 2006.6.29

cagceacgot
gegetgtgea
agcagattga

ttcatgagty

acaatactaa-

attgaaatat
atagaattct

tggatgectg

240
300
360
420
480
540
600
660

GE3

sapiens

Phe

Leu

20

val

Gin

Thr

Thy

Lys

100

GTu

Ite

Lys

ser

val

Iie

Gly

Trp

a5

Asn

ero

His

Ser

Asn

Ala

Lys

Lys

70

Lys

Ala

TVYr

Leu

ser

ser

Ile

Asp

55

Arg

Thr

Asp

Thr

Thr
135

val

Leuy

Asp

40

Metl

phe

Lys

val

Glu

120

Pro

Phe

Ile

25

Fro

val

Tyr

Ala

Ley

105

Gin

ASp

Ile

10

Gln

ASn

Thr

Phe

Asp

920

val

Met

Phe

Leu

Leu

val

Glin

Tyr

Ala

Gly

Ile

Ile

Asn

Pro

Ala

60

Asn

val

Gy

Asn

Ala
140

Lew

AsSn

Glu

45

ser

val

Arg

ser

Cys

125

Gly

His

ASn

30

ASp

Leu

Ala

Pro

Thr

110

Gly

Lys

Leu

15

Gly

Glu

Tyr

Ile

GTu

Lys

Leu

TVYF

Thr

Leu

Leu

80

Leu

Pro

Lys

Leu
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Ala

145

Leu

Leu

Gly

Arg

Phe

225

Gln

Lys

Tre

Thr

Arg

305

Asn

Thr

Ala

ASp

Ile

385

Pro

Glu

Arg

ser

Thr

cys

210

val

His

Glu

Glu

Thre

290

1le

Arg

val

His

Thr

370

Cys

Thr

Tyr

Trp

AsH

Asn

195

Thr

Leuy

val

Ala

val

275

Gln

val

Leu

Giu

val

355

Leu

ser

Asp

Gly Pro Glin

Gly

Gly

val

Phe

Gln

Asp

Pro

260

Ile

Pro

Cys

Ash

Leu

340

Gin

Ala

Gly

Gly

val

165

Arg

val

Asnh

Ser

Ser

245

Asn

Arg

Pro

Leu

Arg

325

Gy

ser

Lys

Leu

Ser
405

150

phe

Ite

LyS

Lys

Asp

Asn

val

310

Leu

sar

Glu

Arg

Arg

390

Glu

Gly

Asp

Gn

Lvs

val

215

Gln

val

Gln

Ser

Pro

295

Lett

Asn

Trp

Leu

Leu

375

sSer

Ile

(113)

tys Ala phe val

Glu

Ala

Cys

200

Thir

Thr

Glu

Ash

Gclu

280

The

Asp

Gln

val

Ile

360

Pro

Ala

val

Tyr

val

185

Gin

Gly

Glu

Phe

Gln

265

Asp

Phe

Lys

Ala

Gly

Gin

Ala

Phe

Leu

Asn

170

Arg

Gly

Leu

Lys

Cys

250

Lys

Phe

ser

Ser

Gly

Met

ITe

Ala

Thr

Leu
410

155

Ashn

Cys

Gly

Tyr

Ala

235

Thr

Cys

Lys

Leu

Gly

Gin

val

Asn

Ala

val

395

Thr

His

Asp

ser

Ser

Glu

220

ser

clu

Asn

Lys

Leu

300

Ser

Leu

Thr

Ser

Sar

380

ITe

ASp

Glu

Glu

Ala

Cys

205

Lys

Ile

GIn

Leu

Thr

285

Gln

Met

Fhe

Phe

Gly

Gly

Arg

Gly

JP 2006-516190 A 2006.6.29

Trp Ala His

Lys
Gly
TYr
Gly
Met
Asn
279
Thr
Ile
Ala
Leu
350
Ser
Gly
Lys

Glu

Phe
175
Ite
Thr
Cys
phe
His
255
ser
Pro
Gly
Thr
Leu
335
Ser
AsD
Thr

Lys

ASp
415

160

Tyr

Thr

Lys

Glu

Ala

240

Asn

Thr

Met

Gin

Gly

Glin

Ala

Arg

Ser

Tyr

400

ASn
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Thr ©le ser Gly Cys

His

Ser

Asn

465

Ala

Gln

Gly

Ite

345

val

Leu

val

val

Ser

625

Glu

val

val

Thr
Lys
450
Ash
val
Asn
Lys
Leu
530
Lys
Gly
Thr
Thr
val
610
val
Leu

v

Lys

val

435

Met

Gly

Ser

Ser

ASp

515

Leu

Asn

Thr

val

Ser

595

Tyr

Thr

Leu

Ser

val
675

420

Ala

Thr

Leu

GIn

Gln

500

Thr

Trp

Thr

rp

Thr

580

Lys

Ala

Ala

Asp

Arg

660

Arg

Leu

Phe

Gly

Asn

Pro

Gly Gly Leu

Ile

Arg

Trp

Leu

Asp

Lys

Lys

Ser

Thr

Asn

Leu

Ash

645

Tyr

Ala

470

Ser

Met

Phe

Pro

Met

550

Tyr

Arg

Asn

Ile

TTe

630

Gly

rhe

Leu

455

Ala

Ile

Asn

Leu

ser

533

Ala

Ser

Ala

Lys

Arg

615

Glu

Thr

Gly

Glu
ser
440
Gln
Phe
Gln
Gly
Ile
520
Gly
Tyr
Leu
Ser
Asp
600
GTn
ser
Gly

Thr

Gly
6

val

425

Ala

Thr

Gly

Leu

Thr

505

Thr

Gin

Leu

Gln

Asn

385

Thr

Gly

val

Ala

Ty

val

Lys

Ala

Tyr

Ala

Glu

490

val

Trp

Lys

Gln

Ala

570

Ala

s5er

Ala

Asn

Asp

650

Asp

ASn

(114)

Gln
Gln
Ala
Ley
475
ser
ITé
Thr
Gln
ITe
355
Ser
fhr
Lys
Ser
Gly
Ala

Thr

Ala

ser Gly Ala

Glu

Ser

460

Ser

Lys

val

Thr

ser

l.eu

rhe

Pro

620

Lys

Thr

Ash

Ala

Leuy

445

Asp

ser

Gly

Asp

Gln

525

Gly

Gly

Gln

Pro

Pro

605

Ile

Thr

Lys

Gly

Arg

430

GTu

Gln

Gly

Leu

Ser

510

Pro

Phe

Ile

Thr

Pro

590

ser

Leu

val

AsSp

Arg

670}

Arg

Ile

Gtu

vall

Asn

Thr

495

Thr

Pro

val

Ala

Leu

575

Ile

Pro

Arg

Thr

Asp

Tyr

Aryg

JP 2006-516190 A 2006.6.29

Ite

Leu

Gn

Gly

L.eu

val

GlIn

val

Lys

G0

Thr

Thr

Leu

Ala

Leu

640

Gly

Ser

val
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Phe

Pro

Ile

Ala

785

Asp

Lys

Thr

Lys

Phe

865

ser

His

Ile

Pro Glin
690

Glu Ile

GlIn His

val Ala

Gly GIn

755
Asn Leu
770
His Lys
Lys Phe
Glu Ala
phe GTu
835
val Asp
850
Ile Pro
Ala Pro

ITe Leu

Ala

<210> 61
<21ll> 501
<212> PRT

<213>

GIn

GlIn

Lys

Ser

740

Ije

Thr

Tyr

AsSh

AST

820

Asn

Leu

Pro

Cys

Lys

ser
Trp
Gln
725
Asp
Thr
Trp
Ile
Glu
805
ser
Gy
Lys

Gn

Pra

Gly

Asn

710

val

val

Asp

Thr

Ile

790

Ser

Glu

Thr

Ser

Thr

870

Asn

885

Tle

Hamo sapiens

Met

Ala

695

Pro

Cys

Pro

Leu

Ala

775

Arg

Leu

Glu

Asp

Glu

855

Pro

Ile

Trp

(115)

Leu Tyr Ile Pro Gly Trp ITe Glu

Pro

Phe

Ash

Lys

Pra

Iie

aln

val

l.en

840

Ile

Pro

His

Lys

AFg

ser

Ala

745

Ala

Gly

ser

val

Phe

825

phe

ser

alu

Ile

Trp
9035

Pro

Arg

730

Pro

Glu

Asp

Thr

Asn

810

Leu

Ile

ASN

Thr

Asn

820

Ile

Glu
715

700

Ile

Asn

Lys

Asp

JP 2006-516190 A 2006.6.29

Asn

Asp
720

Thr Ser ser Gly Gly Ser

Ile

Ile

Asp

ser

795

Thr

phe

Ala

Ile

Pro

875

ser

Gly

Pro

His

Tyr

780

Ile

Thr

Lys

Ile

Ala

860

ser

Thr

Glu

ASD

Gly

765

Asp

Leu

Ala

Pro

Gln

845

Arg

Pro

Ile

Leu

Leu

750

Gly

His

Asp

Leuw

GTu

&30

Ala

val

Asp

Pro

Gln
910

735

Phe

Ser

Gly

Leu

Ile

815

Asn

val

ser

Glu

Gly

Leu

Pro

Leu

Thr

Arg.

800

Pro

Ile

Asp

Leu

Thr

830

Ile

ser
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<400> 61

Met Lys Lys Glu
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Glu
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O

Tle

545

val

Met

vat

Asp

ITe

625

Ala

Pro

ser

Thr

Gln

705

Lett

Ala

Ala

Arg

Ala
7842

Phe

Let

Arg

Ser

Pra

610

Thr

Ser

Pro

Phe

Tyr

690

val

Glu

Gln

Pro

Ser

770

Glu

Arg Glin Lys val

Leu
Pro
Leu
585
ASh
phe
Ala
Phe
val
675
Gly
Tyr
Cys
Ala
Gly
755

Tyr

Thr

<210> 66
211> 243

Ala

Thr

580

Gin

Asn

ser

Glu

val

660

Asp

Lys

Asn

Lys

Asn

740

Asp

Trp

Leu

Lys

565

Gln

Giu

Asn

Fro

Ala

645

Thr

Leu

Ile

Asp

His

Ala

Ala

ASp

Thr

550

Glin

Gln

Leu

Gln

630

Pro

Phe

Met

Gly

ile

710

val

Arg

Glu

Leu

Ala
790

ITe

Lys

Arg

Glin

Thr

615

ser

Gly

His

Gly

val

635

Ser

Phe

Asp

Leu

Glu

775

Leu

Ala

Tyr

Arg

Glin

600

Pre

Ser

Glu

Thr

Ije

680

Lys

His

Pro

val

Ser

760

Gln

Lys

Leu

Ser

S8%

ASp

Ala

Ser

Pro

Leu

665

Lys

val

Gly

Ser

Thr

745

Leu

Glu

Thr
Lys
570
Leu
phe
Asn
Pro
ser
650
Ile
Ala
Phe
Gly
Ile

730

Pro
Tyr

Met

(124)

Gly
555
Lys
phe
Glu
Gly
Ala
635
ASp
Leu
Leu
Leu
val
715
His
Gly

Asp

phe

Met Asp Pro Gln

Gin

Met

Asn

Thr

620

GIn

Met

Asp

Ala

val

700

Phe

Asp

His

Ser

Gly

Glu

Lys

Ata

605

sSer

Ser

Leu

Met

Lys

635

AsSh

Glu

Ala

Asn

Glu

765

ser

Lys

Thr

590

Pro

val

Glu

Ala

ser

670

Leu

1le

Asp

val

Phe

750

Glu

Met

Arg

375

Lys

Pro

ser

Pro

sar

635

Gly

ser

His

Gly

Leu

735

Gin

Asp

Phe

JP 2006-516190 A 2006.6.29

Lys
560
Arg
Thr
Thr
Tyr
Pro
640
val
val
ser
Ala
ser
720
Phe
Gly

Ile

His
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<212= PRT

<213> Homo

<400> 66
Met Glu Gin
1

ser

ASp

Ley

val

63

val

ser

GIn

ITe

Gly

145

val

ser

ehe

Arg

Glu
225

val

Asp

val

50

sSer

Gly

Cys

Thr

Thr

1530

ser

ser

ser

val

Pra

210

Ala

Thr

Lys

33

Gly

His

val

Gln

Pro

115

Phe

Pro

Pro

Pro

val

195

Asn

Cys

sapiens

Gly

Pro

20

Ala

Ile

Phe

Thr

Leu

100

Gly

His

Glu

Cys

Pro

180

Asp

Pro

Ala

ser

Tyr

Gly

Thr

Giu

phe

85

Cys

Gly

Gly

Pro

Gly

165

Gin

Glu

Asp

cys

Gly

Thr

Ala

Phe

Trp

70

Ile

Lys

Pro

Ala

Met

150

Leu

Tyr

Gly

val

phe
230

Arg

Pra

Thr

Thr

thr

ey

GTu

Ser

Thr

Gly

Ile

Tyr

Cys

ASD

215

ser

Led
ser
Leu
40

va’l
Gin
Ile
ser
Phe
120
val
Ile
Thr
Thr
Leu
200

Gln

Pro

Gl

Thr

25

Let

Met

Leu

Ala

Glu

105

val

val

AsR

ser

Ile

185

ser

Leu

Pro

ASp

10

Ala

prhe

Gly

Leu

vai

90

Glu

phe

GlIn

Thr

Gly

Tyr

Phe

Gy

Pro

(125)

Phe
ASD
ser
Trp
Gly
75

Cys
Arg
Thr
Tyr
Ser
155
Gly
Pro
Thr

Gciu

Tyr
235

Pro

Ile

Gly

Ile

a0

Pro

Lys

va'l

Gly

Ile

140

Tyr

Ala

GIn

ASp

Thr

220

Glu

val

Gin

Ile

45

Lys

val

Phe

Pro

1le

125

Pro

Leu

Ala

Asp

GTu

Asnh
val

30

Phe

Tyr

Leu

Lys

Asp

110

Asn

Pra

@ln

Ala

Ash

190

Gly

Leu

Ile

val

15

ser

Leu

Gln

l.eu

Met

95

Ser

Gin

Pro

Ser

Ala

175

Ser

Asn

Glu

Tyr

JP 2006-516190 A 2006.6.29

Phe

Asp

Gly

Gly

ser

a0

Leu

Glu

Pro

Tyr

val

160

Met

Ala

His

Glu

ser
240
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(126)

Leu Pro Arg

<210>
<211»
<212>
<213>

<22(>
223>

<400>

&7
21
DNA

Kinstliche Sequenz

Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: otigonukleotid

67

acacgaatgg tagatacagt g

<210>
<211>
<212>
<213>

<220
<223>

<400

68
21
DNA

KinstTiche Sequenz

Beschreibung der kiinstlichen sequenz: oligonukleotid

68

atactigtoa gcrgttccat g

<210>
<211
<212>
<213>

<220
<223

<400

69
Z1
DNA

Kinstliche Sequenz

Beschreibung der kiinstlichen sequenz: Oligonukleotid

69

actgttacct tgcatggact g

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>

70
21
DNA

Kinstliche Sequenz

JP 2006-516190 A 2006.6.29
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(127) JP 2006-516190 A 2006.6.29

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: Oligonukleotid

<400> 70
caatgagaac acatggacat g 21

<210> 71
<211> 21
<212> DNA
<213> Kinstliche Sequenz

<220
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: oligonukleotid

<400> 71
ccatgaaagce tecatgtcta c 21

<210> 72
<211> 21
<212> DHNA
<213> Kiinstliche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kiinstTichen sequenz: oTigonukleotid

<400> 72
agagatggca catattctgt c 21

<210 73
<211> 21
<212> DBNA

<213> Kinstliche sequenz

<220> '
<223> Beschreibung der kinstTlichen Sequenz: oligonukleotid

<400> 73
atcggctgaa gtcaagcatc g 21

<210> 74

L <21l= 21

<212> DNA

10

20

30
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(128) JP 2006-516190 A 2006.6.29

<213> KiinstTiche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen sequenz: oligonukleotid

400> 74

tggtcagtga ggactcaget g 21
<210 75

<213> 21

<212> DNA

<213> KinstTiche sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: Oligonukleotid

<400> 75

trtctetget tgatgcactt g 21
<210> 76

<21i> 21

<212> DNA

<213> Kinstliche Sequenz

<220
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: oligonukleotid

<400> 76

gtgagcactg ggaagcaget ¢ 21
<210> 77

<211> 21

212> pNA

<213> Kinstliche Sequenz

<220
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: oTigonukleotid

<400= 77 ,
ggcazatyct agagacgtga ¢ 21

<210> 78

10
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30
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<211> 21

<212> DNA

<213> Kinstliche Sequenz

<220> . .

<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz:
<400> 78

aggtgtcctt cagcigcoaa g

<210> 79

<23i1> 21

<212> DNA

<213> KiinstTiche Seguenz

<220>

<223> Beschreibung der kiinstiichen Sequenz:
<400> 79

gttaagtgct ctctggattt g

<230> 80

<211> 21

<212> DNA

<213> Kinstliche sequenz

<220

<223> Beschreibung der kiinstlichen sequenz:
<400> 80

atcctgattg ctgtgtgcaa g

<210> 81

<21l1= 21

<212> DNA

<213> Kiinstliche Sequenz

<220> .

<223> Beschreibung der kiinstlichen sequenz:
<400> 81

cicttctage tggtcaacat ¢

(129)

oligonukleotid -

oligonukleotid

oTigonukleotid

oligonukTeotid

JP 2006-516190 A 2006.6.29

21

21

21

21

10

20

30

40



—m — ™~ ™~ ~@ ~—= ~—= @ @ @ @ @ @ @ @ ™@ ™@ & & & & /& /s /s /s /e /. /e o/ /e e o/ /e e e e e

[

<210> &2
<211» 21
<212> DNA

<213> Kimstliche Sequenz

<220

(130)

JP 2006-516190 A 2006.6.29

<223> Beschreibung der kiinstTichen Sequenz: oligonukleotid

ccagcaacaa cttacgtggt C

<400> 82
<210> 83
<211> 21
<212> DNA

<213> instliche Sequenz

<220>

<223 Beschreibung der kilnstlichen seguenz: oligonukleotid

<400> B3

cetttattca cccaatcact

<210> B84
<211> 2165
<212> DNA

<213> Homo sapiens

<400> 84
agaacagcge

cattaggeea
catgcegtga
gtctccteaa
ccttagrggy
ccatggaagt
ggaaggacca
attctattge
geetetatgg
aggtgtcagc

agtttgcoct
gtictecter
ggtccatica
gctgggatcea
ggaggacgca
gcggitecttc
gccatttaty
ggaggggege
gtgcaggatt
actgggctca

ccgctcacyc
tctctoctaat
cagaacacat
gggcagtggc
geattctcct
aggggcecagt
cagatgccac
atctctctga
agttcecagt

gttcetctea

agagcctote
ccatcecgrea
ccatggetet
aggtrgrttgg
gtttcectagtc
totetagegt
agtatcaagy
ggctggaaaa
cttactacca

tttccatcac

cgrggoctec
ccretectgt
catgctcagt
gccagacaag
tcctaagace
ggtccacce

caggacaaaa

cattactgtyg

gaagdceate

gggatatgtt

gcaccttgag
catccgittc
ttggttctga
cctgtecagy
aatgcagagg
tacagggacg
ctggtgaagg
ttggatgctyg
tgggagctac

gatagagaca

21

21

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
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tccagctact
cacaaggaca
atgtggagat
atgetcatct
ctatatcgtg
gecattgttgg
gggecgagtge
ctgettetet
gcggaactgg
gcagtggagg
aaaactgtaa
aggaagagtg
ggaggacaca
gagtacgtga
ttgtatttea
dtaggggtct
tcccttattt
ccgtoctata
gagaaagagg
tectcacagy
acattcttct
ccaagagtgge
ctgoecetgag
ggctaagtga
caggctgtgg
acagagtgta

aadad

<210> 85

<211> 347
<212> PRT
<213>

<400> 85

ctgtcagtec
ggattrgtce
ctctctgace
gagcegagag
gcacctgget
actgaagatt
cttatteatg
tcttotagte
actggagaag
tgactctgga
cccatagaaa
tggtgactic
ataaaaggtg
ctrtgtctec
cattaaatce
teoctggacta
ataccctgac
atgagcaaaa
cctecttggea
Caaccacgeg
ttagggatat
ticcagatga
ctgggaggga
tottgaaata
‘tgtagattaa

tcctaatogt

Homo sapiens

tegogetggt
acagactcca
gtccaagaga
gtggaateea
accaaagtac
ttettcteea
gttceageag
ctagccteca
aaagcacgga
tecagagacg
agcrceccag
tcagagttte
gcycygtygga
cgatoatygy
ccgrtttatc
tgagtgtggg
atgtoggttt
tggaactcce
aagggectct
ctteetecec
taaggtctct
agggggactyg
agaaggctga
ccacctctca
gtagacaagg
tigttcatta

tececeeeggen
ggacaaacag
acgccgggayg
gggtacagat
tgggaatact
aattecagtyg
ggacaggatc
ggggcccagy
caggcagaat
gctcacccga
gaggtgoctc
caagcaggga
gtgrtgccgay
tactgggtec
agcgtottee
accatctocct
gaaggcrtar
atagtcatct
gcaétcccag
aggggtgaaa
ctcoccagate
gectgtecac
cattacattt
ggtgaagaac
aatgtgaata

tattacactt

(131)

cacagegaag
agacatgcat
catatcctgt
aggagatacc
ctgctgtgge
taagcgagag
agagatgctc
CCcaaaaaag
tgagagacgc
agctctgogt
actctgagaa
aacattactg
atgatgtgga
tcagactgaa
ccaggaccee
tcttcaacat
tgaggcceta
gcocagtcac
agacaagcaa
tgtaggatga
caaagteocg
atgggagtca
agtttgckct
cgtcaggaat
atgcitagat

tcagtaaaaa

JP 2006-516190 A 2006.6.29

tggaaaggre
ggcctgtttyg
tccatgogge
ttrttogage
ctatthttty
agagaagcat
ccacatccag
gaaaatccag
ccggaaacac
ttctgatctg
gagatttaca
ggaggtggac
caggaggaagd
tggagaacat
acctacaaaa
aaatgaccag
catitgagtat
ccaggaatca
cagtgagtcc
atcacatcec
cagcagecgg
ggrgtcatgg
cactccatct
tcccatectea
cttattgatg

addaadaada

660

720

780

840

900

960
1020
1080
1140
1200
1260
1320
1380
1440
1500
1560
1620
1680
1740
1800
1860
1920
1980
2040
2100
2160
2165
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Met
1
Gly
Gly
Glu
His
65
Tyr
Ite
Gly
Leu
Tyr
145
Pro
Thr
ITe
Arg
AsSD
225

Gly

Phe

Ala

Glin

Gy

Ala

50

L.eu

GIn

ser

cys

Gln

130

val

Arg

ASp

ser

His

210

Thr

Ile

Phe

Leq

Trp

Asp

35

Met

Tyr

Gly

Leu

Arg

115

val

Asp

Pra

Ser

Leuy

195

Ala

Phe

Leu

ser

Met

Gin

20

Ala

Glu

Arg

Arg

Arg

100

1le

Ser

Arg

Thr

His

Phe

cys

LYyS

Ley
5
va'l
Ala
val
ASp
Thr
85
Leu
ser
Ala
Asp
Ala
145
Thr
val
Leu
Glu
Cys

245

phe

sSer

rhe

Phe

Arg

Gly

70

Lys

Glu

Ser

Leu

Ile

150

Lys

Asnh

Glin

ser

Pro

230

aly

GTn

Ley

Gly

Ser

Phe

Lys

Leu

Ash

GIn

Gly

Gin

Trp

Arg

GTu

Arg

215

Ite

Leu

Cys

val
Pro
Cys
4

phe
Asp
val
Ile
ser
120
ser
Leu
Lys
Asp
Ash
200
Glu
Ler

Phe

Lys

Leu

ASp

25

rhe

Arg

Gln

Lys

Thr
105

Tyr

val

=1

Gly

Met

185

Ala

val

Trp

Phe

Arg
265

Ser

10

Lys

Leu

Gly

Pro

Asp

90

val

Tyr

Pro

cys

Pro

170

His

aly

Glu

His

Gly

250

Glu

Leu

Pro

Ser

Gin

Phe

75

Ser

Leu

Gin

Leu

Gln

155

Gln

Gly

ser

ser

Leu

235

Iie

Arg

(132)

Leu
val
Fro
phe
€0

Met
Ile
ASp
Lys
Ile
140
sar
Gly
Leu
Tle
Arg
220
Ala

val

Glu

Lys

Gin

Lys

45

Ser

Gln

Ala

Ala

Ala

125

ser

ser

GIn

Phe

ser

205

val

Thr

Gly

Ala

Leu

Ala

30

Thr

ser

Met

Glu

Ile

Gly

Asp

ASp

Cys

Gin

LyS

ieu

Trp

Gly

15

Leu

Asn

vatl

Fro

Gly

95

Leu

TR

Thr

Trp

Leu

175

val

Ser

Ile

val

LYS

Ala

Ser
val
Ala
val
GIn
80

Arg
Tyr
Glu
Gly
Phe
160
Ser
Glu
Met
Gly
[t
240

Iie

cly
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(133)

Ala Leu Phe Met val Pro Ala ¢ly Thr GIy Ser Glu Met Leu Pro His
275 280 285

Pro Ala Ala Ser Leu Leu Leu val Leu Ala Ser Arg Gly Pro Gly pro
290 295 300

Lys Lys Glu Asn Pro Gly Gly Thr Gly Leu Glu Lys Lys Ala Arg Thr
305 310 315 320

Gly Arg ITe Glu arg Arg Pro Glu Thr Arg ser Gly Gly Asp Ser Gly
325 330 335

Ser Arg Asp Gly Ser Pro Glu Alz Leu Arg Phe
340 345

<210> 86

<211> 21

<212»> DMA

«213> Kiinstliche sequenz

<220
<223> Beschreibung der kinstiichen Sequenz: oligonukleotid

<400> 86

attcatggtt ccagcaggga ¢
<210> &7

<211> 21

<212> DNA

<213> KinstTiche Sequenz

<220
<223> Beschreibung der kdnstlichen sequenz: OTigonukTeotid

<400> 87
gggagacaaa gtcacgtact c

<210> B8

<21L- 22

<212> DNA

<213> kiinstTiche sequenz

<220
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: oligonukleotid

JP 2006-516190 A 2006.6.29
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(134) JP 2006-516190 A 2006.6.29

<400~ 88
toctggtgtt catggicige tt 22

<210> B89

<211> 22

<2172> DNA

<213> kiinstliche Sequenz

<220
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: 0Tigonukleotid

<400> B9
gagagtcctg gottttgtgg gc 22 10

<210> 90

<21l> 13

<212> PRT

<213> Homo sapiens

<400> 90

Gly Ser ser Asp Leu Thr Trp Pro Pro Ala Ile Lys Leu Gly Cys
s 5 10 15

<210= 91

211> 16

<212> PRT

<213> Homo sapiens

<400> 91 ’ 20

ésp Arg Tyr val Ala val Arg His Pro Leu Arg Ala Arg Gly Leu Arg
5 10 15

«210> 92

<2il> 15

<212> PRT

<213> Homo sapiens

<400> 92

val Ala Pra Arg Ala Lys Ala His Lys Ser G1n Asp Ser Leu Cys
1 5 10 15

<210> 93 . 30
<211> 13

<212»> PRT

<213> Homo sapiens

<400= 93

Cys Phe Arg Ser Ehr Arg His Asn Phe QS” Ser Met Arg
1

<210> 94

<21l> 22

<212> PRT

<213> Homo sapiens

<400> 94

40
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[

Met Asn Gly Thr Tvr

1 5

Pro Ala Ile Lys Leu
20

<210> 95

<2ll> 14

<2]2> PRT

<213> Homo sapiens

<400> 95

arg Asp Thr ser Asp
1 5

<210> 96

<211> 22

<212> PRT

<213> Homo sapiens

<400> 96
Gly Ile Gin Glu Gly
i 5

" Ash Ser Met %g phe

<210 97
<213> 30
<212> PRT
<213> Homo sapiens

<400> 97
Ala Lys Glu Phe Gln
L 5

Lys Ala His Lys Ser
20

<210> 98
<21l> 22
<Z212> DNA

(135) JP 2006-516190 A 2006.6.29

Asn Thr Cys Gly Ser Ser Asp Leu Thr Trp Pro
10 15

Gly

Thr Pro Leu Cys g&n Leu ser GIn Gly

Gly Fhe Cys Phe Arg Ser Thr Arg His Asn phe
1D 15

Pra

Glu Ala ser Ala Leu Ala val Ala Pro Arg Ala
10 15

GIn Asp Ser Leu Cys Val Thr Leu Ala
25 30

<213> kiinstliche Sequenz

<220
«223> Beschreibung

<400> 98

der kinstTichen sequenz: 0Tigonukleotid

tectgetegt cgototecty at 22

<210> 99
<21ll> 20
<212> DNA

<213> kilinstliche Sequenz

<220>

10

20

30
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(136)

<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: oligonukleotid

<400

99

tegetttittg togtatttoc

<210
<211>
<212
<213>
<400>

His Asn
1
<210
<231~
<212
<213
<400>

Ash Leu
1

<210
<211>
<212~
<213>

<400>
Arg Lys
1

Ile Pro

val Ser

Leu Arg
50

Lys His

6

Lys Leu

val Lys

Giy Ser

100
15
PRT

Homo sapiens

100
Gly

101
15
PRT
Honmo
161

Pro

102
619
PRT
Homo

102

TYr

Pro

Leu

35

Glin

Ash

Leu

Leu

Lau
115

Ser Eyr Glu Ile

sapiens

Thr Pro
5

sapiens

Arg

Glu

20

Lys

Cys

Asp

Gln

ASp

10c

Arg

Lys
5
Asn
Ile
Lys
Gly
Ile
85

Thr

Giu

Pro

Asp

ITe

Asp

Tyr

Asn

70

Asp

Met

val

Thr

Tyr

Phe

Asp

Asp

55

Phe

Tyr

Ile

Leu

ser

val

GTu

Pro

Asp

40

Lys

Thr

Tyr

Phe

Ash
120

val

Glu

Leu

Leu

25

Lys

Lys

Glu

Asn

Gly

ASp

Leu
10

Asn
10

Arg

10

Glu

Arg

Arg

Lys

Leu

20

val

Thr

Met

Gin

Gin

Thr

Arg

val

Gln

75

Thr

Ile

Tle

Met

Gln

Lys

Asn

Asp

Ile

60

Lys

Lys

GTu

Ser

Gly

Arg

Lys

Glu

Thr

45

Leu

Tle

phe

Tyr

Tyr
125

Asn ser
15

teu Ala
15

Trp ser
15

Thr Asn
30

Ile GIn
LYs Asp
GTu Leu

TYr 61y

G
95

Cys Glu
110

Fro Asp

His

His

JP 2006-516190 A 2006.6.29

20

10

20

Arg -

Ley
Ash
20

The

Arg

Gly

30
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Thr

Lys

145

Leu

Thr

Thr

val

Thr

225

val

Glu

Cys

Thr

Ser

305

Leu

Asp

Lys

val

Tyr
385

rhe

130

Gly

LYs

ASp

Ala

Tyr

210

phe

alu

Thr

Trp

Thr

290

Tyr

Glu

Arg

ser

Thr

370

ser

Met Asp
Mat Ser
Ser-Thr
Phe Gly
Pro Glu
185

Ser Tyr
TYr Thr
Asn ser
Ala Glu

260

Gly GTu
275

Leu Ala
Met Asp
His Leu
Ala Asp

340

Leu Lys
355

Ile Tyr

Thr Pro

Trp

ASn

165

Cys

His

Gly

Ley

ASN

245

Glu

Asp

LYS

Thr

val

325

Arg

Glu

Phe

Met

Glu

Lau

150

Cys

Asn

Leu

Ile

Ser

230

Gly

Lys

Pro

Iie

Leu

310

Glu

Len

Lys

Ser

Glu
390

Fhe Lys ITe

135

His

val

Ser

Arg

Ile

215

Cvs

Met

Glu

Glu

Phe

295

Ile

Glu

Asn

Gly

Asp

375

val

ser

val

Ile

Gln

200

Ala

Arg

Lys

Leu

Lys

Gly

Arg

Arg

Phe

Phe

360

Ile

val

ser

Asp

Leu

185

Ala

Gln

ASp

Pro

GTu

265

Arg

Leu

Arg

Thr

Met

345

val

val

Asp

Ser
Lys
Ser
170
PFO
Asn
Glu
Arg
phe
250
val
Pro
Phe
Leu
GIn
330
Leu
Giu

Gly

Met

(137)

val Leu Tyr
140

Thr

135

Arg

Pro

Ile

ITe

Asn

235

Arg

Tyr

Asp

His

Gin

315

Leu

Leu

Pro

Phe

Leu
395

Glu

Met

Lys

ser

Ile

220

Glu

Pro

Leu

Phe

300

Ley

TYr

Pro

Giu

Thr

380

Asn

val

val

Lys

Gln

205

Leu

Lys

Asp

Leu

Lys

Gln

Tyr

Lys

Arg

Leu

365

Thr

AsSp

ASp

His

val

Asp

190

Lys

Arg

Ile

Leu

val

270

L¥sS

Lys

ser

Ala

Leu

350

Tyr

Ile

Ile

Ile

Gly

LyS

175

Leu

Gly

Lys

Phe

Phe

255

LyS

Ile

AST

Arg

Glu

335

val

Glu

Cys

TYyr

JP 2006-516190 A 2006.6.29

Ala

Arg

160

Ile

Trp

Asp

Glu

Arg

240

Leu

ASn

Glu

Glu

Asn

320

Arg

val

Glu

Lys

Lys

10

20

30
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Ser

Ile

Asn

Phe

Tle

465

Iie

ser

Ser

val

545

Thr

Ala

Pro

Leu

Phe Asp

Gly Asp

v

Arg His
435

Met Gily
450
Arg Ile
Lys Met
Arg Met
Thr Ile
515
Arg Gly
530
Leu Thr
val &lu
Ash Ser
Arg Ar
59

Asn Thr
6510

<210> 103
<211> 20
<212> DBNA

<213

<220

<223

<400> 103
gctggtaact atcttoctgo

His

Ala

A20

Ala

Thr

Gly

Pro

Glu

500

Ala

Glu

Gly

Asrt

Leu

580

val

Thr

Ile

405

Tyr

Ile

Phe

val

ser

Ile

Thr

Met

Gin

565

Gin

Ala

Asp

val
Met
Asp
Glu
His
470
Tyr
Thr
Leu
Tyr
Lys
550
GIn
Lys

Ser

Lys

Asp

val

Ile

Leu

455

Ser

Cys

Gly

Lys

Leu

335

Asp

Arg

Arg

Tyr

GTu
615

kiinstiiche Sequenz

His

Ala

Ala

440

Glu

Gly

Leu

Leu

Arg

520

Lys

Gln

Leu

Gln

LYS

600

Ser

His

ser

425

Lys

His

Pro

Phe

Prro

505

Thr

Gly

Lys

Gin

Ala

585

Lys

Thr

Beschreibung der kiinstlichen

410

Gly

Met

Leu

Cys

Gly

490

Leu

Glu

Arg

Phe

Ala

570

Ala

Gly

Tyr

Sequenz:

val

Letr

Ala

PEO

Ala

475

Asp

Arg

Cys

Gly

Asn

553

Glu

Gly

Thr

Phe

(138)

Tyr

Pro

Leu

Gly

4860

Ala

Thr

ile

Gln

Asn

540

Leu

Phe

Ile

Leu

Lys

Lys

Glu

445

Leu

Gly

val

His

Phe

525

GTu

Pro

Ser

Arg

Glu
605

val

Glu
415

Asn

430

Ile

Pro

val

Asn

val

510

Leu

Thr

Thr

Asp

Ser

590

T¥r

Leu

Ile

val

Thr

485

Ser

Tyr

Thr

Pro

Met

575

Gln

Leu

0TigonukTleotid

Thr
Gly
ser
Trp
Gly
ala
Gly
Glu
Tyr
560
Ile
Lys

GIn

JP 2006-516190 A 2006.6.29

10

20

30

20



L T e T e T e O e T e O e O e T e T T e T e O s O e T e TR e T e, IO e, TR e T e, IO e TR e, T e T e T e B e T e Y e e e T e T e T e T e T e T e T e B e

[

<210>
<2171>
<212>
<213>

<220
<223

<400

(139)

104

20

DNA

kinstliche sequenz

Beschreibung der kinstldichen Sequenz: oligonukleotid

104

gaagaatgtt gtccagaggt

<210>
<213>
<212
<213>

<400

&eu Ile Asn Lys gal Pro Leu Pro val Asp Lys Leu Ala Pro Leu
. 10

<210
<211>
<212
<213>

<400>

ser Glu Ala val Eys Lys Leu Leu Glu ila Leu Ser His Leu val
1 0

<210>
<211>
<212>
<213>

<2200~
<723

<400~

<Z1(k
<Z11l>
<21Z>
<213>

<220
<223>

<400

105
15
PRT
Homo sapiens

105

15

106

15

PRT .
Homo sapiens

106

15

107

20

PNA

kinstliche sequenz

Beschreibung der kinstlichen Seguenz: 01igonukleotid

107

tgttitcaac taccagggac

108

20

DNA

kiinst1iche Sequenz

Beschreibung der kinstlichen Sequenz: oligonukleotid

108

tgttggettt ggcagagicc

<210~
<211>
<212>
<213>

<220>

109
24
DNA
kiitnstTiche sequenz

JP 2006-516190 A 2006.6.29
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[

(140) JP 2006-516190 A 2006.6.29

<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: 0ligonukleotid

<400> 109
gaggeagagt tcaggottca ccga

<210> 110

<211> 20

<212> DNA

<213> kiinstliche Sequenz

<220

24

<«223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: DTigonukleotid

<400 110
TOTEgyettt ggcagagrac

«230> 111

<211> 56

<212> PRT

<213> Homo sapiens
<400> 111

{hr Gly Met Asp ¥Et Trp Ser
Thr ser val Phe Gln Tyr Glu
20
ser Ser ggy pPhe Thr Glu Cys

Pro Ala Met Leu Glin Ata val
55

<210> 112

<211> 53

<212> PRT

<213> Homo sapiens
<400> 112

isp Gln Trp ser ghr Gin Asp
rhe Asn Tyr g%n Gly Leu Trp
phe Thr g;u Cys Arg Gy Tyr
Leu gan Ala val Arg

<210> 113
<211> 14

20

Thr GIn Asp Leu Tyr Asp Asn Pro val
10 15

Gly Leu Trp Arg Ser Cys val Arg Gln
z5 30 _

Arg Pro Tyr Phe Thr Ile Leu Gly Leu
40 45

Arg

teu Tyr Asn Asn Pro val Thr Ala val
i0 15

Arg Ser Cys val arg Glu Ser Ser Gly
25 30

Phe Thr Leu Leu Gly Leu Pro Ala Met
40 45

10

20

30

40
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<212> PRT

<213» Homo

<400> 113

Ser Thr Gin
1

<210> 114
<211> 12
<232> PRT

<213> Homo

<400> 114

Asp Met Trp
1

<210> 115
<211> 12
<212> PRT

<213> Homo

<400> 115

Cys Arg Pro
1

<210= 136
<211> 13
<212> PRT

<213> Homo

<400> 116

sapiens

(141)

Asp Leu Tyr Asn Asn Pro val Thr
5

sapiens

10

ser Ehr GIn Asp Leu Tyr Qap Asn

sapiens

Tyr phe Thr Ile Leu Gly Leu Pro
5 10

sapiens

Thr Asn Phe Trp Met sSer Thr Ala Asn ggt Tyr
1 5

<210> 117
<211> 816
<212> DNA

<213> Homo sapiens

<400> 117
gccaggatca

ctggecgget
aaEcccgtca
tcaggettca
gcagtgegag
atctitgeec
acactgacct
gtgtttgecca
atgaggrgaga
ggctgggteg

tgtccaccac
geatcgegyco
cctecgtgtt
ccgaatgeag
cectgatgat
tgaaatgcat
ccgagateat
acatgctggt
tggtgcagac
ctggaggect

cacatgceaa
caccgggaty
cragtacgaa
gcoctattic
cgtaggeate
ccgeattgac
gttcattgte
gactaacttc
tgticagacc

cacactaatt

gtggtggcgt
gacatgtgga
gggctctgga
accatectgg
groctggytg
agcatggagg
TCaggtetet
tggatgtcca

aggtacacat

gggggtgtga

Ala val phe

Pro

Ala

Thr Gly

tcctectgto
gcacccagga
ggagctgegt
gacttcrage
ccattggoct
actctgeccaa
gtgcaattge
cagctaacat
ttggtgcgoc
tgatgtgeat

JP 2006-516190 A 2006.6.29

catcctgggy
cctgtacgac
gaggcagagr
catgctgcag
cetggtatce
agccaacatg
tggagtgtct
gtacaccgge
tetgttegty

cgectyecyy

60
120
180
240
300
360
420

" 480

540
600
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20
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40
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ggcctgdcac cagaagaaac caactacaaa gecgbttcett atcatgectc aggocacagt 660
grrgectaca ageetggagg cttcaaggoee ageactgget tigggtccaa caccaaaaac 720

aagaagatat acgatggagg tgcccgeaca gaggacgagg tacaatctia tccticcaag 780
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[

cacgactatg

<210
«211>
<212
<213>

<400

met Ser Thr
1

Gly

Gln

Leu

Pro

a5

Ala

Ser

Ala

Gly

Thr

145

Met

val

cys

Leu

Asp

Trp

50

Tyr

Leu

Ile

Lys

Leu

130

Asn

val

Gly

ITe

118
261
PRT

tgtaatgctec taagacctct cageac

Homo sapiens

118

Ala

Leu

35

Arg

Phe

Met

Phe

Ala

115

Cys

Fhe

GIn

Try

Ala
185

Thr Thr cys

Gly
20

Tyr

Ser

Thr

Ile

Ala

100

Asn

Ala

Trp

Thir

val

i80

Cys

5

Cys

ASp

cys

Ile

val

85

Leu

Met

ITe

Met

va'l

165

Ala

Arg

Ile

Ash

va'l

Leu

70

Gly

LYS

Thr

Ala

ser

150

Gin

Gly

Gly

Gln

Ala

Pro

Arg

55

Gly

Ile

Cys

Leu

Gly

Thr

Thr

Gly

Leu

val

Ala

val

40

Gln

Leu

val

Ile

Thr

120

val

Ala

Arg

Leu

ala
200

val

Thr

25

Thr

ser

Pro

Leu

Arg

105

Ser

Ser

Asn

Ty

Thy

185

Pro

Ala

10

Gly

Ser

ser

Ala

Gly

90

Ile

Gly

val

Met

Thr

170

Leu

Glu

Phe

Met

val

Gly

Met

75

Ala

Gly

Ile

Phe

Tyr

Phe

Ile

Glu

Leu

Asp

Phe

rhe

60

Ley

Ile

ser

Met

Ala

140

Thr

Gly

Gly

Thr

Leu

Met

Gin

45

Thr

Gin

Gly

Met

fhe

125

Ash

Gly

Ala

Gly

Asn
205

Ser

Trp

30

Tyr

Glu

Ala

Leu

Glu

110

Ile

Met

Met

Ala

vai

190

Tyr

Ile

15

Ser

Gilu

Cys

val

Ley

a5

Asp

val

Leu

Gly

Leu

175

Met

Lys

Leu

Thr

Gly

Arg

Aryg

80

val
Sar
ser
val
Gly
T

Pha
Met

Ala

818

10

20

30

40
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(143) JP 2006-516190 A 2006.6.29

val ?%8 Tyr His Ala Ser Gly His ser val Ala £¥r Lys Pro G1y Gly
0

223

215

Phe Lys Ala Ser Thr Gly phe Gly Ser Asn ;gg Lys Asn Lys Lys Ile

230

Tyr Asp Gly Gly Ala Arg Thr ¢lu Asp Glu val Gln Ser Tyr Pro Ser
‘ 245 250 255

Lys His Asp Tyr val
4 260

<210
<211
<212>
<213>

<400

119
227
DNA
Homo sapiens

119

grcaggatca tgtccaccac cacatgocaa grggtggogt toctectgte catcctgogg

ctggcecegget geategegge caccgggatg gacatgtgga goacccagga cotgtacgac

aacceogtca cotcogtgtt ccagtacgaa gggetotgga ggagotgegt gaggeagagr

teaggettea cocgaatgcag gecctattte accatcotgg gactice

<210
<213
<212>
<213>

<400

120

69

PRT

HomO Sapiens

12¢

¥et Ser Thr Thr Ehr Cys Gln val val an Phe Leu Leu Ser Ile Ley
15

Gly Leu Ala gay Cys Ile ala Ala ;Er Gly Met Asp Met ggp ser Thr

GIn Asp %gu Tyr Asp Asn Pro VS1 Thr ser val phe gén Tyr Glu Gly
4

Leu Egp Arg Ser Ccys val égg 61n Ser ser Gly ghe Thr Glu Cys Arg
0

Pro Tyr Phe Thr Ile
65

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>

121
20
DNA
kiinstTiche Sequenz

Beschreibung der kinstlichen Sequenz: oligonukleotid

121

10
60
120
180
227 .
20
30
40
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(144)

aatgagagga. aagagaaaac

<210~
<211
<212
<213>

<220k
<223>

<400

122

20

DNA

kiinstliche sequenz

Beschreibung der kiinstlichen Sequenz:

122

atggtagaag agtaggcaat

<210>
<211
<212>
<213>

<400

123

13

PRT .
Homo sapiens

123

aligonukTeotid

Glu Lys Trp Asn Leu His Lys Arg ITe Ala Leu Lys Met val Cys
1 5 i0 i5

<210
<211>
<212>
<213>

<400

124

11

PRT

Homo sapiens

124

Cys Leu Gly Phe gsn rPhe Lys Giu Met ;he LyS
1 D

<210
<211>
<212>
<213>

<220
<223>

<400

125

23

DNA

kiinstTiche Seguenz

Beschreibung der kiinstlichen sequenz:

125

taatgatgaa ccctacactg ago

<210
<211>
<212>
<213~

<220
<223>

<400>

126

20

DNA

kinstliche Sequenz

Beschreibung der kiinstlichen Sequenz:

126

atggacaaat gccctacctt

<210
<211~
<«212>
<Z13>

127

22

DNA

kinstTiche Sequenz

OligonukTeotid

oligonukleotid

JP 2006-516190 A 2006.6.29
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(145) JP 2006-516190 A 2006.6.29

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen Sequenz: oligonukleotid

<400> 127 .
agtgetggaa ggatgtgegt gt 22

<210> 128

<211> 20

<212> DNA

<213> kinstTiche Sequenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen sequengz: oTigonukleotid

<400> 128
ttgaggtggt tgttgggttt 20

<2310- 129
<211> 20
<212> . DNA
<213> kiinstTiche sequenz

<220
<223> Beschrefbung der kinstlichen Sequenz: 0ligonukleotid

400> 129

agatgtgctg aggctgtaga ‘ 20

<210> 130

<211> 20

<212> DNA

<213> kiinstTliche sequenz

<220~
<223> Beschreibung der kinst?ichen sequenz: 0Tdigonukleotid

<400> 130
atgaaggttg attatttgag 20

<210> 131

<211> 23

<212> DNA

<213> kinstliche sequenz

<220
<223> Beschreibung der kiinstlichen Sequenz: Gligonukleotid

<400> 131
agcegoatac tocottacce tot 23

<230> 132

<211> 20

<212> DhA

<213> kiinstliche seguenz

<220>
<223> Beschreibung der kinstlichen sequenz: oligonukleotid

10

20

30

40
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<400

(146)

132

gragCagose aaacaccaca

<210>
<211
<212>
<213>

<220>
223>

<400>

133
20
DNA
kitnst1liche Seguenz

Beschretbung der kiinstlichen Sequenz:

i33

ctgagccgag aggtggaatc

<210
<211
<212>
<213

<220
<223>

<400>

134
20

DNA
kilnstliche sequenz

geschreibung der kiinstlichen sequenz:

134

cictctcget tacactggaa

<210>
<211>
<212>
<213>

<400

135

14

PRT

Homo sapiens

135

Gln Trp &1In val phe Gly Pro Asp Lys Pro val
1 5 10

<210>
211>
<212>
<d13>

<400

ﬁ?a Lys Trp

<210
<21l>
<212>
«<213>

<400

ésn Met Leu

Gly Met G6ly

136

15

PRT

Homo sapiens

136

137

32

PRT

Homo sapiens

137

oligonukleotid

oTigonukleotid

Gin Ala Leu

Lys Gly Pro Gln Gly Gln Asp Leu Ser Thr Asp Ser
3 10 15

val Thr Asn Phe Trp Met igr Thr Ala Asn Met Tyr Thr
5 . 15

Gly Met val GIn Thr val Gln Thr arg Tyr Thr Phe Gly
20 25 30

JP 2006-516190 A 2006.6.29
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#1 caggccagagteccagetgtoctggactetgotgtag tgatgcaggtgtgga
gtcaaatgtgggtgectect cctggge
ttt,tccqggaccctggtcttcchcLccttqggcugacaqd*gutqctqcctc?qaqccc
tecctget: gtgtgctgggtaaggetyy ttgggctecctgtecagga
LLLChg’Lcuggaggqtagqqc"tgctgtgctggggaLtgcagggg¢acgtgg=gctccc
tetgectectttoctgecceat: cagatce
‘tgggaagaggat tgtLLdgchtLaguc”tFaangtqacttgjaggtctLLaqucac
ccatgetttetttgaggagtit totgtttgtagstytagggteggggeteacotoctose
acatcectgeccagaggt gagtgggy cecoctgetagetete
tget cetgty, cccag tgaatggeaces totg
get acctcacctggeccocagegatcaaget gggettat, tacttoggeg
tectgctggtoetaggectgotgoteaacagacty tgggtgttct
tgcagcagtgga gcatctacatgacca ctgf‘cggtggycgacctu.tgcc
tgotgtgcacettgeccticgtact £ cgotgt
gecagetetoccagggeatetac tgaccaacaqgtacatgag»accagccthrcacgg
cecategecgtgg tgtageegtgegg gctgeggt
g Jegegeggtoctetgggtyctgteataggetaectyg
cetggggat ttetgett a
atttcaactccatggegttecog tqct;ggmttctaccnaccﬂctqcc*qtqqtqar,t
tetgoteectgaaggtggtyactgecctag gag
g geatggtotgggecaacctect ttcgtggtet
gettectgecc agtgcgeetegeagtgggetggaacgoetgty
cectoctggagacgatecgtogegecctgtacataaccageaaget ctcagatgecaact
getgestggacgecatatyctact actacatggoca £
tggccgtggoteccagt aagccaggactetotgtgegtgacecteg
cctaagaggegt gctgtuggcsctgtggqccaqqt tcgggggetecgggaggtgetgo
tgocaggggaaget tcageec teactgtgt
a*tctvttggagMcttggqtgcgcaqggacqacccaggcacctgvtc'cttggca;aaga

| caggatggggectcacactigocacc FagaaPCagquac ggccagagt
fLgctg‘ccagcgtgcagccttaatgacgcchqccuchzccccrcgggqrrggaa
tececa gtc

#2 AL(JAAGA» TTGCTGTTGGACTTGGCTTTGTGGTCACTGCTCTTCCAGCCCEEGTEECTGTCCTTTAGTT
CCCRGGTGAGTCAGAACTGCCACAAT! CGCBGCTATGV«A,« CAGCGTCCTGATGATGGGCARCTCAGCCTT
TGCAGAGCCCCTGAARAACTTGGAAGA] GAGGACGTCTGCAA
AATGCTCuCCTAAATG“GACTCTGAALGCTACTTTCATFTATTuGFATaGTCT‘ TTCATAACTCAGGCG
ACTGCCGGAGTAGCACCTGTGAAGGCCTCGACCTACTCAGGARAAT TTCAARTGCACAACGGATGGGETG
TGTCCTCATAGGGCCCTCATGTACATACTC AvCT”C”AGATGTACCTTGACACAJAATTaAGCTACC”C
ATGATCTCAGCTGGAAGTTTTGCATTGTCATGT GACTATAAAGARACCT TAACCAGGCT CCAG

CTAGARAGTIGATGTACTICTTGET TAACT TTTGGARARCCARCGATCTGECCTTC ATTPCAG
GAGCACTICGIATGTTTACAAGAATGRTACAGAAACTGAGEACTGTTTCTGRTACCTTARTGCTCTGEAG
GCTAGCGTTICCTATTTICTCOCACGAACTCGGCT T TAAGGTGGTGTTARGACAAGATAAGGAGT TTCAGG
ATATCTTAATGGACCACAACAGGARAAGCAATGTGA TGTGTGETGETCCAGAGTTCCTCTACAA
CuTCAPGuGTCACCGAuCAGTGGCTGAACAL?TTG”CATTAT”CTAGT GGATCTTTTCARTGACCAGTAC
TTGGAGGACARTGTCACAGCCCCTGACTAT GTCCTTGTTCTGACGCTGTCTCCTGGGAATT
CCCTTCTABAT RGCTLTTTCTCCACJAATCTPTCACCAACAAAAQGACACTTTGCTCT“GC&TAIT“CAA
TGGARTCCTGCTCTTTGGACATATGCTGARGATATTTCTTG. GGAGARAATATTACCACCCCCAAR
TTTGCTCATGCTTTCAGGAATCTCACT T TTGARGGGTATGACGETCCAGTGACCTTGEATGACTEGEEEE
ATGTTGACAGTACCATGGTECTTCTGTATACCTCTGTGGACACE TACAAGGTTCTTTTGACCTA
TGATAC CTARATAAGACCTATCCTGTGGATATGAGCCCCACATTCACT TGGARGARCTCTARACTT
CCTAATGATATTACAGGCCGGEGCCCTCAGATCCTGATGATTS CACCCTCACTGGAGCTGTGG
TGCTGCTCCTGCTCETCGCTCTCCTGATGCTCAG TATAG GATTATGAACTTCGTCAGARARA
ATGGTCCCACATTCCTCCTS TATCTTTCCTCTGGAGACCARTGAGACCARTCATGTTAGCCTCAAG
ATCGATGATGACAAARGACGAGATACAATCCAGAGACTACGACAGTGCAAATACGAC! AGCGAGTGA
TTCTCAAAGATCTCAAGCACAATGATGGTART TTCACTGARAAACAGAAGATAGARTTGAACAAGTTGCT
TC: TGACTATTACAACCTGACCAAGT TCTACGGCACAGTGRRACTTGATACCATGATCTTCGGEETE
| ATAGRATACTGT CCTCCGGGARGTTTTARATG] CAATTTCCTACCCTGATGGCACAT
TCATGGATTGGGRAGTTTARGATCTCTGTCTTGTATGACAT TGCTAAGGGAATGTCATATCTGCACTCCAG
TAAGACAGRAGTCCATGGICGICTGARATCTACCARCTGCGTAGTGGACAGTAGARTGGTGGTGAAGATC

Abb. 40
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ACTGATTTTGGCTGCAATTCCATT TTACCTCCAR, A

CTGTGGACAGCTCCAGAGCACCTCCGCC

AAGCCAACATCTCTCAGA. GATGTGTACAGCTATGGGATCATCGCAC! TTCTGCGGAR
AGRAACCTTCTACACTTTGAGCTGTCGGGACT! ATGAGAAGATTTT TGGAAAATTCCAATGGA
ATGRAACCCTTCCGCCCAGATTTATTCTTG ACAGCAGAI A TAGAAGTGTACCTACTTG
TAARAAACTGTT TCCA AGACCAGATTTCA. TTGAGACTACACTTGCCAA

GATATTTGGACTTTTTCATGACCAAAAAAAT GAAAGCTATATGGATACCT TGA"‘CCGACGTCTACF GCTA
TATTCTCGAARACCTGGAACATCTGG! ACAGCTGTACAAGG

ACAGACTTAACTTTATGTTGCT TCCARGGCTAGTGGTARAGT CTCTGAAGQAFP}\AGGCTTTL T GGAG\‘C
GGARCTATATGAGGRAGTTACRATCTACTTCAGTGACATTGTAGGT TTCACTACTATCTGCARATACAGS
ACCCCCATGGAAGTGGTGGACATGCTTAATGACATCTATAAGAGTTTTGACCACATTGTTGATCATCATG
ATGTCTACAAGGTGGARACCATCGGTGATGCGTACATGGTGGCTAGTGGT TTGCCTARGAGAARTGGCAA
TCGGCATGCAATAGACAT TGCCAAGATGGCCTTGGAAATCCTCAGCT TCATGGGGACCTT TGAGCTGGAG
CATCTTCCTGGCCTCCCARTATGGATTCGCATT! GITCACTCTGGTCCCTGTGCTGCTGCACTTGTGG
GARTCARGATGCCTCGTTAT TGTCTATTTGGAGATACGGTCAACACAGCCTCTAGGATGGAATCCACTGG
CCTCC\,'X"X‘TC}\GA}\TTCACGTGACTGGPTCCACCAIAQLCATC(_TGAACACAAC'“GAGTGCCAG TTCCTT

TATG; ATACTT. GAARTGAGACTACCTACTGGCTGACTGGGATGA
AC(ACCA(;AAATTCAACCTG\.CAACCCCTCCTACTGTGGAGAATCAACAL-CGTT”‘GCAAGCACAAI‘TTTC
AGACATGATTGCCAACTCTTTACA CAGGCAGCAGGGATAAGAAGT! CCCAGACGGGTA

ATACCACAGAC] CCTATTTTT

GCCAGCTATAARAAARGGCACTCTGGAATACTTGCAGCT:
An

#3

ATGAAGACGTTGCTGTTGGACTTCECTTTGTGGTCACTGCTCT TCCAGCCCGGETGROTGTOCTT T
CCCAGGTGAGTCAGRACTGCCACRATGGCAGCTATGAAATCAGCGTCCTGATGATGEGCAACTCAGCCTT
TGCAGAGCCCCTGAARAACT TGGAAGATGCGGTGAAT! TGGAA T
AATGCTGGCCTAAATGTGACTE \XTGAACGCTACTTTvATGTATTCGGATGGTCTCATTCATAACTCP GGCG
ACTGCCGEAGTAGCACCTGTGARGGCCTCGACCTACTCAGGARRATTTCACCTTGA

ATGAAGACGTTGCTGTTGGACTTGGCTTTGTGGTCACTGCTCTTCCAGCCCGGET GG TCCTTTAGTT
CCCAGGTGAGTCAGAACTGCCACAATGGCAGCTATGARATCAGCETCCTGATGATGGGCARCTCAGCCTT
TGCAGAGCCCCTGAAARACT TGGARGATGCGGTGAATGAGGGGCTGGAARTA
AATGCTGGCCTARATGTGACTGTGAACGCTACTTTCATGTATTCGGATGGTCTGATTCATARCTCAGGCE
ACTGCCGGAGTAGCACCTGTGAAGGCCTCGACCTACTCAGH 'TTCAAATGCACAACGGATGGGCTG
TGTCCTCATAGGGCCCTCATGTACATACTCCACCT TCCAGATGTACCTTGACACAGARTTGAGCTACCCT
ATGATCTCAGCTGGAAGTTTTGGATTCTCATGTGACTATARRGARACCTTAACCAGGCTGATGTCTCCAG
CTAGAARGTTGATGTACTTCTTGGTTAACTTTT ACCAACGATCTGCCCTTCARARCTTATTCCTG
GAGCACTTCGTATGTTTACAAGARTGGTACAGAARCTGAGGACTGT TTCTGETACCTTAATGCTCTGGAG
GCTAGCGTTTCCTATTTCTCCCACGAACTCGGCTTTAAGGTGGTGTTARGACAAGATARGGAGTTTCAGG
ATATCTTAATGGACCACAACAGGAARAGCAATGTGACCAGTACT TGGAGGACRATGTCACAGCCCCTGAC
TATATG:

#5

ATGAAGRCGTTGCTGTTGGACTTGGCTTTGTGETCACTGCTCTTCCAGCCCGEETGGCTEICCTTTAGT
CCCRAGGTGAGTCAGAACTGCCACAATGGCAGCTAT GARAT CAGCGTCCTGATGATGGGCARCTCAGCCTT
TGCAGAGCCCCTGARARACTTGGAAGATGCGGTCAATCAG TGGARATAGT PCTG

AATGCTGGCCTARATGIGACTGTGARCGCTACT TTCATE TATTCGGATGETCIGATTCATAACTCAGGCG
ACTGCCGEAGTAGCACCTGTGRAGGCCTCGACCTACTCAGGARRATTTCARATGCACAACGGATGEECTE
TGICCTCATAGEGCCCTCATGTACATACTCCACCT TCCAGATGTACCT TGACACAGAATTGAGCTACCCS
ATGATCTCAGCTGGAAGTTTTGGAT TGTCATGTGACTATARAGAAACCTTAACCAGGCTGATGTCTCCAG
CTAGAAAGTTGATGTACTTCTTGGT TAACT TP TEGARAACCAACGATCTGCCCT TCARAACT TATTCCTG
GAGCACTTCGTATGTTTACRAGARTGGTACAGARACTGAGGACTGITTCTGGTACCT TARTGCTCTGGAG

GCTAGCGTTTCCTATTTCTCCCACGAACTCGGCT TTRAGGTGGTGTTARGACAA AGTTTCAGG
ATATCTTAATGGACCACAAC: A TTATTATGTGTGGTGGTCCAGAGTTCCTCTACRA
GCTGAAGGGTGACCAGCAGTCRCTGAAGACATTGTCATTATTCTAGTGEATCTTTTCAATGACCAGTAC

TTGGAGGACAATGTCACAGCCCCTGACTATATGRARAATGTCCTTETTCTGACGCTGTCTCCTEGGARTT
CCTTCTAARTAGCTCT T TCTCCAGGRATCTATCACCAACAARACGAGACTTTGCTCT TGCCTATTTGAA
TGGAATCCTGCTCTTTGGACATATGCTGARGATATTTCT TGARAATGGAGRAARTATTACCACCCCCAAR
TTTGCTCATGCTTTCAGGARTCTCACT T T TGAAGGGTATGACGETCCAGTGACCTTGGATGACTGEEGEG
TGTTGACAGTACCATGGTGCTTCTGTATACCTCTGTGGACACCAAGARATACAAGGTTCTTTTGACCTA
TGATACCCACGTARATAAGACCTATCCTGTGGATATGAGCCCCACAT TCACTTGGARGAACTCTAAACTT
CCTARTGATATTACAGGCCGGGECCCTCAGATCCTGATGATTGCAGTCT TCACCCTCACTGGAGCTETGE
TGCTGECTCCTGCTCGTCGCTCTCCTGATGCTCAGARRATATAGAAAAGAT TATGAACTTCGT CAGAARAR
ATGGTCCCACATTCCTCCTGARAATATCT TTCCTCTGGAGACCAATGAGACCAATCATGITAGCCTCAAG

A’“CGATGATGACARAACACGAGATA;AATCCA;:A CTACGACAGTGCAR GACARAAAGCGAGTGA
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TTCTCARAGATCTCAAGCACAATGATGGTARTTTCACTGAARAACAGAAGATAGAAT TCAACAAGATTGA
CTA‘TTACAACCT"ACCAAGTTCTACGGCACAGTGAAACTTGAT?;CCATGATCTTCGGGGTGATAGP.AIAC
TGT CCTCC TGACACAATTTCCTACCCTGATGGCACATTCATGGATT
GGGAGTTTAAGATCTCTGTCTTGTAT(‘ACA TGCTAAGGGAATGTCATATCTGCACTCCAGTAAGACAGA
AGTCCATGGTCGTCTGAAATCTACCARCTGCGTAGT AGTAGH TGGTGAAGATCACTGATTT

GGCTGCARTTCCATTTTACCTCCARARAAGGACCTGTGEACAGCTCCAGAGCACCTCCGCCARGCCARCA

TCTCTC, A TGTGTACAGCTATGGGATCATCGC ATTCTGC ACCTT
CTACACTTTGAGCTGTCGGGACCGGAATGAGARGATTTT TGGAARATTCCAAT TGRAACCC
TTCCGCCCAGATT TATTCTTGGARACAGCAGAGG) TAGARGTGTACCTACTTGTARAAAACT

GIT TCC. GACCRGATTTC AARTTGAGACTACACTTGCCAAGATATTTGG
ACTTTTTCATGPCVAAAAAAATGAAAGC "ATGGATACCTTGATCCGACGTCTACAGCTATATTCTCGA
ARCCTGGAACATCTGE CAGCTGTACARGG AGGGCTGACAGACTTA

ACTTTATGTTGCTICCAAGECTAGTGGTARAGTCTY GCTTTGTGGAGCCGGARCTATA
TGAGGAAGTTACRATCTACTTCAGTGACATTGTAGGTTTCACTACTATCTGCARATACAGCACCCCCATG
GAAGTGGT("‘ C: "F(‘TTAATGACATC‘X‘ i TTTTG: CATTGTTGATCATCATGATGTCTACA
GTGGCTAGTGGT TTGCCTAAGAGARATGGCARTCGGCATGC
AATAGACATTGCCAAGATGGCFT'[‘F(‘AAAICCI‘CAGCTTCALGgGuACCT“‘TGAGCTGGA(‘C’XTf‘Tl(,C'l
GGCCTCCCAATATGGATTCGCATT CTCTGGTCCCTETGCTGCTGGAGTTGTRGGRAT
TGCCTCG’“TA’I‘TGT"TAK‘TTGGAGATPCGG’“CAACACAGCCTCTAGGhTGGAATCCACTGGCCTCCCTTT
GAGAATTCACGTGAGTGGCTCCACCATAGCUATC! TCAGTGCCAGTTCCTTTATGRAGTG
ATACTTAAAGG G 'rGAGACTACCTAC‘L‘GGCTCACTGGGATGAAGGACCAGA
ARTTCAARCCTGCCAACCCCTCCTACTGTGGAGARTCAACAGCGTTTGCARGCAGAATTTTCAGACATGAT
TGCCAACTCTTTAC) GCAGGGATAAGAAGCC. ACCCAGH GTAGCCAGCTAT

ARRARAGGCACTCTGGAATACTTGCAGCTGAATACCACAGA CCTATTTTTAA
(3 ttgtat agt ggettggtyg
gattttgctagatttttotgatttttaaactectgaasaatatoccagataactgtoatgaagetygtaacta
tetteet
getggtgaccatcagectitgtagttactotgetactgee
ttectcatcaacaaagtgeocotioctgttgacaagttggeacct ttacotctagacascattettcecttta
tggatee
attaaacc*t,_tctuaaaartctgqqcatttccqttgag
caccttgt 5 tgtaa g totgaagetgt tgc
tggagge
gctatcacacttogtgtgacatcaagataaagageagagy
tygatggggatggaagatgatgetectat tgcctgaaacctgtt attatagatcaaatgee
ctaaaatgtagtgaccegt at tgaatact aaaaaa
aaaaaaazaa
¥7 | ATGCCCGTGACTCCTaT CAGGGCT TGGEGT TCGTCGTT TCACTCAT IGGRATTGCCGGLATCATTGCTA
CCACCTGCATGEACCAGTGGAGCACCEARGACTTGTACAACAACCOCGTARCAGCTGTTTTCAACTACCA
GGGCTGTGECECTCCTCTGTCCGAGACAGCTCTGECTTCACCGAGTGCCGEGECTACTTCACCCTGET
GGCTGCCAGCCATGCTGCAGGCAGTECGAGCCCTEATGATCETAGGCATCGTCCTGGGTCCCATTEEEE
TCCIGETATCCATCTTTIGCCCTGAAATGCATCCGCATTGGCAGCATGGAGGACTCTGCCARAGCCAACAT
GRCACTGACCTCCGGGATCATGTTCATTGTCTCAGGTCTTTGTECARTTGCTGGAGTGTCTGTETTTGT
RACATGCTGETGACTAACT TCTGGATGTCCACAGCTAACATGTACACCGGCATGEGTGGGATGG TGCAGA
CTGTTCAGACCAGGTACACAT T IGETECGECTCTGT TCETGEECTGGGTCGCTGGAGGCCTCACACTAAT
GTGATGATGTGCATCGCCTGCCGEGECCTGECACE. CTACARAGCCGTTTCT
TATCATGCCTCAGGCCACAGTGTTGCCTACAAGCCTGGAGECTTCANGECCAGCACTGECTTTEOETCCA
CRCCAARRACAAGARGATATACGATGEAGGTGCCCGCACAGRGGACGAGGTACAAT CTTATCCTTCCAA
GCACGACTATGTGTAA
78
tgegecacea gtgactgectgteagggetiggagttegtggtttcactgattagy
attgcggyca: o catggaccagt trgtacaac
aaccoogtaacagetgttitcaactaccagaygetytgacy: tgtgtcegagagage
¥

MNGT YNTCGSSDLTWPPATKLGFYAYLGYLLVLGLLLNS LALWVFCCRMOOWTETRY YMT
| NLAVADLCLLCTLPFVLHSLRDTSDTPLCQLSQGT YLTNRYMSI SLVTATIAVDRYVAVRE
| PLRARGLRS PROAAAVCAVLWYLYIGSLYARWLLGI QEGGFCFRSTRHNFNSMRFPLLGE

gooaoao

YLPLAVVVFCSLKVVIALAQRE PTDVGQAEATRKAAKMVIANLLYEVVCELPLAVGLTVR
LAVGWNACALLETIRRALYITSKLSDANCCLDAICYYYMAKEFQEASALAVAPRAKAEKS
QDSLCYTLA

MTAGRSQERRAQEMGRGSVQGLDLKGDLEFFTAPMLSLRS!
LLTSGSLCCPRIMNGTYNTCGSSDLTWPPAIKLGEYAYLGVLLVLGL
uL“IaLALWVFCCRMQQWT“T’{IYMTNLAVAD_CLLCTLPE’VLHSLRDTQD"PLCQLSQGI
YLTNRYMSISLVTAIAVDRYVAVRHPLRARG 0 CAVLI

IQEGGFCFRSTRENEN! SMAEPLLGFYLPLAV\N"C S1 KVVTALAQRP F'l‘ DVGQAEATRKA
ARMVWANLLVFVVCFLPLEVGLTVRLAVGHNACALLETI RRALYITSKLSDANCCLDAIC
YYYMAKEFQEASALAVAPSAKAHKSQDSLCVTLA

FVEVGVGSGLTSSHIPAQRWAERGOCLABEARS

MKTLLLDLALWSLLFQPGWLSFSSQVSQNCHNGSYE T SVLMMGNSAFAEPLKNLEDAVNEGLEL VRGRLO
NAGLNVTVNATFMYSDGLIHNSGDCRSSTCEGLDLLRKISNAQRMGCVLIGESCTYSTFOMYLDTELSYR
MISAGSFGLSCDYKETLTRLMS PARKLMYFLVNFWKTNDLEFKTYSWSTSYVYKNGTETEDCFWYLNALE
ASVSYFSHELGFKVVLRQDKEFQDTLMDENRKSNVI IMCGGPEFLYKLKGDRAVAEDIVIILVDLENDQY
LEDNVTAPDXMKNVLVLTLSPGNSLLNSSESRNLSPTKRDFALAYLNGILL%FMLKIE‘LENGENITTPK
FAHAFRNLTFEGYDGPVTLI TMVLLYTSVDTKKYKVLLTYDTHVNKTY PVDMS PTETWKNSKL
PNDITGRGPQILMIAVETL TGAVVLLLLVALLMLRKYR;(DYELRQKKWS'-II: ENIFPLETNETNHVSLK
IDDDKRROTIQRLRQCKY DKKRVILKDLKHNDGNFTEKQKT ELNKLLQIDYYNLTKFYGTVKLDTMIFGY
IEYCERGSLREVLNDTISYPDGTFMOWEFKISVLYDIAKGMS YLASSKTEVHGRLKS TNCVVDSRMUVKT
TDFGCNSILPPKKDLWTAPEHLROANI SQKGDYYSYGI IAQET I LRKET FYTLSCRDRNEKT FRVENSNG
MKPFRPDLFLETAEEKELEVYLLVKNCWEEDPEKRPDFKKIETTLAKI FGLFHDQKNES YMDTLI RRLOL
YSRNLEHLVEERTQLYKAERDRADRLNFMLLPRLVVKSLKEKGEFVEPELYEEVTIYPSDIVGFTTICKYS
TPMEVVDMLNDIYKSFDHIVDRHDVYKVETIGDAYMVASGL IDIAKMALEILSFMGTFELE
HLPGLPIWIRIGVHSGPCAAGVVGIKMPRYCLFGDTVN MESTGLPLRIHVSGSTIAILKRTECQFL
YEVRGETYLKGRGNETTYWLIGMKDOKFNLPTPPTVENQQRLOAEFSDMIANSLOKRQAAGIRSQKPRRY
ASYKKGTLEYLQLNTTDKESTYF*

#12

MKTLLLOLALWSLLEQPGWLSFSSQVSONCHNGS YEI SVLMMGNSAFAEPLKNLEDAVNEGLEI VRGRLQ
NAGLNVTVNATFMYSDGLIHNSGDCRSSTCEGLDLLRKISE*

MKTLLLDLALWSLLPQPGWLSFS5QVSQNCHNGS YEISVLMMGNSAFAL ELKNLEDAVNEGLE 1 VRGRLQ
NAGLNVTVNAT GLIENSGDCRSSTCEGLDLLRKISNAQRMGCVLIGPSCTYSTFQMYLDTELSYP
MISAGSFGLSCDYKETL IS PARKLMYFLVNFWKTNDLE FXTYSWSTSYVYKNGTETEDCFWY LNALE
ASVSYFSHELGFKVVLRQDKEFQDI LMDHNRKSNVTSTWRIMSQPLT I *

MKTLLLDLALWSLLFQPGWLSFSSQVSQNCHNGS YEISVLMMGNSAFREPLKNLEDAVNEGLEIVRGRLO
NAGLNVTVNATFMYSDGLIHANSGDCRS STCEGLDLLRKI SNAQRMGCVLIGPSCTYSTFQMYLDTELSYP
MISAGSFGLSCDYXETLPRLMS PARKLMYFLVNFWKTNDLEFKTYSRSTSYVYKNGTETEDCFWYLNALE
ASVSYFSHELGFKVVLRQDKEFQDILMD) 1 IMCGGPEFLYKLKGDRAVAEDIVIILVDLENDQY
LEDNVTAPDYMKNVLVLTLSPGNSLLNSSFSRNLSPTKRDFALAYLNGILLFGHMLKI FLENGENITTPK
FAHAFRNLTFEGYDGPVTLDDWGDVDS TMYLLY TSVDTKKYKVLLTY DTHVNKT Y PVDMS PTFTWKNSKL
PNDITGRGPQILMIAVETLTGAVVLLLLYVALLMLRKYRKDYELROKKWS HI PPENIFPLETNETNHVSLK
IDDDKRRDTIQRLROCKYDKKRVILKDLKHNDGNFTEKQKI ELNKIDY YNLTKFYGTVKLDTMIFGVIEY
CERGSLREVLNDTISYPDGTFMDWEFKISVLYDIAKGMS YL HGRLKSTNCVVDSRMVVKITDF
GONSILPPKKDLWTAPEHLROANISQKGDVYSYGITAQET ILRKET FYTLSCRDRNEKI FRVENSNGMKP
FRPDLFLETAEEKELEVYLLVKNCHEEDPEKRPDFKKIETTLAKI FGLFADOKNES YMDTLIRRLQLYSR
NLEHLVEERTQLYKAERDRADRLNFMLLPRLVVKSLKEKGFVEPELYEEVT I YESDIVGFTTICKYSTEM
EVVDMLNDIYKSFDHIVDHHDVYKVET IGDAYMVASGL IDIAKMALEILSFMGTFELEHLE
GLPIWIRIGVHSGPCAAGVVGIKMPRYCLFGDTVNTASRMESTGLPLRIBEVSGSTIATLKRTECQFLYEY
RGETYLI TYWLTGMKDOKFNLETPRT JRLQAEFSDMIANSLOKROARGIRSQKPRRVASY
KKGTLEYLOLWTTDKESTYEF*

MKLVTIFLLVTISLCSYSATAKLINKCPLPVDKLAPLPLDNILEFMDELK
LLLKTLGISVEHLVEGLRKCVNELGPEASEAVKKL: SHLY.

MAVTACQGLGEVVS

LIGIAGIIARTCMDOWSTQDL YNNEVTAVENYQGLRRSCVRESSGETECRGYFTLL |

GLPAMLOAVRALMIVGIVLGAIGLLVS IFALKCIRIGSMEDSAKANMTLTSGIMF T VSGLCAIAGVSVER

NMLVTNFWMS TANMYTGMGGMVQTVQTRY TFGAALEVGWVAGGLTLIGGVMMCIACRGLAPEETNYKAVS
YHASGESVAYKPGGFKASTGFGSNTKNKKIYDGGARTEDEVQSYPSKHDYV
#17 | DOWSTQDLYN
%18 | NNBVIAVENYQ
#19 [MAVTACQGLGFVVSLIGIAGI IAATCHMDQWSTQDLYNNEVIAVENYQ
#20 | AGGTACATGAGCATCAGCCTG
#21 | GCRGCAGTTGGCATCTGAGAG
#22
GCAATAGACATTGCCAAGATG
4237 [ARCGCTGTTGATTCTCCACAG
¥24
GGATCCTCCTTTAGTTCCCAGGTGAGTCAGAAC
#25 | TGCTCTGEAGGCTAGCGTTIC
#26
ACCARTCATGTTAGCCTCRAG
#27
AGCTATGGGATCATCGCACAG
¥28
CCTTTGAGCTGGAGCA!
#29 T
CTTTCTAGCTGGAGACATCAG
§30
CACCATGGTACTGTCAACATC
EER
ATGTCATACAAGACAGAGATC
%32 | TCTGCCTTGTACAGCTGTGTC
#33 | TCTGTGGTATTCAGCTGCAAG
¥34 | TACTCAGGAARATTTCACCTTG
#35 | GACCACAACAGGARAAGCAATGIGACC
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[#36 GATAGAATTGAACAAGATTGAC

(737 CRECCT T TG TAGTEACICTaE

438 | TGTCACACCAAGTGTGATAGC

735 | GaTToATaaTITCACTGRTTGORATTAE
#40 CGGCTTTGTAGTTGGTTTCTTCTGETG
¥l

ctattgaagccacetgctcaggacaatgaaattetteagttacattotggtttategecy
atttctcttegtggttttoactgtgttggttttactacctetgeccategtectacacac

tgtgectacacactetttgtyy acattttggetcacagaag
attgcctctgteggtaacagetttgetacctagtitaatgtta tgggateat
gesttotaagaaggtggeatotgotiatitoaaggatttteacttactgetaattggagt

tatctgttt tecat trgctctaaaaat
ggtgatgatggttggtgtaaatoctgcatyget feat
ctttttgtotatgtggetcageaacacet g gat cacagn
ggctgtagtgoageagatcatcaatgcagaagoagaggt gatgactta
c:tcaacqgat a g gaaattgatgaaagtgttaatggacatgaaat
teccaggat taatgat aaat
ttceaccaaggtjqag‘ sctcaggcat o

gggccacgt gaCacgtaaacttucgtgtttngcautgcutactc t_taccattggtgg
actgacaacaatcactggtacctccaccaacttgatcott atttcaatacacg
ctatcctgactgtegttgocteaactttggatoatggtttacgttttoctteccagetge
ccttatoattetactettatoctggatetggeticagtggottttoctaggattcaattt
taaggagatgttcaaatgt aacasaaagcttgtgctgaget
gattaagcaagaataccaaaagettgggccaataaggtatcaagaaattgtgaccttggt
cototteattataatggotetgotatggtttagtegagaceccggatttgttectggtty
atctccactttrttcaqaqtarﬁbqut‘tcgct cagattcaactgttgetttact
t ttetttettat gctaagacactgactaaaactacacct

aattg~tgcttttgatgactutccactgattacttggaaagaattccaqt:attcachc
ctgggatatagccattcttgttggtggagggttigecctggoagatggtigtgaggagte
tggattatctaagtggataggaaataaattatctoctetgggtcattaccageatgget
aataattctgatatctictttgatggtoacatctttaactgaggtageeagcaatecage
taccattacactctticteccaatattat att ttcatgtgaacce
terttatattctgataccttotactetgtgtactteatttgoattectoctaccagtage
aastccacccaatgetattgtettttcatatggteatetgaaagteattgacatggttaa
agctggacttggtgteaacattgttggtgtigotgtggttatgotiggeatatgtacttg
gattgtacccatgtttgacctetacacttaceettegtgggetectgetatgagtaatga
gaccatgecataataagcacaaaatttctgactatottgoggtaatttotggaagacatt
aatgattgactgtaasatgtggototasatasctastgacacacattiaaatcagttaty
gtgtagetgotgcaattccegtga gtccata
tttgttattgcagtgcaactaaagageatetatgtgectteateaagaagoceatgtttt
gagattttgctcatgaaccatctgeaacttgctteatcataagaataatttataacttga
ccttcaaagagattagageatttgtttcatcttacagttggagttcaatgtaacatttta
aatgcaatttattatttcagaaatttcceatgaaactaaaaatagasaataagatataca
agttaattcggtacttggataaatcatttetgeattgttgttccagagaatttgotyaga
aatcaaagccatggtcatctggtgatgaagagasaaggttaatctaaatgatatygtgeat
ttoctcatttaaaaaatcoaattggattattcttaatatatacatgtaatatgaaaatty
agattgaagcactaattccasaattatggctgaatatactaaataacagaazagttacag
ataagaatttatttctactgaactctatagttagtgtaatataatteatatttttatgat
attggcacactgagasattcattttgragagetatggataaggettgetatgattigeac
tattagtacagtatagttagaaaggaaagetgaacactataaaactattaacatatttte
gatatgagtaacaactttgetiaagtgtitatottagticagaaatacataatgtoata
tgttaassatasagagatgtagasatctaaatoaattatcactgrotat
aatcacataactctggtgtgttaacattgcaat t
gaataagaatgaaaactgctgacgtattacaaaacagaaaaataaatgatttaaaatcaa

tac tgctggtataactcag

goood

#46 LMLEMEGT
g NPARL LGS STAFLSMILONTSTA
TNHGLETDESVNGHEINERKEK PGYNNDTGKISSKVE
LEKTV*
#47 | ATQMIYEN
QLARQGKEKVEGICT*
#48
HGLEIDESVNGHEINERKEATKPVEGYNNDTGKISSKY T RTEXGHVTRKLTCLCIRYSSTIG
GLTTITGTSTNLIFREYENTFHPHRRGDORTREVHQE:
#49 | CCAGCTTTAACCATGICAATG
#50 | CAGATGGTTGTGAGGAGICTG
¥51 | TGCTAATGCTTTTGGTACABATGGATGIGGAATATAAT TGARTATTITCTIGT I TARGEGEACCATCARGAGS
TGTTGAGGTTATGTCAAGCATCTGACACAGC TGAAGGCAGATGGARATAT TTACAAGTACCCAAT TIGAGACT

ARGATATTGTTATCATTCTCCTATTGAAGACRAGAGCAATAGT AAARCACATCAGGTCAGGGGGTTAAAGACC
TGTGATARACCACTTCCCATARGT TGGAAACGTGTGTCTATATTTTCATATCTGTATATATATAATGGTARAG
AAGACACCTTCGTAACCCGCATTTTCC: TCAC AGCRATGGGGCCATTTAA
GAGTTCTGTGTTCATCTTGATTCTTCACCT TCTAGAAGGGGCCCTGAGTART TCACTCATTCAGC TGAACARL
AATGGCTATGAAGGCATTGTCGTIGCARTCGACCCCAATGTGCCAGARGATGARACACTCATTCAACAAATAA
AGCACATGGTGACCCAGGCATCTCTGTATCTG T TTGARGCTACAGGAAAGCGATTTTATTTCARABATGTTGC
CATTTTGATTCCTGAAACATGGAAGACARAGGCTGACTATGT! CAARACTTGAGACCTACAARAATGCT
GATGTTCTGETTGCTGAGTCTACTCCTCCAGGTAATGATGAACCCTACACTGAGCAGATGGGCAACTCTGEAG
AGAAGGGTGARAGGAT rLCnCCTC’-\CTCCTuATTTCATTGCAGGAAAAAAGT”AGCTGAATATF(:ACCI\CJ\AGC
TRAGGCATTTGICCATGAGTGEGCTCATCTACGAT SAGTATTTGACGAGTAC,
TACTTATCCAATGGAAGRATACAAGCAGTAAGATGTTCAGCAGGTAT TACTGGTACE l\AAl""l I\G rAAAcAAm
GTCAGGGRGGCAGCTGT TACACCARARGATGCACATTCAATAARG T TACAGGACTCTAT!

GTTTETTCTCCAATCCCECCAGACGGAGARGGCTTCTATAATGT TTGCACAACATGTTGAT TCTATAGT TGAR
TTCTGTACAGAACRARACCACRAACAR "TCCARACA ATCAARAATGCAATCTCCGRAGCACAT
GGGAAGTGATCCGTGATTCTGAGGACTPTA CACTCCTATGACARCACAGCCACCARATCCCACCTT

CTCATTGCTGCAGRTTGGACARAGAAT TGTGTCTTTAGTCCTTGACARATCTGGAAGCATGGCGACTGETARC
CGCCTCAATCGACTGRATCAAGCAGGCCAGCTTITCCTGCT CTGGGETCCTGEGTIGEGA
TGGTGACATTTGACAGTGCTGCCCATGTACAARGTGAACTCATA TGGCAGTGACAGGGACAC

GATARAC

ACTCGCC: GATTACCTGCAGCAGCTT GTCCATCTGCAGCGGGCTTCEATCS TACT
GTGATTAGGA: TATCCAACTGATGGATCTGAAATTGTGCTGCTGACCEAT GACAACACTATAA
GTGGGTGCTTTAACGAGG TCARACABRGTGGTGCCATCATCCACACAGTCGCT TTGGGGCCCTCTGCAGCTCA
AGAACTAG: TGTCCAARATGACAGG: TTACAGACATATGCTTCAGATCARGTTCAGAACRATGGC
CTCATTGATGCTTTTGEGECCCTTTCATCAGGARATGGAGCTGTCTCTCAGCGCTCCATCCAGCTT GTA
AGGGATTAACCCTCCAG GGATGAAT! CAGTGATCGTGGACAGCACCE A

TTGTTTCTTATCACCTGGACARCECAGCCTCCCCARATCC T TCTCT GGGATCCCAGTGGACAGAAGCAAGGT
GGCTTTGTAGTGGACAAAAACACCAAAATGGCCTACCTCCARATCCCAGGCATTGCTAAGGTTGGCACTTGGA
RATACAGTCTGCAAG CTCACARACCTTGACCCTGACTETCACGTCCCETGCGTCCAATGCTACCOTECC
TCCAATTACAGTGACT TCCAARACGAACAAGGACACCAGCARATTCCCCAGCCCTCTGETAGTTTATGCARAT
ATTCGCCRAGGAGCCTCCCCRAATTCTCAGGGCCAGTGTCACAGCCCTGAT TGAATCAGTGARTGGARARACAG
TTACCTTGGAACTACTGGAT GCAGGTGCTGATGCTACTARGGATGACGETGTCTACTC: TATTT

CACAACTTATGACACGARTGGTAGATACAGTGTARAAGTGCGGECT TTAACGCAGCCAGACGE

AGAGTGATACCCCAGCAGAGTGGAGCACTGTACATACCTGGLT! T! Gi TACAATGGAATC
CACCAAGACCT TAATA; TGATGT TCAACACAAGCAAGTGTGTTICAGCAGAACATCCTCGGGAGE
CTCATTTGTGGCTICTEATGTCCCARATGCTCCCATACCTGATCTCTTICCCACCTGGCCARATCACCGACCTS

ARGGCGGARATTCACGGGGGCAGTCTCAT TARTCTGACT TGGACAGCTCCTGGGEATGATTATGACCATGGAA
CAGCTCACRAGTATATCATTC TACRAGTATTCTTGATCT! GA TTCAATGARTCTCTTCA
AGTGAATACTACTGCTCTCATCCC: A ACTCTGAGGAACTCTTITIGTTTARACCAGARRACATT
ACTTTTGAAAATGECACAGATCTTTTCATTGCTATTCAGGCTGT AGGTCGATCTGRARTCAGRAATAT
CCARCATTGCACGAGTATCTTIGTTTATTCCT CCACAGACTCCGCCAGAGACACCTAGTCCTGATGARACGTC
TGCTCCTTGTCCTAATATT \TCARCAGCACCATTCCTGGCATTCACAT ITTAARRATTATGTGEAACTGE
ATAGGAGARCTGCAGCTGTCAATAGCCTR AGGGCTEARTT T PGTCAGATARATAAARTARATCATTCATCCTT
TTTTTGATTATAARATT TTCTAARATGTAT TTTAGACT ICCTGTAGGSGGCGATATACTAR
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atc. aaactaaacatt Py

Jggataagaatagtctiotagaag
tgaggatgegtaaaagaatgagtttccaattaccetgatgtgacaattacacattgtaga
caggtagoaaaatateacs tatgtacaaatattatatatcaataaat

-

aaatttttaaagagtaagtgotattggcattccaaaattcagetaa tgatca
aaaacaaagcaaggtgcacagn agatgcag: ta ttotea
t tacaacaa gcaaaaaataaacctttgettttttttttttttte

tcttcttcttqaga.gqagccccgctcvgtcgcccaggctgcaqtocagtggcqggat:t
cggcteactgeaaget 3 geeattetectgect
tgctatttttaatcttogttggeactt adcfgttactgaccttgtca&tLtttgttc
aaataagattatttacaaacttattcttgaaactaaatatagtaa ttttaasa
taatatttaacatacgaattattaattggecatgttcattatttatctatgtttattaat
gggccaatgcaaaaaatcattttttcaaagaaaaatttgtecatgtasagettaaattat
aatattgetgetttgtataactettotatgtttattctattcatttgttactttecctac
catattttacacatgtatttataatctgtagtatttattacatttetgettttttotagt
cattcaatttatcactgctgaattgeatcagatcatggatgcattittattatgasaaaa
taaaatgacttttcaaattaaaaaaaaaaazaaa

#42

ctgte
ggcatety;

tttoczaggatttte:
cqaantgg#c“ﬂ

ctgttta
gtaaatc

cacetegacgge
agaggrcgaggecact
sgtgttaatggacatgasatas

gaaaattt cazggtgga

cattcatta

=
tgtotttate
atttaaataa

act
grratacatgat

ataaaatocgeatastttoggactggotas

#45

MKFFSYILVYRRFLEVVETVLVLLELPIVLATKEAECAYTLEVV
ATFWLTEALPLSVTALLESLMLEMEGTMPSKKVASAY FKDFHLLLIGVICLATS IEKW
NLHKRIAL TLGFMSSTAFLSMWLSNTSTAAMYMP IAEAVVQQIIN
AEAEVEATQMTYFNGSTNHGLETL HEINERKEKTKP NNDTGKISSKVEL
EKNSGMRTKYRTKKGHVTRKLTCLCIAYSSTIGGLTTITGTSTNLIFAEYFNTRYPDC
RCLNFGSWFTFSFPAALI ILLLSWIWLQWLFLGFNFKEMFKCGKTKTVQQKACAEVIK
EYOKLGPIRYQEIVTLVLFI IMALLWFSRDPGEVPGWSALFSEYPGFATDSTVALLL
GLLFFLIPAKTLTKITPTGEIVAFDYSPLITWKEFQSFMPWDIAILVGGGFALADGCE
ESGLSKWIGNKLSPLGSLPAWLIILISSLMVTSLTEVASNPATITLFLPILSPLAEATL
HVNPLYILIPSTLCTSFAFLLPVANPPNAIVFSYGHLKVIDMVKAGLGVNIVGVAVVM
LGICTWIVPMFDLYTYPSWAPAMSNETME"

goooooboao

GATATACTAAATGTATTTTAGACTTCCTGTAGGGGGCGATAA

CATTTATACTAAATGTATTCCTGTAGH
AATWTGCTAAACAACTGGGTAAA

AATTARATTATGAGAATT. A, TGAGCAGAGAT! & GTGGA
ARAGRAGACAAGAACCGAGTAGTGGTCTCTAACTTGCTCTTTGAAGGATGCTCTCACARAGAGARCCCCARCA
GACPTvATCG'"CGGAA'IJAATCAAGACCACCAAGTACACCGTGTTG“CCTTCGTCCCCAAAAACATT“TTGA
GCAGCTACACCGGTTTGCCAATCTCTATTTTGT TTGCGGTTCTGAATTTTATCCCTGTGGTCAATGCT
TTCCAGCC l‘GAG\;T(:AGvA"‘GATACCAATCTGTGTTATCCTGGCAGTCACTGCCA’“CAAGCA\.GCTTGGGAAG
ACCTCCGGAGGTACARAATCGGATAARGTCATCAATAACCGAGAGTGCCTCATCTACAGCAGRAARGAGCAGAC
CTATGT! GAAGTGCT 'GT TGTGGGAGACTTCATCCAAATGAAATGCAATGAGATTGTCCCA
GCAGACATACTCCTCCTTTTTTCCTCTGACCCCARTGGGATATGCCATCTGGARACTGCCAGCTTGGATGGAG
AGACAAACCTCAAGCRAAGRCGTGTCGTGARGGGCTTCTCACAGCAGGAGGTACAGT TCGAACC; CTTTT
CCACAATACCATCGTGTGTGAGAARCCCARCAACCACCTCAACAAAT TTAAGGGTTATATGGAGCATCCTGAC
CAGACCAGGACTGGCTTTGGCTGTGAGAGTCTTCTGCTTCGAGGCTGCACCATCAGAAACACCGAGATGGCTG
TTGGCATTGTCATCTATGCAGGCCATGAGACEAARGCCATGCTGRACAACAGTGGCCCCCCGTACARACGC:
CAAGATTGAGCGGCGCATGAATATAGACATCTT CTTCTGCATTGGGATCCTCATCCTCATGTGCCTTATTGGA

CTGTAGGTCACAGCATCTGGAATGGGACCTTTGARGAACACCCTCCCTTCGATGTGCCAGATGCCAATGGCA
GCTTCCTTCCCAGTGCC GCTTCTACATGTTCCTCACAATGATCATCCTGCTCCAGGTGCTGATCCC
CATCTCTTTGTATGTCTCCATTGAGCTGGTGARGCTCGGGCARGTGTTCTTCTTGAGCAATGACCTTGACCTG
TATGATGRAGAGACCGATTTATCCATTCAATGTCGAGCCCTCAACATCGCAGAGGACTTGGGCCAGATCCAGT
ACATCTTCTCCGATARGACGGGGACCCTGACAGAGARCAAGATGETGTTCCGACET TGCACCATCATGGECAG

TTCTCACCAAGAAAR GAAGCTCCCAAGGGCTCCATCCCTCTTTCTAARAGGARATACCCT
GCTCT’”CTA"\GAAACGP GGAuATAAAACACAl TCTCCTGGCTICTCTT GGCTET GCATTTCCACAAGT
TGCTTCCTGTATCCCTGTGGTCTTCCTTGTCACAGATCAGGGCTGTTCCAAT TACT TG TAARCT TTCATTTGT
TTACARRGGTTAGRAGTTATCCCATATGTGGTTCCCCTTCAGCTGATCTTTGTCTGGTGCCAGACARAGCACT
TTATGAGACGAGTTTTTTATCTGTCAGCAATGGATTGGAGACAT TTCCCART TETGTGCCAGTCACACARCCA
AGGCTTAGGAATTTCTCAGGCCACCTTACCTGACATGTCAGGGCAGGTCTGTGTCTAGGTGCATGGTCAGATT
TARTACATCCAGAAGATGTCTTCTATTCT GATCTCTTAGCTTGTCACTGAGGCARAGT TTTGATTTAGE
AGATAGGGCTATAARATGCCTGGACTGT TACCTTGCATGGACTGAATATGACTCATARAACTGATCTGATTCC
TTCAGCCATCATCTGCCCAACTTGGTTCCCCTCCCCACCCCCLCA \CACACACACACTTTCT: A
GRAAAGAARTTCTTTTTTTTCAATACTTTAAGTTCT TACATGTGCAGAATGTGCAGGTTTGTTACATAG
GTATACATGTGTCATGETGCTTTGCAGCACCCACCAACCCATCATCTACCTTAGGTATTTCTCCTAATGCTAT
CCCTCCCCTAGCCCCCRACCCCCCRATGGECTCCAGTGTGTGATGTTCCCCTCCATGTCCATGTGTTCTCATT
GTTCARTTCCCACTTATGAGTGAGAACATGCAGTATTTGGTTITCTGTTCT TGTGT TAGT T TGCTGA
CCTETTCATCCGTGTCCCTGCARAGGACATGAACTCATCCTTT TT TATGGCTGCATAATATTCC:
ATGTGCCACATTTTCTTTATCCAGTCTATCGCTGATGGECACTGEGETTGGTT
ACAGTGCTGCAATARACTTACATGTGCATGTGTCTTTAGTAGAATGATTTATAATCCTTYGGGT. TACCCA
GTARTGGGATTGCTGGT TGGTATTTCTGGTTCTAGATCCTTGAGGAATCT ITGTCTTCCACRATGGTTG
TACTCCCACCAACAGTGTARRAGTATTCCTGTTTCTCTACATCCTCTTCAGCATCTGTTGTGT

TTTAATGATCACTATTCTCACTGGCGTGAGATGTTATCTCATTGTGGTTT TGATTTGCATTTCTC

TAATGACCAGTARTGATGAGCTTTTTTTCATATGT TTGTTGG! bl, TAART TTTTGAGRAGTGTCT
GTT\,ATATCCT l‘CA(‘C(‘AT‘P"“l‘TT A CTCTT. CAGTATTCATTCTTTTGAGTGTGAG
GG G. AGTATTATAAGCAGCTCTATCCCCTTTGCCATGGTGATAGCAGACCA
TTCACATGGCAGCTTCTGCTI'TCTTTF"“ TAATAATAAGAGCCACATTACCAGTACT TAGAGTATGCTAGTT
ATTTTAACACATTGTATCATTARATCTTCARAACATCCCTATGAGT TAGAAACCTARARAARAAARAAAARAA
a

GGTTT
GTGTAT
AAGTCTTTGCTA!

TTT!

CTT

CTCATTTTGATGTCTAGAATCAGGGGATCCAGEATCATCACCAAGGTCATT TTCCCAGGTATGGRGEEGTCTT
TCTGCTTCTTTCTTGTCATGCACAGCTGCT TGGGAGTARAGACAGTGAAAT

GTCCATTCAAACCGAGARACARAGTGTTTGGTT TTTCTTACCCCTGGTGTAGAAGCTACCAACCTTTTCCARG
ARRGA( CTGECCCCCTTCTCGEETCTGGCTEGETGCCTGCTGTGCCTCTCTGGCCTCCCCTCCGAAGGGE
ACCATTCCCTCGGGET TACTACCGGCCTGCACCGTCTT TGGEGACAGCCTGAG: GAGTCTGGGG
CCTTACTTCAGTACCTTCCTTCACTGGCCTCACCCTGTGCARATCATGCCACACGCTGCAGCCTCCTTTTCCC
TATCTATAARATAARAATGACCCTGCTCTATCTCACTGEGCTGGCARGARCACACTGT TGTTGCCTTGCAGAC
AGATGTGCTGAGGCTGTACGAAAGTGCTTTTTAT TTG TTGTGCATARATG GCAC
ATCTGACGGACTAGAGGTGACTCATCGCTGAACCGGRACAGGACATCGG! GCAGCCATGCTGAA
CTCTCCACAGGGCCCTGTGARAAGCTCT TCACCTCCTCTGCCCTCTGGATCTAGTGARGCCTATTCATCCTTC
AGATGTCAGCTCARATAATCAACCTTCATGGAGGCCTCCCTTGRCCCCTAACATGCTTTCARAGTACTGTGTA
TTTCACATTCATCATGCCCCGACRAC! TTAATATCTGTCTCTTCTGCTGGCCTGCARA

GATTTCCCATTT

CTCCAGGAGCACAGAGACATCT TTGGGATTTTTGRACATG! TCCCCAGGGCTTAGCCCAGTGCCTGGTGCA
AAGCAGGCTTTCAACATGT TCAGTGGATATTGT AAATACACAARAGGCCTGGCATATGCAAA
GCACTCTARATATTCACTCCTTTCCCTTCCCTCTGRGT ATTICTCCTTATARRGACACCCTCCTAAC
TGTATCTCTGCTAGAGAACTGARGACATAAAGCACTCTGTGCCARARATAT TTAAG CTTGAGCTRAG

CACAGAGATTATAAATATTTCTTCCCCAGATTAC TTTAAR, TGTCTCAGCTCCTTTTCATGAT
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TTCEGTGGTGATTARAGRAART TACTCT TCAAGACTGARAGTCATTACTGCCCT TTTCCTGACTTGCCTTTTC

CCTTGAGAAGGGGAGGATAAGCTGCAGEGCAGGAAL! TCCTTGTCCTTTGTCTGGCAGACA

GCCAACTGGTCN‘GTACTGCTCCT"'C’I'CAACTCT"‘TCCTGA’“T"CMAGGTGAA"‘A’! AAACBAGAAGGCACAAA

TCCACACTTGCCAACAACGGACCT CCCAGTGACACCTGTCTAGGTGAAGACTCAGCE

CCTATCTGACCAGGTTGCAAAGC"AAACTGACCATC"‘GCTTTCCATTTGGACTTT’“AFTTCF TACTGTATCTT

CTCAGGACAGTTRAGTTGGAATACAATGCCACTE ‘1’VCTGAAAGATuGTAGAATTA’I’CCTATTTCT"GAGGAGT
T

GAGCGATTTGCTCCTCTE ATAGCTTCTTTAR
CCAGGGCTATACATTTCCCTGAAGCTTTCCAGATAAGCARCAAGGTATGAGCA "’v‘f‘r‘TAxGTATTGCCCAAG
GTGATGTGTTTAAATATCCATTGCATATTTTARATCCTTGGCTGECT TARAGCTGCAAGCTTTCTGTCTTCA
GTGGATATAATGGGEGGCATACATCCCAGAECTTGCCCAACACTCC: GAACCCTCAGCTAATGCAAAG
TGTGTATGTGCCCATGAARGCTCCATGTCTACT TRAACATTCAGT TTTTAGGATTATT TGT
ATATGARRATCTCTGACAGGTATTT TGTTTCCTTTACARACTGTATT TGAATTTATGGGTGATTTAGAGCTTG
TGTTTARAGTCAGAAT TCAGAACCCCARAGAAARTGACTTCAT TGRAAAT FGAAC’“CAAGACACAACRACTGAG

TTACCARAACCTACTARACGTGAGTTGCTGTGAACTGGGGATT. CAGAACG TCAGAAA
CTACCARACACACTGCTCA GACAAAG "A'r"rcGAAGACTGCGGGACTTTCAGGAAGTGGAACTCATTT
TAATGARAAATGGRAGCTCCAGATTGACAGAATATGTGCCATC TCTGACAGRARGGCCCTGCTATGATAGCAR.
AGCTGCAAAAATGACTTATTAAATACTCCCAGGAATGGCCGCECATGGTGGCTCACCCCCTGTARTCCCAGCA
CTTTGGGARGCCARGGTGGGCGGATCACCTGAGGETCAGGAGTTCTAGACCAGCCTGGCCAAC T
CCCAGTCTCTACT! ARRTACAARRRTTAGC GTGETGGCGCACACCTGTAGTAGTCCCAGCTACA
TGGGARGCTGAGGC] GAATCACCTG CRGGAGGC: TGCAGTGAGCTGAGATTGCGCCACTGE
ACTCCAGCCTGGCGACAGAGCAAGACTCTGTCTCTCARAATARAT, TAAATAAATAAATARAT
ARTC

CCCGGGRGAGGAGAGGAGCGGECCEAGEACTCCAGCGTGCCCAGGTCTGGCATCCTGCACTTGCTGCCCTCT
GACRCCTGGGARGATGECCEGCCCETEEACCTTCACCCTTCTCTGTGGTTTGCTGGCAGCCACCTTGATCCAA
GCCACCCTCAGTCCCACTGCAGT TCTCATCCTCGECCC, TCATCABAG] Gt CAGGAGCTGA
GGACCACAACGCCACCAGCATCCTGCAGCAGCTECCGCTGCTCAGTGCCATELGE! CAGCCGGAG
CATCCCTGTGCTCGECAGCCTGGTGARCACCGTCCTGRAAGCACATCATCTGGCTGAAGGTCATCACAGCTAAC
ATCCTCCAGCTGCAGETGAAGCCCTCECCCRATGACCAGGAGCTGCTAGTCRAGATCCCCCTGGACATGETEE
CTGGATTCA GCCCCTEETCARGACCATC! TCCRCATGACGACTGAGGCCCAAGCCACCATCCG
CATGGACACCAGTGCAAGTGGCCCCACCCELCTGETC GTGACTGTGCCACCAGCCAT GGGAGCCTGCG!
ATCCAACTGCTGCATARGCTCTCCTTCCTGGTGARCGCCT T AGCTAAGCAGGTCATGAACCTCCTAGTGCCAT
CCCTGCCCAATCTAGTGARARRCCAGCTGTGTCCCGTGATCGAGGCTTCCTTCARTGGCATGTATGCAGACCT
CCTGCAGCTCETGRAGGTGCCCATTTCCCTCAGCAT TGACCET CTGGAGT TTGACCTTCTGTATCCTGCCATC
ARGGGTGACACCATTCAGCTCTACCTGGGEG GTTGTETGGACTCACA TGACCAAGTGGTTCA
ATAACTCTGCAGCTTCCCTGACAATGCCCACCCTGGACARCATCTC '(‘AGC\JTCATCGTCA’G CAGGACGT
GGTGRAAGCTGCAGTGGCTGCTGTGCTCTCT GARGRATTCATGGTCCT TGTGCTTCCTGAG
RGT;CCCATCGGC"‘GAAGTCAFCCATCGGGCTuATCAATGAPAACuCTGCAGA*AAGCTGGGATCTI\CCCAGA
TCGTGARGATCCTARCTCAGGACACTCCCGAGT TTTTTATAGACCAAGGCCATG GGTGGCCCARCTGAT
TGCTGE TTTCCCTCCAGTGAAGCCCTCCGCCCTTTGT TCACCCTEGECATCGARGCCAGCTCGGAR
GCTCAGTTTTACACCAAAGGTGACCAACTTATACTCAACTTGAATAACATCAGCTCTGATCGGATCCAGCTGA
TGAACTCTGGGATTGECTCETTCCARCCTGATGTTCTGARARACATCATCACTGAGATCATCCACTCCATCCT
CTGCCGARCCA \TTRAGATCTGGEGTCCCAGTGTCATTGGTGARGECCTT GAGGCA
GCTGAGTCCTCACTGACC] Gi TGCTTACTCCAGCCTCCTTGTGGAAACCCAGCTCTCCTGTCT
CCCAGTGAAGACTTGGATGGCAGCCATCAGGGARGGCTGEETCCCAGCTGH! CTCTATA
GACCATCCCTCTCTGCAATCAATARACACTTGCCTGIGAT

TGGH GATT

GTATGGGTGTG:

GGAGT CAGGACAGCTGCTGAGACCTCTA, GTCCAGATACTAAGAGCABAGAT
GTTTCAAACTGGGGGCCTCATTGTCTTCTACGGGCTGTTAGCCCAGACCATGGCC! TTGGAGGCCTGCCC
TGCCCCTGGACCAGACCCTGCCCTT TGTGAATCCAGCCCTGCCCTTGAGTCCCACAGGTCTTGCAGGAA
GCTTGACAAATGCCCTCAGCAATGGCCTGCTGTCTGEGEECCTGTTGEECATTCTCGARAACCTTCCGCTCCT
GGACATCCTGAAGCCT TTCTGGTGGCCTCCTT TGCTTGGARAARGTGACGTCAGTG
ATTCCTGGCCTGARCAACATCATTGACATARAGGTCACTGACCCCCAGCTGCTGGAACTTGGCCTTGTGCAGA
GCCCTGATGGCCACCETCTCTATGT CACCATCCCTCTCGGCATARAGCTCCARGTGAATACGCCCCTGRTCGE
TGCARGTCTGTTGAGGCTGGCTET GAAGCTGGACATCACTGCAGAARTCTTAGCTGTGAGAGATARGCAGGAG
AGGATCCACCTGGTCCTTGGTCGACTGCACCCATTCCCCTGGARGCCTGL! TTTCTCTGCTTGATGGACT TG
GCCCCCTCCCCATTCARGETCTTCTGGACAGCCTCACAGGGATCT AGTCCTGCCTGAGTTGETT

GGGCAACGTGTGCCCTCTGETCART GAGGT TCTCAGRAGEC T TGGACAT CACCCTGGTGCATGACAT TGTTAAC
ATGCTGATCCACGGACTACAGTTTGTCATCAAGGTCTARGCCTTCCAGGAAGGGECTGECCTCTGCTGAGCTG
CTTCCCAGTGCTCACAGATGGCTGECCCATGTECTGGARAGATGACACAGTTGCCT TCTCTCCGAGGARCCTGC
CCCCTCTCCTTTCCCACCAGGCGTGTGTARCATCCCATGTGCCTCACCTARTRARATGECTCTTCTTCTGC!
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GAGCAGAGCCCTTTCACACACCTCAGGAACACCTTTCGGCTGCCCGCTCCCCAGACACACCTGCAGCCCTGET

CAGCCGGCTTTGCTCACCCACTGCT TG TARATGCCCE GAGCCAGCCCAGGCCCCGCTACGTGET
CAGAGCCGCATACTCCCTTACCCTCTTC CGGACATACCCAGTGGGAGAG
ARACTTCGCAATGCCTTCAGATOTTCCTCAGCCAAG ATCAAAL:LL TGGT GCTGCTGCCTGTGTCT
CCTGGCTCCCCRAGTACAAGATTARAGACTACATCATTCCTG; TGCTCGETGGACTCAGC
CCAGGTCCCACRAGGCATGGCATTTGCTCTGCTGGCCAACCTTCCTGCAGTC) xuuLLLLlACT"CTCCTTC

TTT

TTCCCCCTCCTGACCTACTTCTTCCT GGTGTTCACCAGATGGTGCCAGGTACCTTTGCCGTTATCAGCA
TCCTGGPGGGTAACATCTGTCTGCAGCTGGCCCCAGAGTCGARATTCCAGGTCTTCAACARTGCCACCAATGA
GAGCTATGTGGACACAGCAGCCATGEAGGC TGAGAGGCTGCACGTGTCAGCTACGCTAGCCTGCCTCACCGRR
ATCATCCAGATGGGTCTGGGCTTCATGCAGT TTGECT TTGTGGCCATCTACCTCICCGAGTCCTTCATCC

GCTTCATCACGECCGCCGECCTGCAGATCCTGAT T TCGGTGCTCAAGTACATCT TCGGACTGACCATCCCCTC

CTACACAGGCCCAGEGTCCATCGTCTTTACCTTCATTGACATTTCCARRARCCTCCCCCACACCAACATCGES
TCGCT TTCGCTCTCATCAGCGETGCCT TCCTGETGCTGGTGARGGAGCTCAATGCTCGCTACATGCACA
AGATTCGCTTCCCCATCCCTACAGAGATGAT TCTG! TGGTG CAGCTATCTCCH TGTAAGAT
GCCCAAARAGTATCACATGCAGATCGT TCCAACGCGGETTCCCCACCCCGRTGTCECCTGTGETC
TCACAGT! TGATAGGCACAGCCTTCTCCCTAGCCATCGTGAGCTACGTCATCARCCTGGCTATGE
GCCGGACCCTGGCCA: \GCACGGCTACGRCGTGGAT TCGAACCAGE! ATCGCTCTCGGCTGCAGCAR
CTTCTTTGECTCCTICTTTARAATTCATGTCAT TTGCTGTGCGCTTTCTGTCACTCTGGCTGT GGAGCT

GGAGGAAAATCCCAL GCCAGCC! TGTGTCTCTGGTGETGATGATCACCATGCTGETCCT TC
ALALAAGAACTCCCTCMGCA'\”T

ATCIGTATCCTCTCCCTARGTCTGTGCTAGGAGCCCTGATCGCTGT
CCGACCCCTACTACCTGT BAGCTGGACTGT TGCATCTGGETAGTGAGCTTCCTCTCCTCC
TTCTTCCTCAGCCTGCCCTATGRTS! GCCTTCTCCGTCCTGGTCGTGETCT TCCAGACTC

AGTTTCGARATGGCTATGCACTEROCCAGGTCATGGACACTGACA T T TATG TGAATCOCAAGACCTA TAATAG
3GCCCAGGATATCCAGGGGATTARAATCATCACGTACTGCTCCCCTCTCTACTTTGCCARCTCAGAGATCTTC
GGCARAAGGTCATC GACAGGCATGGACCCCCAGARAGTATTACTAGCCAAGCAARRATACCTCRAGA
G GGAGARTGAGGCCCACACAAC! TCTATTCATGABARCCAAGACTGTCTCCCT
GCAGGRGCTGCAGCAGGACTTTGAGAATGCGCCCCCCACCGACCCCAACRACA GACCCCGGCTRACGGC
ACCAGCGTGTCCTATATCACCTTCAGCCCTGACAGCTCCTCACCTEOCT! CACCAGCCTCCGCTG

AGGCCCCCGGLEAGCCCAGTGACATGCTGRL GTCCC! CTTCGTCACCTTCCACACCCTCATCCTGGA
CATGAGTG! AGCTTCGTGGACTTGAT TCAAGGCCCTGECCAAGCTGAGCTCCACCTATGEGARG
CGGCETGRAGETCTTCTTGGTGARCATCCATGCCCAGE TG TACARTGACAT TAGCCATGGAGECETCTTTE
AGGATGGGAGTCTAGRATGCAAGCACGTCTTTCCCAGCATACATGACGCAGTCCTCT TTGCCCAGGCAAATGC
GACGTGACCCCAGGACACRACT TCCAAGGGGCTCC CTCTCCTTGTRCGACTCAGAG
G TTCGCAGCTACTGGGACTT: CAGGAGATCTTCEGEACCATGT TTCACGCAGAGACCETEACCE
CCCTGTGAGEGCICAGCCAGTCCTCATGCTGCCTACAGAGTGCCTGRCACT TGGGACT TCCATABRGGATGAG
CCTGGEGT GGGC! 'GCATCCCCCAGAGCTT GGG PTCCTCTCTCCTCTCCC
TCTCTCC! CCTTCCCTCCCCGCATCTCC TCAGCAG TACCCTTACG

GGAGTGAGAGTCTGGTGAGCCCACTCTTCACC r'!‘rAG(:kcw GCOGCAATGE! GCCTCCTGCTCACTC

CACCC CATCTGCCCTGTCCTTGGCAGCTGAAGGACACCTTGACT TCCAGCTTTTACGAGTGAGCCAA
RAACAGAAGEACAAGTACAACTETCCTGACCTGCTCTACAAGCT T CAARAAGTGTCCC: \GAGCCCGCACGGCT
CGGTGTCAGATGGTGT GTCACGGAC! CTTGEITAGGACTCTGGUTTGCCTTCCCC)

CTGCCTCAACTCTGTCTCTGECAGCT CTGCACCCACGGACCATGTGOTCTCCACACCCAGH TCTAGGCCTT
GGTAACTATG! TCCATCATCC GECTGCCCARACCACCACTGCTGTCAGCARGCACATCAGA

coc
CTCTAGCCTGGACAGTGGCCAGGACCETCEAGACCACCAGAGCTACCTCCCCGGGEACAGCCCACTARGGTTC
TGCCTCAGCCTCCTEARACATCACTGCCCTCAGAGGCTECTCCCTTCCCCTGGAGGCTGGCTAGAAACCCCAR
A TAGCTGGCAGAATCATCTGECATCCTAGTAATAGATACCAGTTATTCTGCACAARACTTT
TGGGAATTCCTCTTTG CAGRGACTC) TGCTAGTACCAACAC] GGATGG
GACCTGGGCCC! GTCCCCCTTGACCCCAGGGCCCATCAGGGRRATCCCTCCCTTTGGTAAATCTGCCTT
ATCCTTCTTTACCTGGCARAGAGCCARTCATGT TAACTCTTCCTTATCAGCCTGTGECCCAGAGACACARTGG
GGTICCTTCTGTAGGCARAGGTGGAAGTCCTCCAGGGATCCGCTACATCOCCTARCTGCATGCAGATGTGGARA
GGGGCTEATCCAGATTGGGTCTTCCTGCACAGGAAGACTCTTTAACACCCTTAGGACCTCAGGCCATCTTCTC
CTATGAAGATGAARATAGEGGTTARGT TTTCCATATGTACRAGGAGGTAT TGAGAGCAACCCTACTGTTGACT
TGAARATAARTAGETTCCATGTCTARGTGTTT TGTAARAT TTCAGTGGARATGCACAGARAATCTTCTGGCTT

CTCATCACTGCTTTTCTCAAGCTTCT TCAGCTTARCAACCCCTTC TEGECTGGCCCAGCCTAG
GRARACATCCCCATTTCTARCTTCAGCCAGACCTGOGTTGTGTGTCTGTGTE T TGAGTGAGCTGGTCAGCTAR
CAAGTCTTCT! T CTGGCCAAGAGCCAACACATTCTTGGCCCAGGAGCATTGCTTT

TCTGTGAATTCATTATGCCATCTGGCTGCCAATGGARCTCAARACTTGGARGGCGARGGACAATGTTATCTGE
GATTCACCGTGCCCAGCACCCGAAGTGCCARAT TCCAGGAGGACAAGAGCCTTAGCCAATGACAACTCACTCT
CCCCTACTCCACCTCCTTCCAAGTCCAGCTCAGGCCCA GAGCCTCAGGAATTT
CCAAGTCAGRGTCCCCTTTGARCCAAGTATCTAGATCCCCTGAGGACT TGATGARGTGATCCTTAACCCCCAA

AAAARARAAAAAAAAAARAAARAARDA GTAATCATTAACCCCCAGACCAGCCTCAGAACT! TTGTTGACCCAGTGACCTGGAGTTGAGGCTCA
| GaGAGAGATCTGCCACATGTCT GAGRGT TGCAGABCCCACT G TG ACC TARGAT TGGARACACATGACECAGE COCCCCAARCCAGACTCACTARTCK! AACTCAGCTGCCATCTGRCCTCTCTGAGGACTCTGGETACCTT
T e TCTCTGCTGGAATAT TTGGARAAGARCACTCTTCTGGACCTGGT TGAAGCAG AARGACTATA
GAAAGATGGAGGCAAAGTAGTGARATAATCCAGAATTTCARTGCTTTTGRATGTTCTTAGTGATACTGACCTE
TGATAATATAAT TCCCAGGGAGGACTGGGARCCTTATCTCT TGAGATATTTGCATAATTTAT TTARTTTAAG
CTCATTCTCCTTTTG T T CAT T T TGETAATARACTGGA T T TGAA T GTCAACAAAARARARARAAARAARA #59 | CAGGAAAGTTCGTGCTGCTAGGCAGAGGAACTGCAGCTTGT TGGCAGGTGARGGEAGCETGTTTACCTETETE
CAGCAACAACTTACGTGETCCTGCTTGTGTTCCAGGTGAAGCETCTGGCCECCGAGCAGAGGARTCAAGACCT
GCTCATTCTTTCCTCGGGGEATCCATCCAGCARTGACATCATCTCATGCTGCCACAAGGACCCCAAGTCTGRE
F57 | AATGCTCTARGACCTCTCAGEACEEAE e e e ARG TCACCCA A RARACR ,.ﬂn,.,,TCCCAmw CTGCTGGEGACCAGCCACGCTCCCCACTGCTCATTCCTTCATCCTAGAGACATTCTGACTCTCCTCCGACTEE
CTAGATTTCTTCTTGCTTTTGACTCACAGCTCGAAGTTACAAAAGCOTCGATT TCATCTTT GCTGIGCACAGGCGTGACARGCTCTTTTACATCTCAGTCTGCACAACTTCAGGCACT TAGCAGAT TGATATGS
TGETCTTACCCTCAGTCTCTETCTCTAAATATTCCACCA TWCAGCTGAGTTM‘“TCAMTAGAGGCTA ATCCAACAAATATTGATTGAATATCTGCTARATACCCAGTAATGT T TCATGAGTGAT TGGGTGAATARAGGAR
TAGCTCACATTTTCARTCCTCTATTTCTTTTTTTARATATAACT TTCTACTCTGATGAGAGRATGTGETTTTA TECTGGTICCTTCIGECCATAT TARCTCCTGCACAATACTARGARRARTARAT TGCACTAGCTGTGGAATAAT
TCTCTCTCTCACATT T TGATGAT T TAGACAGACTCCCCCTCTTCCTCCTAGTCARTARACCCATTGATGATC GTGAATCCCAATGTCATCTATTGAAATATTACCTGACTATTAAGAGGTATT TATTTTTGTATCTTT TCTAGCA
TATTTCCCAGCTTATC TTTTGARA CACCCAARGATGTTATTITCTGCTGTTT ARGTAAATAAARTTCTTAATACAGCATATCCCCTTATTCACG! TATGTTCCAAGACCCCCGGTGGATGE
GAATTTTGTCTCCCCACCCCCAACTIGECTAGTAATARACACTTACT! A GATA CTGARACTATGGATAATACCAGATCC
TTTGTAATCTCTCCAGCCCATGATCTCGETTTICTT CACTGTCAT"TTAAAAGTJACCAAA\‘CAAAGTATT
TTCAGTTTGAGGCAACCAAACC'“TTCTPCTGC"’G’“TGACATCTTCTTATTACAGCFACACLATTMTAGGAGTT
TCCTGAGCTCTCCACTGGAGTCCTCTTTCTGTCGCGGGTCAGAARTTGTCCCT TTATT #60  [MGPFKSSVFILILHLLEGALSNSLIQLNNNGYEGIVVAIDENVEEDETLIOQIKOMYTQAST.YLFEATGKAFY
TTTTTTAATTTAAGTCCTA GTTAAARAT; TARTGTTTTAGT, TGR'IACACTATCTCTCTGAAA FXNVAILIPETWKTKADYVRPKLETYKNADVLVA TPPGNDEPYTEQMGNCGEKGERIHLT PDFIAGKKLAE
TAGCCTCACCCCTACATGTGGATAGAAG ‘GARARAATAATTGCTTTGACATTGTCTATATGGTACTTTG YGPQGKAFVAEWAHLRWGYVEDEYNNDEKFYLSNGRIQAVRCSAGT PETNVVKKCQGGSCY TKRCTFNKVTGLY
TARAG' CATCx,TTAAGTACAAATTC('ATGA}\AAGCTCAC"‘GATCC"‘AATTC’“TTCCCT'!‘TFAGGILJ.‘CTPTGG EKGCEFVLQSRQTEKAS IMFAQHVDSIVEFCTEQNHNKEAPNKQNQKCNLRSTWEVIRD! EDFRKTTPMTTQP
CTCTGATTGTACATGATAG TGTRAGCCATGTAARAAGTARATAATGTCTCEECACAGTGGCTCACGCCT PNPTFSLLOIGQRIVCLVLDKSGSMATGNRLNRLNQAGOLFLLOTVELGSWVGMVTFDSARHVQSELIQINSG
GTAATCCTAGCACTTTGGGAGGCT GGATCACTTGAGCCCA! GTTCGAGACTAGCCTGGGCAA SDRDTLAKRLPABASGGTSICSGLRSAFTVIRKKYPTDGSEIVLLTDGEDNTISGCWEVKQSGAIIHTVALG
CATGG, CCCTGTCTCTACARAATAC] TCAGCCAGTCATGGTGGCATACACCTGTAGTC PSAAQELEELSKMIGGLOTYASDQVONNGLI DAFGALSSGNGAVSQRS I QLESKGLTLONSQWMNGTVIVDST
CCAGCATTCCGGGAGGCTGAGGT GGGAGEATCACTTGAGCCCAGGGAGGT TEGEGGCTGCAGTGAGCCATGATC VGKDTLE‘LITWTTQE’PQILLWDPSGQKQGGFVVDKNTKHAYLQIPGXAKVGTWKYSLQAssQTLTLTVTSRAS
ACRCCACTGCACTCCAGCCAGGTGACATAGCGAGATCCTGTCTAAA TAARARRTAARTRATGGAACACA NATLPPITVTSKTNKDTSKFPSPLVVYANIRQGASPILRASVTALIESVNGKTVTLELLDNGAGADATKDDGY
GCAAGTCCTEGGAA(:TAGGTTAAAACTP\P (TCTTTAAAARAAAAARAARAGTTCAGCCTGAATTAAATGTAATG YSRYFTTYDTNGRYSVKVRALGGUN
o Qc‘;*‘:irj‘{“ffzsi’*fc?‘f’izff’f}”fermw"iiﬁzfc‘c‘i - ;g:;ﬁi-?“@z"ggfg:’;g AARRRVIPOQSGALYIPGWIENDETQWNEPRPE INKDDVOHKQVCFSRTSSGGSFVASDVENAR T POLFPPGQ
S T STTTTGCTTIGTTTAGAGE CTCACTTTCC GECCTCAAACTCC ITDLKAEIHGGSLINLIWTAPGDDYDHGTARKY I IRISTSILOLRDKFNESLQVNTTALT PREANSEEVELEK
AN T AGCTGGANT TACAGGTGTCCGCCATCACARCTAGCTCG PN T TEENGTOLF 1AL QAVDKVDLKSEL SNIARYSL 1Po0T SPRT oGP DG EGAD AN T TN anT S
TGGTCAGTTTTGTTACTCTGAGAGCTGTTCACTTCTCTGRAT TCACCTAGAGTGGT TGGACCATCAGATGTTT MWKWIGELQLSIA -
GGGCARARCTGARAGCTCTTTGCAACCACACACCTTCCCTGAGCTTACATCACTGCCCT T TGAGCAGAAAGT
CTARATTCCTTCCAAGACAGTAGRATTCCATCCCAGTACCAAAGCCAGATAGGCCCCCTAGE: CTGAGGTA - — .
CAGCAGTOTCTAAARACTACCOACAGEAGCATTGETGOAG TGGCCATTAGGTTATTATTTGAGAG #61 | MKKEGRKRWKRKEDKKRVVVSNLLFEGHS HKE IKTSKYTVLSFVPKNI FEQLAREANLYFVGT
GARAGTCCTCACATCAATAGTACATATGARAGTGACCTC! GGATTGGTGAATACTCATARGGATCTTCA I\\IA‘NE‘IPVVN[\kQPEVbMIPICVILA\)TAIKDAWEDLRRYXSUKVINNRECLIYSRKEQT‘!VQKCWKDVRVGU
GGCTGARCAGACTATG TCTGGCGARACACCRAT IATGCCCCATTARATAACAAGT TG TG T TCAAGACTCAGA FIOMKCN TKGFSQQEVOFEPELFUNTIVCEKPNNRL,
GCAGTGAGCTCAGAGGH ‘TTCTCACTGAG! CAACATTT, C A ATTTGTGGAACT NKFKGYMEHPDQTRTGFGCESLLLRGCTIRNTEMAVGIVI YAGHETKAMI SPRYKRSKIERRMNIDIFFC
CACTGOCTOAGT T IGOGT ARAGGA TCAGCAGACAAGTCARCT oTTG IGILILMCLIGAVGHSIWNGTFEEHPPFDVEDANGSFLPSALGGFYMFLTMIILLQVLIPTSLYVSTELVKLG
AGCAATCTAGAGC TTTETTAAGTGOTCTCTGOAT T TCAGTTGARGAGCATCOATTTCAGTTGAAGGC QVFFLSNDLDLYDEETDLSIQCRALNTAEDLGQT QY IFSDKTGTLIENKMYFRRCT IMGSE YSHOENGT EAPK
CACRGGGCACAATGACCTCTCCCTTCTACCACCAGRAAGT CCCTGGTCAGGTCTCAGGTAGTGCGGTGTGGCT GSTPLSKRKYPALLRNEEIKDILLALLEAVWHFEKLLPVSLWSSLSQIRAVPITCKLSFVYKG
CAGCTGEGTTTTTAATTAGCGCATTCTCTATCCAACAT TTAATTGT TTGARAGCCTCCATATAGTT. TTGCT
GCTTTGTARTTTTGTTGTTGTTGCTCTATCT TATTGTATATGCATTGAGTATTAACCTGAATGT T FCTTACT
TAAATATT: CTGTTATCCTAC CCCTCAAAGGCTGABAAT. TGGAGACAC #62 | MGRRSPFKPRNKVFGESYPWCRSY(OPE PRKRAWPPSRVALGACCASLASPPKGT] BSGEYYRPAPSSSGDSLR
CCTCTGGEEGTCCTCTC RESGALLQYLPSLASPCANHATRCSLLEPIYKI KMTLLYLTGLARTHCCCLADRCAEAVESAFYLVGSLCINA
RGAAHLTD
#58 | CTTTGCAGIGGATGCCCTTGGCAGGGTGAGCCCACARGGAGCART GGAGCAGEGCAGCGECCECTTGGABEAT
TTCCCTETCAATGTGTTCTCCGTCACTCCT TACACRCCCAGCACCECTGACATCCAGGTGTCCGATGATGACA #63 MAGEW! k"l‘LLCGLLAATLIQATLSPTAVLILGPKVIKRKLTQELKDHNATSIiéQLPLLSAMREKPAGGIPVL
AGGCGEGGGCCACCTTGCTCTTCTCAGECA! TCTGGGACTGGTGGGGATCACATTCACTGTCATGGGCTG GSLVNTVLKHLIWLKV1TANILQLQVKESANDQELLVKIPI;DMV?-\GFNTPLVXTlVEFHMTTEAQATIRMDTS
GATCARATACCAAGETGTCTICCCACTTTGARTGGACCCAGCTCCTTGEGOCCGTCCTGLIGICAGTTGGGETE ASGPTRLVLSDCATSHGSLRIQLLHKLSFLVNALAKQVMNLLYPSLPNLVKNQLCPVIEASFNGMYADLLOLY
ACATTCATCCTGATTGCTGTGTGCAAGT TCAAAATGCTCTCCTG TIGTGCARAGARAGTGAGGARACGE KVPISLSIDRLEFDLLYPAIKGDTIQLYLGAKLLDSQGKY TKWFNNSAASLTMPTLDONI PFSLIVSQDVVKAA
TCCCGBACTCGEARCAGACACT ATCATTTGTTTTCACTGCCATCARCCAACCCATCACCTTCCA VAAVLSPEEFMVLLDSVLPESAHRLKSSIGLINEKAADKLGSTOIVKILTQDTPEFFIDQGHAKVAQLIVLEY
TGGGGCCACTGTGGT GTACRTCCCTCCTCCTTATGGT TCTCCAGAGCCTATGGGGATARATACCAGCTAC FPSSEALRPLETLGI EAQFYTKGDQLILNLNNISSDRIQLMNSGIGWFQPDVLKNT I PET THS ILLPNQ
CTGCAGICTGTEGTEAGCCCCTGCGGCCTCATAACCTCTGGAGGGECAGCAGCCGCCATGTCARGTCCTCCTC NGKLRSGVEVSLVKALGFEAAESSLTKDALVLTPASLWKPSSDVSQ
ATACTACACCATCTACCCTCARAGA' CTCTGCATTTGTGGT TGAGGGCTGCCTTTCTTTCACGGACEE
TGEARATCACAGECCCARTCCTGATGT IGACCAGCTAGRACAGACACAGCTGEAN TETGCCTCC #64 | MFOTGGLIVFYGLLAQTMAQFGGLPVPLDQTLPLNVNPALPLE FIGLAGS L INALSNGLL S GGLL.GI LENLPL,
T OC O e T A TG AAGAARTATACTCTCTCCCTCGCTAGRGGCTAT ICTGATATARTAACACAATGC LDILKPGGGTSGELLGGLLGKVTSVTPGLNNI IDIKVTDPQLLELGLVOSPDGHRLYVTI PLGTKLQUNTELY
A G ARG T T T CCGTCAT TG TIACCTGACAACCGTGGTGTICTATGT TGTRACCT TCAGRAG GASLLRLAVKLDITAEILAVRDKQERIHLVLGDCTHSPGSLQISLLDGLGPLPIQGLLDSLTGILNKVLPELY
TTACAGCAGCGCCCAGGCAGCCTCACAGAGATCATTC, TGGGAGGTGCRATTTCTC CGNVCPLVNEVLRGLOLTLVHDIVNMLTHCLOFVIKY :
GATTGGT? TTAGGCTGGECTGGGGAARTTCTCCTCCGGAACAGT T TCARAT TCCCTCGGGTAAGARAT d B
CTCCTGIATARGGTTCAGGAGCAGGAATTTCACT T TTTCATCCACCACCCTCCCCCTTCTCTGTAGGAAGGCA
gégg;;;gg:é;g Géigéggﬁgré:gccmmaww T Efgg}cf_zsmmﬁcf E:iﬁg; ﬁ?c e #65 | MSQPRPRYVVDRAAYSLTLFDDEFEKKDRTY PVGEKLANA FRCSSAKI KAVVEGLL BYT,SWLEKYKIKDYI 1B
DLLGGLSGGS IQVPQGMAFALLANLPAVNGLYSSFFPLLTYFFLGGVHOMVPGTFAVI STLVGNTCLOLAPES
KFQVENNATNESYVDTAAMEAERLHVSATLACLTAT IOMGLGFMOFGEVAL YLSESFIRGEMTAAGLOTLISY




oooooooao

LKYTFGLTIPSYTGPGSIVFTFIDICKNLPHTNIASLIFALI SGAFLVLVKELNARYMEKIRFPIPTEMIVVYV
VATAISGGCKMPKKYHMOIVGEIQRGEPTPVSPVVSQWKDMIGTAFSLATVSYVINLAMGRTLANKHGYDVDS
NQEMIALGCSNFFGSFFKIHVICCALSYTLAYVDGAGGKSQVASLCVSLVVMITMLVLGIYLY PLPKSVLGALT

AVNLXNSLKQLTDPYYLWRKSKLDCCIW FLSSFFLSLP FSVL VtQAgtKNbeJ.AQVMDT
DIYVNPKTYNRAQDIQGIKIITYCSPLYFANSEIFROKVIAKTGMDPQKVLLAKQKYLKK( TQQRR
SLFMKTKT QELQQODFENAPPTDENNNQTPANGT: YITFSPD. PRQSEPPASAEAPGEPSDMLASYVE

PFVIFHTLILDMSGVSFVDLMGIKA
LAKLSSTYGKIGVKVFLYNIHAQVYNDISHGGVFEDGSLECKHVEPS ITHDAVLFAQANARDVT PGHNFQGAPG
DAELSLY¥DSEEDIRSYWDLEQ TLTAL

LGPYLLSVGVTFILIAVCKFKMLSCQLC PDSEQTPGGPSFVFTGINQPITFHG QYIPPRYGS
PEPMGINTSYLOSVVEPCGLITSGGAAAAMSSPPQYYTTYPQDNSAFVVDEGCLSFTDGGNHRPNPDVDQLER
TQLEEEACACFSPPPYEEIYSLPR

#66 MEQGSGRLEDFPVNVESVTEYTESTADIQVSDDDKAGATLLESGL FLOLVGITFTVMGHL. KYOGVSHFEWTQL |

#67 | ACACGAATGGTAGATACAGTG

#68 ATACTTGTGAGCTGTTCCATG

#69 |[ACTGTTACCTTGCATGGACTG

#70 CAATGAGAACACATGGACATG

#71 CCATGAAAGCTCCATGTCTAC

#72 | AGAGATGGCACATATTCTGTC

#13 ATCGGCTGAAGTCAAGCATCG
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tat =y T tgaage
attctatt 5 ot g attactgtgtiggatgcty
goaggattagttcccagtettact tgggagctac
aggtgt cagttectcetcatttecat ggatatgttgatagagaca
teeagetactctgteagtect g g te
ttgte agacatgcatggoctgtttg
atgtggagatctet: atcotgttecatgegge
atgctcatctgag ccagggtacagat t ttttegage
cx—atatcgtgccacctng,taccaaagcactqggaa-acccwctgtcgcccatc tttg
geattgttg gaagattttot aaattccagty cat
Lcatqg:fﬂcaq g tocag
ctgcttetettetictagt g aat
gcagtggaggt gtttetgatetg
aasactgtaacceat gocteactet tttaca
tt ttactgggaggtagac

’!gagga:.acaataaaaggtggcgcg agagtgtgecgggatgatgt g
gagtacgtgactttgtctecegatcatgggt: actqqgtcctcaqactgaatggaqaaca\_
ttgtatttcacattaaatceccgttttatcagegtettocccaggaccceacctacaaaa

| ataggggtettoctggactatgagtgtgggaccatetecttetteaacataaatgaccag

tecettattt gteggtttgaaggettatt attgagtat
cegtectataat ggaactcceatag tca
aga ttg tgcaatoc aacagtgagtes
tect cct gaaatgtaggatgaatcacatccc
acattcttcotttagggatattaaggtetetoteceagatacaaagtcocgeageagecgy
ceaaggtggottecagat ggectgt g9gagteaggtyteatag
Ctg"cctgagctgdgagqcaacuaggctgacattacatttagcttqc ctcactecatet
ggctaagtgatottgaaata treccatetca

caggc\.g\,dg».g_agattaaqtngacaaggaatgtqaataatgc*taaatthattgacg
agagtgtatcctaatggtttgtteatratattacacttteagtaaaa

malmlsivlsliklgsgquqvigpdkpvgalvgedaafscflspktn vrffrgaf
ssvvhlyrdgkdapfngmpqygortklvkdsiaegrislzlenitvldaglygerissqs

catgcegtgaggtccatteacagaacacatccatggetcteatgoteagtttggttctga
gtetecteaagetgggatcagggeagtggcaggtgttigggccagacaagectgtecagg
cettggt 4 tetectgtttectgtoetect gcagagg
catggaagtgeggttott tctctagegtggtccacetetacagggacy

ooooobogd

4102

KYRKDYELRQKKWSHI LETNETNHVSLKIDDDKRRDTIQRLROCKY DK
FTERQKIELNKLLQIDY YNLTKFYGTVKLOTMI FGVIEYCERGSLREVLNDT ISYPDGT FMDWEFKI SVL
YDIAKGMSYLHSSKTEVHGRLKSTNCVVDSRMYVKITDFGCNSILRPKKDLWTAPERLRQANL SQKGDVY
SYGITAQREIILRKETFYTLSCRDRNEKIFRY PFRPDLFLETAREKELEVYLLVENC X
RPDEKKIETTLAKIFGLFHDOKNES YMDTLIRRLQLY SRNLEHLVEERTQLYKAERDRADRLNFMLLPRI,
VVKSLKE! PELYEEVTIYFSDIVGFTTICKY STPMEVVDMLNDIYKSFDHIVDHEDVYKVETIGDA
YMVASGLPKRNGNRHAIDIAKMALEILS FMGTFELEHLPGLP IWI RIGVHSGPCAAGVVGIKMPRYCLEG
DTVNTASRMESTGLPLRIEVSGSTIAILKRTECQFLYEVRGETYLKGRGNETTYWLTGMKDOKENLETER
TVENQORLOAEF SDMIANSLOKRQAAGIRSQKPRRVAS YKKGTLE YLOLNTTDKESTYF

RVILXDLKENDGN

10. GCTGGTAACTATCTTCCTGC

10. GARGAATGTTGTCCAGAGGT

10: LINKVPLPVDKLAPL

101 SEAVKKLLEALSHLV

10 TGTTTTCAACTACCAGGGGT

#108 TGTTGECTITTIGGCAGAGTCC

#109 | GAGGCAGAGITCAGGCTTCACCGA

#110 TGTTGGCTTTGGCAGAGTCC

[ #1117 | TCMDMWS TODLYDNEV I SVEQYEGLWRSCVRGS SGE TECRPY FT T LGLPAMIOAVR

#112° | DOWSTODLYNNPVIAVENYQGLNRSCVRESSGFTECRGY FTLL
GLPAMLOAVR

i1 STODLYNNEVTAVE —

11 DMWSTODLYDNP - -

it CRPYFTILGLEA
TNEWMSTANMYTG

117 |gecaggatca tgtccaccac cacatgecaa gtggtggegt tootootgic catoctggag
ot geategegge g g gacatgtgga gcacccagga cotgtacgac

aaceccgtcea cotoegtgtt ceagtacgaa gggetctgga ggagotgegt gaggoagagt
teaggettea cogaatgeag gecctatttc accatcetgg gacttceage catgetgcag
geagtgegag coctgatgat cgtaggeate gtoetgggtg ccattggect cetggtatce
atctttgoce tgaaatgeat ccgeattgge ageatggagg actctgecaa agecaacatg
acactgacct ccgggatcat gticattgtc teaggtottt gtgeaattge tggagtgtet
gtgtttgeca acatgctggt gactaacttc tggatgtoca cagetaacat gtacacegge
atgggtgoga tggtgcagac tgttcagace aggtacacat ttggtgegge totgttogtg
ggctgggteg ctagaggect cacactaatt gggggtgtga tgatgtgcat cgectgocgg
goct geogtttott atcatgecte aggecacagt
gttgectaca agectggagy cttcaaggec agoactggot ttgggtcoas caccaaasac
aagaagatat atge atctta tectt
cacgactatg tgtaatgetc taagacctet cagcac

a

|MSTTTCOVVAFLLSTLCLAGC I AATGMOMWSTODLY DNEVISVE
QYEGLWRSCVRQSSGETECRPYFTILGLPAMLOAVRALMIVGIVLGAIGLLYSIFALK
CIRIGSMEDSAKANMTLISGIMETVSGLCATAGY SVFANMLYTNFAMSTANMY TGMGG
MVOTVQTRYTFGAALEFVGHVAGGLTLIGGVMMC T ACRGLAPEETNYKAVS YHASGHSV
AYKPGGFKAS TGEGSNTKNKKI YDGGARTEDEVQSY PSKRDYV

#1185 |gccaggatea tgt < Zcatgocaa g gtc catoctgggy
ctggocgget geatcgegge caccgggatg gacatgtgga geacccagga cotgtacgac
aacccegtea cotecgtgtt coagtacgaa gggetctgga ggagetgegt gaggcagagt
teaggettea ccgaatgeag gocctattte accatcetgg gacttee
0 | MSTTTCQ L T LA GO AN G DM T QDL YDN PV TSV E QY EGLARSCVRUS SCE TECRF YR EL

ARTGAGAGGARAGAGARAAC

ATGGTAGAAGAGTAGGCAAT

TAATGATGAACCCTACACTGAGC

¥74 | TGGTCAGTGAGGACTCAGCTG yyakaiwelgvsalgsvplisitgyvdrdigllcgssgwiprptakwkapggqdlstdss
tnrdmhglfdveisltvgenagsiscsmrhahlsrevesrvaigdt £2episuhlat kvl
gilecglffgivgliiffskfqckrereawagal fmvpagtgsemlphpaasillviass
¥75 | TTICICTGCTIGATGEACTIG kkenpggtglekkartgrierrpetrsggdsgsrdgspealrt
376 | GTGAGCACTGGGAAGCAGCTC §86 | ATICATGGITCCAGCAGGGAC
¥77 | GGCARATGCTAGAGACGTGAC 87 | GOGAGACARAGTCACGTACTC
§78 | AGGIGTCCTTCACCTGCCARG
§88_ | TCCTGGTGTICGIBGTCTGOTT
3 #89 | GAGAGTCCTGGCTTTIGIGEEC
GTTAAGIGCTCTCTGEATTTG
e * $90  |GSSDLTWEPAIKLGC
§80 | ATCCTGATTGCTGIGIGCAAG et AR
CTTCTAGCTGETS 52| VAPRAKAHKSQDSLC
#81 | CICTTCTAGCTGGICARCATC 2RI
§62 | CCAGCAACAACTTACGICATC 34 |MNGTYNTCGSSDLTHFEAIKLG
o CGT
. _ SE—— - — 55 |ROTSOTPLCOLSCE.
¥83 | CCITTATTCACCCAATCACTC 56 [ GTQECGFCFRSTRANENSHRED
[#37 | AKEFQEASALAVAPRAKAHKSQDSLCVILA
58 | TCCTGCTCGTCRCTCTCCTGAT
#84 59 | TCGCTTITTGICGIATITGE
ttg getea gtggect tgag 100 | HNGSYEISVLMMGRS
cattaggecagttotectettotototaatccatocgteacctetectgteatocgttta 757 TREE TP TeENOORLE

gooooan

¥z ATGGACARBTGCCCTACCTT "
12 AGTGCTGGAAGGATGTGCGTGT
12 TTGAGGTGGTTGTTGGGITT
12 AG}}TGTSCT GAGGCTGTAGA
130 ATGAAGGTTGATTATTTGAG
1 AGCCGCATACTCCCTTACCCTCT
i GCAGCAGCCCABACACCACA
1 CTGAGCCGAGAGGTGGAATC
1 CTCTCTCGCTTACACTGGAA
1 QWQVEGPDKPVOAL
136 | AKWKGPQGODLSTDS
137 [NMLVTNFWMSTANMY TGMGGMVOTVOTRYTFG
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16 December 1%9% (1999-12-16) 7-16,
20-22,
24~27,
29,
32-35,
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53,
55-60,
64,66,
74-81,
83,84,
86-89,
95,93
Y the whole document 1-72,
74-81,
83-98
X US 6 235 481 B1 {ODA NADHISA ET AL) 74,80,
22 May 2001 (2001-05-22) 81,83-85
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paragraph 1; example 4
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86-98
- / -

Form PETASA210 {continualicn of secend sheel} Wanuary 2004}

page 2 of 4




L T e T e T e T e T e T e T T T s T e O e T e T e, T e, TR s T e, T e T e T e, IO e, T e, T e, IO e, O e IO e, TR e T e T e T e T s TR e T s R s B O e T e T e T e T e T s T s T e T e T e B

19

+

(162)

INTERNATIONAL SEARCH REPORT

JP

2006-516190 A 2006.6.29

nal Applicatien No

[nter!
PCT/EP (3/13891
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W0 91/75067 A (HYSEQ INC ; LIU CHENGHUA
(US); TANG ¥ TOM (US); DRMANAC RODOJE T
{US}) 11 October 2081 (2801-18-11)
abstract: claims 27,28

BARANOVA™A A ¥ ET AL: "In silico
screening for tumour-specific expressed
sequences in human genome®

FEBS LETTERS, ELSEVIER SCIENCE PUBLISHERS,
AMSTERDAM, NL,

vol. 508, no. 1,

9 November 2001 (2061-11-89], pages
143-148, Xp0o43z2294

IS5N: 9014-5793

page 147, left-hand colum

page 146, right-hand column, Tast
paragraph

table 3

W0 01/27257 A (TRUSTEES OF THE UNIVERSITY
OF) 19 April 2001 (2801-04-19)

the whole document
WO B1/62920 A (CORIXA CORP)
30 August 2001 (2001-08-30)

the whole document

REITER Y ET AL: ‘“peptide~specific killing
of antigen-presenting cells by a
recombinant antibody-toxin fusion protein
targeted to major histocompatibility
complex/peptide class I complexes with T
cell receptor-tike specificity"”
PROCEEDINGS OF THE NATIONAL ACADEMY OF
SCIENCES OF USA, NATIONAL ACADEMY OF
SCIENCE. WASHINGTON, US,

vol, 94, April 1997 (1997-84}, pages
4631-4636, XP6H2967291

ISSN: 0027-8424

abstract

WO 92/103628 A (BIOMEDICAL CT)

27 December 2062 (2002-12-27

page 41, paragraph 8

0'BOWD B F ET AL:  "Discovery of Three
Novel G-Protein-Coupled Receptor Genes®
GENCMICS, ACADEMIC PRESS, SAN DIEGO, US,
vol. 47, no. 2,

15 January 199§ (1998-01-15), pages
316-313, XPOO4449298

1SSN: 0B88-7543

page 312, left-hand column, paragraph 1

_____ o

1-72,
B6-98
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74-81,
53-98

1-72,
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C.[Continuation) BOCUMENTS CONSIDERED TO BE RELEVANT

Category *

Cliaticn of document, with indication, where appropriate, of the relevant passages

Relsvant to claim No.

Y

ENGBERG 0 ET AL: "RECOMBIMAMT ANTIBODIES
WITH THE ANTIGEN-SPECIFIC, MHC RESTRICTED
SPECIFICITY OF T CELLS: NOVEL REAGENTS FOR
BASIE AND CLINICAL INVESTIGATIONS AND
IMMUNOTBERAPY"

IMMUNOTECHNOLOGY, XX, XX,

vol. 4, March 1992 (1999-@3), pages
273-278, XP0BE9TLER3

ahstract

KOSLOWSKE MICHAEL ET AL: "Multiple splice
variants of lactate dehydrogenase C
selactively expressed in human cancer”
CANCER RESEARCH,

vol. 62, no. 22, :

15 November 2002 (2002-11-15), pages
6750-6755, XPOG2284383

15SN: 0068-5472

abstract
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BoxI  Observations where cextain claims were found unsearchable (Continuation of item 1 of first sheef)

This international searchreporthas not been established inrespect of certein claims under Article 17(2)(a) for the following reasons:

1. Claims Mos.:

because they relaie to subject matter not required 1o be searched by this Authority, namely:

See supplement sheet ISA/210

2. ClaimsNos.: 1-3 * 7 » 2 » 27*32: b6 3 7l » 72, 86 * 87 > 93 H 94 (parﬂy)
because they relate to parts of the infernational application thai do not comply with the prescribed requirements to such
an extent that no meaningful international search can be carried out, specifically:

See supplement sheet ISA/210

3, D ClaimsNos.:
because they are dependent claims and are not drafted in accordance with the second and third senfences of Rule 6.4(8),

Box I  Observations where unify of invention is lacking (Continuation of item 2 of first sheef)

This International Searching Authority found multiple inventions in this international application, as follows:

See supplement sheet

1. D As all required additiona) search fees were timely paid by the applicant, this international search report covers all
searchableclaims.

2. D As allsearchableclaims conld besearched withouteffort justifying anadditiona[fee,thisAuﬂloﬂty!didnotmvitepa}ment
of any additional fee.

3. IE As only some of the requized additionei search fees were timely paid by the applicant, this international search report
covers onty those claims for which fees were paid, specifically claims Nos.:

1-72, 74-81
83-98 (all in part - only & far as relating to inventions 1 and 11
respectively) ‘

4. D Ne required additional ssarch fees were timely paid by the applicant. Consequently, this imternational search report is
restricted to the invention first mentioned in the claims; it is covered by claims MNos.:

Remark on Protest |:| The additional search fees were accompanied by the applicant’s protest.
IE No protest accompanied the payment of additional search fees.

Form PCT/ISA/210 (contimuation of frst sheet (1)) (Fuly 1992)
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Box 1L, 3

1-72, 74-81, 83-98 (alle teilweise nur insoweit dass sie Erfindungen 1 bzw.
11 betreffen)

Centinuation of Box I, 1

Although claim 57 relates to a diagnostic method carried out on the human
or animal body, the search was carried out and was based on the stated
effects of the compound or composition.

Although claims 56 to 72 relate to a method for treatment of the human or
animal body, the search was carried out and was based on the stated effects
of the compound or composition.

Continuation of Box I, 2
Claims nos 1-3, 7, 9, 27-32, 56, 71, 72, 86, 87, 93, 94 (in part)

Claims 1-3, 7, 9, 27-32, 56, 71, 72, 86, 87, 93, 94 are unclear within the
meaning of PCT Axticle 6 since they concern compositions, agents or cells
defined only by the following desirable functional properties or
characteristics: a) agent that inhibits the expression or activity of a tumour-
associated antigen; b) agent having mmour-inhibiting activity; ¢) agent
which induces cytolysis, a reduction in cell growth, damage to the cell
membrane, or the secretion of cytokines; d) agent which, on administration,
selectively increases the amount of complexes between an HLA molecule
and a tumour-associated antigen or a patt thereof; ¢) agents which each
selectively inhibit the expression or activity of different tumour-associated
antigens, are each selective for cells which express different tumour-
associated antigens or increase the amount of complexes between HLA
molecules and different tumour-associated antigens or parts thereof; f) cells
which express an abnormal amount of the tumour-associated antigen or a
part thereof; g) agent which binds specifically to the nucleic acid coding for
the tumour-associated antigen or the part thereof, to the tumour-associated
antigen or the part thereof, to the antibody or to the cytotoxic or helper —T-

Form FCT/IBARI0 — 7 7
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cells; h) agent that binds specifically to a protein, a polypeptide or a part
thereof.

The lack of clarity is such that it is impossible to carry out a meaningful
search covering the entire range of protection sought. Therefore the search
was directed to those parts which appear clear in the above sense:

For claims 1, 2, 56, 71 and the above-mentioned claims dependent thereon:
products of claims 4-6, i.e. antisense nucleic acids, tumour-associated
antigens and (complement-activating) antibodies specific to tumour-
associated antigens.

For claim 7 and the above-mentioned claims dependent thereon:
the agents listed in claim 8.

Claims 86, 87, 93 and the above-mentioned claims dependent thereon:
antibodies (see claim 88).

The applicant is advised that claims relating to inventions in respect of
which no international search report has been established normally need not
be the subject of an international preliminary examination (PCT Rule
66.1()). In its capacity as International Preliminary Examining Authority
the EPO generally will not carry out a preliminary examination for subjects
that have not been searched. This also applies to cases where the claims
were amended after receipt of the international search report (PCT Article
19) or where the applicant submits new claims in the course of the procedure
under PCT Chapter IT. After entry into the regional phase before the EPO,
however, an additional search can be carried out in the course of the
examination (¢f. EPO Guidelines, Part C, VI, 8.5) if the deficiencies that led
to the declaration under PCT Article 17(2) have been remedied.

The International Searching Authority has determined that this international
application contains multiple (groups of) inventions, namely:

1. Claims 1-72, 74-81, 83-98 (all in part)

GPR35 and fragments thereof coded by SEQ ID No. 1 (nucleic
acids), SEQ ID Nos 9, 10 (protein), SEQ ID Nos 90-93 (GPR335

Form FCT/ISA/210
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peptides), SEQ ID Nos 94 to 97 (predicated extracellular
domains of GPR35)

a) pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnosing or treating a
disease (cancer) distinguished by the (abnormal) expression of
the tumour antigen;

b) specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

¢) nucleic acids or proteins which code for the tumour antigen;
d) host cell containing a tumour antigen-specific nucleic acid,
e) conjugate between the agent in a) or the antibody in b) and a
therapeutic or diagnostic agent;

f) kit for detecting the (abnormal) expression of the tumour
antigen;

g) recombinant DNA molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

2. Claims 1-72, 74-81, 83-98 (all in part)

GUCY2C and fragments thereof coded by SEQ ID No. 2
(nucleic acids),

SEQ ID Nos 11-14 (protein),

SEQ ID Nos 100, 101 (GUCY2C protein fragments),

SEQ ID No. 102 (predicated exiracellular domains of
GUCY2C)

a) pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnosing or treating a
disease {cancer) distinguished by the (abnormal) expression of
the tumour antigen;

b) specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

¢) nucleic acids or proteins which code for the tumour antigen;
d) host cell containing a tumour antigen-specific nucleic acid,;
e) conjugate between the agent in a) or the antibody in b) and a
therapeutic or diagnostic agent;

Form PCT/ISAR10
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1) kit for detecting the (abnormal) expression of the tumour
antigen;

g) recombinant DNA molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

3. Claims 1-73, 75-82, 84-98 (all in part)

SEQ ID No. 3 (nucleic acids)

a} pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnesing or treating a
disease (cancer) distinguished by the (abnormal) expression of
the tumour antigen;

b} specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

¢} nucleic acids or proteins which code for the tumour antigen;
d) host cell containing a tumour antigen-specific nucleic acid;
e) conjugate between the agent in a) or the antibody inb) and a
therapeutic or diagnostic agent;

f) kit for detecting the (abnormal) expression of the tumour
antigen;

g) recombinant DNA molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

4. Claims 1-73, 75-82, 84-98 (all in part)

SEQ ID No. 4 (nucleic acids)

a) pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnosing or treating a
disease (cancer) distinguished by the (abnormal} expression of
the tumour antigen;

b) specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

c) nucleic acids or proteins which code for the tumour antigen;
d) host cell containing a tumour antigen-specific nucleic acid;
&) conjugate between the agent in a) or the antibody in b) and a
therapeutic or diagnostic agent;

f} kit for detecting the (abnormal) expression of the tumour
antigen;

Form PCT/ISAR10
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g) recombinant DNA molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

5. Claims 1-73, 75-82, 84-98 (all in part)

SEQ ID No. 5 (nucleic acids)

a) pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnosing or treating a
disease (cancer) distinguished by the (abnormal) expression of
the tumour antigen;

b) specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

¢) nucleic acids or proteins which code for the tumour antigen;
d) host cell containing a tumour antigen-specific nucleic acid;
€} conjugate between the agent in a) or the antibody in b) and a
therapeutic or diagnostic agent;

f) kit for detecting the (abnormal) expression of the tumour
antigen;

g) recombinant DNA molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

6. Claims 1-72, 86-98 (all in part)

SEQ ID No. 6 (SCGB3A2; nucleic acids)

SEQ ID No. 15 (protein)

SEQ ID Nos 105, 106 (SCGB3A2 protein fragments)

a) pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnosing or treating a
disease (cancer) distinguished by the (abnormal) expression of
the tumour antigen;

b) specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

c) conjugate between the agent in a) or the antibody in b) and a
therapeutic or diagnostic agent;

d) kit for detecting the (abnormal) expression of the tumour
antigen;

¢) recombinant DNA molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

Form PCT/ISAR10
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7. Claims 1-72, 86-98 (all in part)

SEQ ID Nos 7, 8, 119 (clandin-18A2; nucleic acids), SEQ ID
No. 117 {claudin-18A1, nucleic acids),

SEQ ID No. 16 (claudin-18A2, protein)}

SEQ ID No. 118 (clandin-18Al, protein)

SEQ ID Nos 17-19, 112, 113 (clandin-18A2, protein

fragments),

SEQ ID Nos 111, 114, 115, 120 (claudin-18A1, protein
fragments),

SEQ ID Nos 116, 137 (claudin-18A1 and A2 ~ common C
terminal)

a) pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnosing or treating a
disease (cancer) distinguished by the (abnormal) expression of
the tumour antigen;

b) specific antibodies to the tumour antigen or fumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

c) conjugate between the agent in a) or the antibody in b) and a
therapeutic or diagnostic agent;

d) kit for detecting the (abnormal) expression of the thmour
antigen,;

e) recombinant DNA molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

8. Claims 1-72, 86-98 (all in part)

SEQ ID Nos 41-44 (SL.C13A1 iranscripts),

SEQ ID Nos 45-48 (SLC13A1 transcript-specific translation
products),

SEQ ID Nos 123, 124 (SLC13A1 protein fragments)

a) pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnosing or treating a
disease (cancer) distinguished by the (abnormal) expression of
the tumour antigen;

b) specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

Form FCT/ISA/210
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c) conjugate between the agent in a) or the antibody in b) and a
therapeutic or diagnostic agent;

d) kit for detecting the (abnormal} expression of the tumour
antigen;

e) recombinant DNA molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

9. Claims 1-72, 86-98 (all in part)

SEQ ID No. 51 (CLCA1 nucleic acids)

SEQ ID No. 60 (CLCA1 protein)

a) pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnosing or treating a
disease (cancer) distinguished by the (abnormal) expression of
the tumour anfigen;

b) specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

¢} conjugate between the agent in a) or the antibody in b) and a
therapeutic or diagnostic agent;

d) kit for detecting the (abnormal) expression of the tumour
antigen; :

e} recombinant DNA molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

10. Claims 1-72, 86-98 (all in part)

SEQ ID No. 52 (FLJ21477 nucleic acids),

SEQ ID No. 61 (FLJ21477 protein)

a) pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnosing or freating a
disease (cancer) distinguished by the (abnormal} expression of
the tumour antigen;

b} specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

¢) conjugate between the agent in a) or the antibody inb) and a
therapeutic or diagnostic agent;

d) kit for detecting the (abnormal) expression of the tumour
antigen;

Form PCT/ISAR10
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e) recombinant DNA molecule comprising a promoior region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

11. Claims 1-72, 86-98 (all in part)

SEQ ID No. 53 (FLJ20694 nucleic acids)

SEQ ID No. 62 (FLJ20694 protein)

a} pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnosing or treating a
disease (cancer) distinguished by the (abnormal) expression of
the tumour antigen;

b) specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

¢) conjugate between the agent in a) or the antibody in b} and a
therapeutic or diagnostic agent;

d) kit for detecting the (abnormal) expression of the tumour
antigen;

e) recombinant DNA molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

12. Claims 1-72, 86-98 (all in part)

SEQ ID No. 54 (Ebner protein nucleic acids),

SEQ ID No. 63 (Ebner protein)

a) pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnosing or treating a
disease {cancer) distinguished by the (abnormal) expression of
the tumour antigen;

b) specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

¢) conjugate between the agent in a) or the antibody inb) and a
therapeutic or diagnostic agent;

d) kit for detecting the (abnormal) expression of the tumour
antigei;

e) recombinant DNA molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tamour antigen.

Form PCT/ISAR10
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13. Claims 1-72, 86-98 (all in part)

SEQ ID No. 55 (Plunc nucleic acids),

SEQ ID No. 64 (Plunc protein)

a) pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnosing or treating a
disease (cancer) distinguished by the (abnormal) expression of
the tumour antigen;

b) specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

¢) conjugate between the agent in a} or the antibody in b) and a
therapeutic or diagnostic agent;

d) kit for detecting the (abnormal) expression of the tumour
antigen;

e) recombinant DNA. molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

14, Claims 1-72, 86-98 (all in part)

SEQ ID No. 56 (SLC26A9 nucleic acids),

SEQ ID No. 65 (SLC26A9 protein)

a) pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnosing or treating a
disease (cancer) distinguished by the (abnormal) expression of
the tumour antigen;

b) specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

c) conjugate between the agent in a) or the antibody in b) and a
therapeutic or diagnostic agent;

d) kit for detecting the (abnormal) expression of the tumour
antigen;

e} recombinant DNA molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

Form PCT/ISAR10
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15. Claims 1-72, 86-98 (all in part)

SEQ ID No. 57 (THC1005163 nucleic acids)

a) pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnosing or treating a
disease (cancer) distinguished by the (abnormal) expression of
the tumour antigen,

b) specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

¢) conjugate between the agent in a) or the antibody in b) and a
therapeutic or diagnostic agent;

d) kit for detecting the (abnormal) expression of the tumour
antigen;

e) recombinant DNA molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

16. Claims 1-72, 86-98 (all in part)

SEQ ID No. 58 (LOC134288 nucleic acids),

SEQ ID No. 66 (LOC134288 protein)

a) pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnosing or freating a
disease (cancer) distinguished by the (abnormal) expression of
the tumour antigen;

b) specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

¢) conjugate between the agent in a) or the antibody in b) and a
therapeutic or diagnostic agent;

d) kit for detecting the (abnormal) expression of the tumour
antigen;

g) recombinant DNA molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

Form FCT/ISA/210
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17. Claims 1-72, 86-98 (all in part)

SEQ ID No. 59 (THC943866 nucleic acids)

a) pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, etc. for diagnosing or treating a
disease (cancer) distinguished by the (abnormal) expression of
the tumour antigen;

b} specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

¢) conjugate between the agent in a) or the antibody in b) and a
therapeutic or diagnostic agent;

d) kit for detecting the (abnormal) expression of the tumour
antigen;

e) recombinant DNA molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

18. Claims 1-72, 86-98 (all in part)

SEQ ID No. 84 (FLJ21458 nucleic acids),

SEQ ID No. 85 (FLJ21458 protein),

SEQ ID Nos 135, 136 (FLJ21458 protein fragments)

a) pharmaceutical compositions or agents which contain or
inhibit this tumour antigen and method which uses these
pharmaceutical compositions, efc. for diagnosing or treating a
disease (cancer) distinguished by the (abnormal) expression of
the tumour antigen;

b) specific antibodies to the tumour antigen or tumour antigen
fragment bound to MHC molecules;

¢) conjugate between the agent in a} or the antibody in b) and a
therapeutic or diagnostic agent;

d) kit for detecting the (abnormal) expression of the tumour
antigen;

e) recombinant DNA molecule comprising a promotor region
derived from a nucleic acid coding for the tumour antigen.

Form PCT/ISAR10
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(181)

JP 2006-516190 A 2006.6.29

INTERNATIONALER RECHERCHENBERICHT netlonales Aldenzelchen
T/EP 03/13091

C.{Fersetzung) ALS WESENTLICH ANGESEBENE UNTERLAGEN

Kelagone®

Bezeichaung der Verdfienllichung, soweit erforderich unter Angake der In Betracht kemmenden Teile

Batr. Anepruch Nr,

ENGBERG J ET AL: "RECOMBINANT ANTIBODIES
WITH THE ANTIGEN-SPECIFIC, MHC RESTRICTED
SPECIFICITY QF T CELLS: NOVEL REAGENTS FOR
BASIC AND CLINECAL INVESTIGATIONS AND
TMMUNOTHERAPY®

IMMUNOTECHNOLOGY, XX, XX,

Bd. 4, M&rz 1999 {1999-03), Seiten
273-278, XPFO00991033

Zusammenfassung

KOSLOWSKI MICHAEL ET AL: "Muitiple splice
variants of lactate dehydrogenase C
selectively expressed in human cancer”
CANCER RESEARCH,

Bd. 62, Nr. 22,

15. November 2002 (2002-11-15}), Seiten
6750-6765, XP002284383

IS5N: (008-h472

Zusammenfassung

90-94

1-72,
74~81,
83-98

Fombletl PCTASA21D (Fortestzang von Blatt 2} {Janusr 2004}
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(182) JP 2006-516190 A 2006.6.29

[
[nternaticnales Akisnzsichen

PCT/EP 03/13091

INTERNATIONALER RECHERCHENBERICHT

Feld I Bemerkungen zu den Anspriichen, dis sich als nicht recherchieiar arwiesen haben {Fartsetzung von Punki 2 auf Blat]

GemdR Artikel 17(2)a} wurde aus folgenden Grinden fiir bestimmte Anspriche kein Recherchenbericht erstellt:

1. Anspriiche Nr.
weil sig sich auf Gegenstande beziehen, zu deren Recherche die Behirde nicht verplichtet ist, namlich

siehe BEIBLATT PCT/ISA/210

2. ] Anspriiche N, 1-3, 7, 9, 27-32, 56, 71, 72, 86, 87, 93, 94 (teilweise)
wall sie sich aut Telle der internationalen Anmeldung bezighen, dia den vorgeschrishenan Anforderungen so wenig entsprecharn,
da elna sinnvolle internationale Recherche nicht durchgefithrt werden kann, namlich

siehe BEIBLATT PCT/ISA/210

&, D Anspriche Nr,
weil g8 sich dabel um abhangige Anspriche handelt, die nicht entsprechend Satz 2 und 3 ter Rege! 6.4 &) abgefaBt sind.

Feld Il Bemerkungen bei mangelnder Einheitlichkeit der Erindung (Forisetzung von Punki 3 auf Blatt 1)

Die internationale Recherchenbehérde hat festgestellt, daf diese intemationale Anmeldung mehrere Erfindungen enthall:

siehe Zusatzblatt

1. Da der Anmelider glle ertprderlichen zustizlichen Recherchengebilhren rechtzeltp entichiet hat, erstreckt sich dieser
trternationale Recherchenbericht auf alle recherchierbaren Ansprilche.

De fir glle recherchierbaren Anspriiche die Recherche chne einen Arbeitsaufwand durchgeflhrt werden konnte, der eing
zussizliche Recharchengebiihy garechtfertigt hatte, hat die Behdrde nicht zur Zahlung einer solchen Gebiihr aufgefordart.

[N

3. Da der Anmelder nur einige der erforderiichen zusitziichen Recherchengaebiihren rechizeitig entrichtet hat, erstrecki sich disser
Internztionale Recherchenberichi nur auf die Ansprilche, f0r die Gebihren entrichist worden sind, namlich auf die
Anspriiche Nr. :

1-72, 74-81 ' :
283-28 (a1l in part - only a far as relating to inventions 1 and 11
respectively) )

4. |:| Der Anmelder hat die erforderlichen zusétzlichen Recherchengebdhren nicht rechizeltig entrichtet. Der internationaie Recher-
chenkercht beschrankt sich daher auf die in den Ansprachen zuerst erwdhinlz Erfindung; diese ist in folgenden Anspriichen er—
fapt:

Bemerkungen hinsichtlich eines Widerspruchs D Die zusatzlichen Gebihren wurden vom Anmelder unter Widerspruch gezahlt.

Dia Zahlung zusétzlicher Recherchengebithren erfolgte chne Widerspruch.

Formblatt PCTASA/Z10 (Fortsatzung von Blatt 1 (1)) Juli 1998) Seite 1 von 3
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(183) JP 2006-516190 A 2006.6.29

Intematianales Aktenzsichen PCT/ EF 03 /13091

WEITERE ANGABEN PCTASA! 210

Fortsetzung von Feld 1.1

Obwoh1 Anspruch 57, sich auf ein Diagnestizierverfahren, das am
menschlichen/tierischen Kérper vargenommen wird, bezieht, wurde die
Recherche durchgefiihrt und griindete sich auf die angefiihrten Wirkungen
der Yerbindung/Zusammensetzung.

Obwohl die Anspriche 56-72 sich auf ein Verfahren zur Behandlung des
menschlichen/tierischen Kérpers beziehen, wurde die Recherche
durchgefiihrt und grindete sich auf die angeflhrten Wirkungen der
Yerbindung/Zusammensetzung.

Fortsetzung von Feld I.2

Anspriche Nr.: 1-3, 7, @, 27-32, B&, 71, 72, 86, 87, 93, 94 (teilweise)

Patentanspriiche 1-3, 7, 9, 27-32, 56, 71, 72, 86, 87, 93, 94 sind im
Sinne von Artikel &, PCT unklar, da sie sich auf
Zusammensetzungen/Mittel/Zellen bezishen die jediglich liber die
folgende(n) erstrebenswerte{(n) funkticnellen Efgenheit(en) oder
Eigenschaft{en) definiert ist/sind, nimlich: a) Mittel das die
Expression oder Aktivitat eines Tumor-asseziierten Antigens hemmt, b)
Mittel mit tumerhemmender Aktivitdt..., ¢) Mitte) bewirkt die Induktion
des Zelitods, die Reduktion des Zellwachstums, eine Schiddigung der
Zellmembran oder eine Sekretion von Zytckinen, d) Mittel, das bei einer
Verabreichung selektiv die Menge an Komplexen zwischen einem HLA-Molek{l
und einem Tumor-assoziierten Antigen oder einem Teil daven erhdht, e)
Mittel die jeweils selekitiv die Expression oder Aktivitdt verschiedener
Tumor-assoziierter Antigens hemmen, jeweils selektiv flr Zellen sind,
die versch. Tumor-assoziierte Antigene exprimieren oder die Menge an
Komplexen zwischen HLA-Melekiilen und versch. Tumor-assoziierten
Antigenen oder Teilen davon erhdhen, f) Zellen, die eine abnormale Menge
des Tumor-assoziierten Antigens oder eines Teiles davon exprimieren, g)
Mittel das spezifisch an dis Nukleinsdure, die filir das Tumor-asseziierte
Antigen kodiert, oder den Teil davon, an das Tumer-assoziierie Antigen
oder den Teil daveon, an den Antikérper oder an die zytotoxischen eder
Helfer-T-Lymphozyten bindet, h) Mittel das spezifisch an eln Protetn
oder Polypeptid oder einem Teil davon bindet...

Der Mangel an Klarheit 1st dergestalt, daB er eine sinnvolle Recherche
tiber den gesamten erstrebten Schutzbereich unmdglich macht.

Daher wurde die Recherche auf jens Teile gerichtet, welche im o.a. Sinne
als klar erscheinen:

Fiv Anspriiche 1, 2, 56, 71 sowie ohen genannte, davon abhdnigige
Anspriiche:

Produkte der Anspriche 4-6, i.e. Antisense~Nukleins&uren
tumor-assoziierter Antigene sowie (komplementaktivierende) Antikdrper
die flr tumor-assoziierte Aniigene spezifisch sind.

Fir Anspruch 7 und oben genannte, davon abh@ngige Anspriiche:

die in Anspruch 8 gelisteten Mittel

Anspriiche 85, 87, 93 und aben genannte, davon abhdngige Anspriiche:
Antikérper (siehe Anspruch 88)
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(184) JP 2006-516190 A 2006.6.29

Internationales Aktenzeionen PCT/ EP 03 /13091

WEITERE ANGABEN PCTASA/ 210

Der Anmelder wird darauf hingewiesen, dass Patentanspriliche auf
Erfindungen, fiir die kein tnternationaler Recherchenbericht erstellt
wurde, normalerweise nicht Gegenstand einer internationalen voridufigen
Prifung sein kdnnen (Regel 66.1(e) PCT}.In seiner Eigenschaft als mit,
der internationalen vorlaufigen Prifung beauftragfe Behdrde wird das EPA
also in der Regel keine vorldufige Priifung flr Gegenstinde durchflinren,
zu denen keine Recherche vorliegt.Dies gilt auch flr den Fall, dass die
Patentanspriiche nach Erbalt des internationalen Recherchenberichtes
gedndert wurden (Art. 19 PCT), oder fiir den Fall, dass der Anmelder im
Zuge des Verfahrens gemdiss Kapitel Il PCT neue Patentanpriiche
vorlegt.Nach Eintritt in die regicnale Phase vor dem EPA kann Jedoch im
Zuge der Priifung eine weitere Recherche durchgefiihrt werdsn (Vgl.
EFA-Richitlinien C-VI, 8.5), sollten die Mangel behaben sein, die zu der
Erkldrung gemass Art. 17 (2) PCT geflhrt haben.
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(185) JP 2006-516190 A 2006.6.29

internationales Aktenzeichen PG T/ EP 03/ 13091

WEITERE ANGABEN PCTASA! 210

Die internaticnale Recherchenbehiirde hat festgestellt, dass diese
int$rnationa1e Anmeldung mehrere (Gruppen von} Erfindungen enthdlt,
némlich:

1. Anspriiche: 1-72, 74-81, 83-98 (alle teilweise)

GPR35 und Fragmente davon codiert durch SeqiD Ne 1
(Hukleinsduren), SeqlD Mo 9, 18 (Protein}, SeqlD Mo 90-93
{GPR35 Peptide)}, SeniD No 94-97 (pridizierte extrazellulidre
Doménen von GPR3B)

a) Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mittel die dieses
Tumorantigen enthalten bzw. das Tumorantigen hemmen und
Yerfahran zur Diagnose/Behandiung einer Erkrankung (Krebs)
die sich durch die (abnormaie) Expression des Tumorantigens
auszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusammensetzungen etc. anwendet;

b) spezifische Antikdrper gegen das Tumorantigen bzw. an
MHC-MoTekifle gebundenes Tumorantigen-Fragment

c} Nukieinsiuren/Proteine die fiir das Tumorantigen codieren;
d} Wirtszelle, die eine Tumorantigen-spezifische
Nukleinsdure enthdlt;

e} Xonjugat zwischen dem Mittel aus a) bzw. dem Antikirper
gus b) und einem therapeutischen/diagnostischen Mittel;

f) Kit zum Nachweis der {abmormalen} Expression des
Tumorantigens

g} rekomhinantes DNA Molekiil umfassend eine Promotorregion
die von einer das Tuorantigen codierenden Nukleinsiure
ahgeleitet ist.

2. Anspriiche: 1-72, 74-81, 83-88 (alle teilweise)
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(186) JP 2006-516190 A 2006.6.29

internationales Aktenzeichen PC T/ EF 83/ 13091

WEITERE ANGABEN BCTASAS 210

GUEY2C und Fragmente daven coediert durch SeglD No 2
{Nukleinsduren},

SeqglD Ne 11-14 (Protein),

SeqlD No 168, 101 (GUCY2C Proteinfragmente),

SeqlD Mo 102 (pradizierte extrazelluldre Domdnen von
{RUCY2C)

a) Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mittel die dieses
Tumorantigen enthalten bzw. das Tumorantigen hemmen und
Verfahren zur Diagnose/Behandlung einer Erkrankung (Krebs)
die sich durch die {abnormale) Expression des Tumorantigens
auszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusammenselzungen etc. anwendet;

b) spezifische Antikérper gegen das Tumorantigen bzw an
MHC-MoTekiile gebundenes Tumorantigen-Fragment

c) Nukleinsduren/Proteine die flr das Tumorantigen
codieren;d) Wirtszelle, die eine Tumorantigen-spezifische
Nukleinsdure enthdlt;

e} Konjugat zwischen dem Mittel aus a} bzw. dem Antikdrper
aus b} und einem therapeutischen/diagnostischen Nittel;

f} Kit zum Nachweis der (abnormalen) Expression des
Tumorantigens

g} rekombinantes DNA Melekiil umfassend eine Promotorregion
die von etner das Tuorantigen codierenden Nukleinsdure
abgeleitet ist.

3. Ansprilche: 1-73, 75-82, 82-98 (alle teilweise)

SeqlD Ho 3 {Nukleinsduren)
a) Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mittel die dieses
Tumorantigen enthaltien bzw. das Tumorantigen hemmen und
Yerfahren zur Diagnose/Behandjung einer Erkrankung (Krebs)
die sich durch die (abnormale)} Expression des Tumorantigens
auszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusammensetzungen etc. anwendet;
b} spezifische Antikirper gegen das Tumorantigen bzw. an
MHC-Moiekille gebundenes Tumorantigen-Fragment
c} Nukleinsduren/Proteine die das Tumorantigen codieren;
d) Wirtszelle, die eine Tumorantigen-spezifische
Nukleinsiure enthdlt; ‘
g} Konjugat zwnschen dem Mittel aus a} bzw. dem Ant1k0rper
aus b} und einem therapeutischen/diagnostischen Mittel;
f} Kit zum Nachweis der (abnormalen) Expression des
Tumorantigens
g} rekombinantes DNA Molekiil umfassend eine Promotorregion
die von einer das Tuorantigen codierenden Nukleinsdure
abgeleitet ist.

4. Anspriiche: 1-73, 75-82, B4-98 (alle teilweise}
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(187) JP 2006-516190 A 2006.6.29

Inernationales Aktenzeichen PCT/ EP 03/ 13851

WEITERE ANGABEN PCTASA! 210

SeqID No 4 (Nukleinsiuren)
a) Pharmazeutische Zusamnensetzungen/Mittel die dieses
Tumorantigen enthalten hzw. das Tumorantigen hemmen und
Verfahren zur Diagnose/Behandlung einer Erkrankung {Krebs)
die sich durch die {abnormale) Expression des Tumorantigens
auszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusammensetzungen etc. anwendet:
k) spezifische Antikdrper gegen das Tumovantigen bzw. an
MHC-Moleklie gebundenes Tumorantigen-Fragment
c)] Nukleinséuren/Proteine die das Tumerantigen codieren;
d) Wirtszelle, die eine Tumorantigen-spezifische
Nukletnsdure enthidlt;
e) Konjugat zwischen dem Mittel aus a} bzw. dem Antikéirper
aus b) und einem therapeytischen/diagnostischen Mittel;
f) Kit zum Nachweis der (abnormalen) Expression des
Tumcrantigens
g} rekombinantes DNA Molekiil umfassend eine Promotorvregion
die von einer das Tuorantigen codierenden Nukleinsdure
ahgeleitet ist..

5. Anspriiche: 1—73; 75-82, 84-98 (alle teilweise)

SeqliD No 5 {Nukleinsduren}
a} Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mittel die dieses
Tumorantigen enthalten bzw. das Tumorantigen hemmen und
Verfahren zur Diagnose/BehandTung einer Erkrankung (Krehs)
die sich durch die (abnormale) Expression des Tumorantigens
auszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusammensetzungen etc. anwendet;
b) spezifische Antikdrper gegen das Tumorantigen bzw. an
MHC-Molekille gebundenes Tumorantigen-Fragment
c) Nukleinsduren/Proteine die das Tumorantigen codieren;
d) Wirtszelle, die eine Tumorantigen-spezifische
NukTeinsgure enthalt;
¢) Konjugat zwischen dem Mittel aus a} bzw, dem Antikérper
aus b) und einem therapeutischen/diagnostischen Mittel;
f] Kit zum Nachweis der {abhormalen) Expression des
Tumerantigens
g) rekombinantes DNA Molekiil umfassend eine Promotorregion
die von einer das Tuorantigen codierenden Hukleinsdure
abgeleitet ist.

6. Anspriiche: 1-72, 86-98 (alle teilweise)
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(188) JP 2006-516190 A 2006.6.29

Intsrnaticnales Aktsnzeichen PG/ EP 03/ 13091

WEITERE ANGABEN PCTASA 216

SeqlD Ho 6 (SCGR3AZ; Hukleinsduren),
SeqlD No 15 (Protein),
Seqlp No 1BS, 106 (SCGB3AZ Proteinfragmente)
a) Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mittel die dieses
Tumorantigen enthalten bzw. das Tumorantigen hemmen und
Yerfahren zur Diagnose/Behandlung einer Erkrankung {Krebs)
die sich durch die (abnormale) Expression des Tumorantigens
auszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusammensetzungen etc. anwendet;
) spezifische Antikdrper gegen das Tumorantigen bzw. an
MHC-Molekiite gebundenes Tumerantigen~Fragment
c) Konjugat zwischen dem Mittel aus a) bzw. dem AntikOrper
aus b) und einem therapeutischen/diagnostischen Mittel;
d} Kit zum Nachweis der (abnormalen) Expression des
Tumorantigens
e) rekombinantes DNA MoTlekiil umfassend sine Promotorregion
die von einer das Tuorantigen coedierenden Nukleinsdure
abgelettet ist.

7. Anspriiche: 1-72, 86-98 (alle teilweise)

SeglDd No 7, 8, 119 {Claudin-18A2; Nukleinséuren), SeqlID No
117 (Claudin-1841, Nuklefnsduren),

SeqID No 16 (Claudin-18A2 Protein],

Seg ID Ne 118 (CTaudin-18A1, Protein),

SeqlD No 17-19, 112, 113, ({Claudin-18A2 Proteinfragmente),
SeqlD Ro 111, 114, 115, 128 {Claudin-1BAl
Proteinfragmente) , )

SeqlID No 116, 137 (Claudin-18A1 und AZ - gemeinsamer
C-Terminus)

a} Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mittel die dieses
Tumorantigen enthalten bzw. das Tumorantigen hemnen und
Verfahren zur Diagnose/Behandlung einer Erkrankung (Krehs)
die sich durch die (abnormale) Expression des Tumorantigens
euszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusammensetzungen etc. anwendet;

b} spezifische Antikdrper gegen das Tumorantigen bzw, an
MHC-Holekille gebundenes Tumorantigen-Fragment

¢} Koniugat zwischen dem Mittel aus a} bzw. dem Antikdrper
aus b) und einem therapeutischen/diagnostischen Mittel;

d} Kit zum Nachweis der (abnermalen} Expression des
Tumorantigens

e} rekombinantes DNA Molekiil umfassend eine Promotorregion
die von einer das Tuorantigen codierenden Nukleinsiure
abgeleitet ist.

8. Anspriiche: 1-72, B6-98 (alle teilweise)
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Intemationeles Aktenzeichen PCT/ EP 03/ 13091

WEITERE ANGABEN PCTISA/ 218

SeqID No 41-44 (SLC13A1 Transkripte),
3eqlD No 45-48 (SLCI3A1 Transkript-spezifische
Transtationsprodukie},
SeqlDd No 123, 124 (SLCL3AL Proteinfragmente)
&) Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mittel die dieses
Tumorantigen enthalten bzw. das Tumorantigen hemmen und
Verfahren zur Diagnose/Behandlung einer Erkrankung (Krebs)
die sich durch die (abnormale} Expression des Tumorantigens
auszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusammensetzungen etc. anwendet;
b} spezifische Antikbrper gegen das Tumorantigen bzw. an
MHC-MoTekiile gebundenes Tumorantigen-Fragment
c} Xonjugat zwischen dem Mittel aus a) bzw. dem Antikdeper
aus b} und einem therapeutischen/diagnostischen Mittel;
d} Kit zum Nachweis der [abnormalen) Expression des
Tumerantigens
e) rekombinantes DNA Molekiil umfassend eine Promotorregion
die von einer das Tuorantigen codierenden Nukleinsdure
abgeleitet ist.

9. Anspriiche: 1-72, 86-98 {alle teilweise)

SeqlD No 51 [CLCAL Nukleinsiuren),
Seqlb No 60 (CLCAL Protein)
&) Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mittel die dieses
Tumorantigen enthalten bzw. das Tumorantigen hemmen und
Verfahren zur Diagnose/Behand]ung efner Erkrankung (Krebs)
die sich durch die (abrormale) Expression des Tumoranti gens
auszeichnet welches hesagte pharmazeutische
Zusammensetzungen etc. anwendet;
b) spezifische AntikSrper gegen das Tumorantigen hzw. an
MHC-Molekille gebundenes Tumorantigen-Fragment
c} Konjugat zwischen dem Wittel aus a) bzw. dem Antikorper
aus b) und einem therapeutischen/diagnestischen Mittel;
d) Kit zum Nachweis der (abnormalen) Expression des
Tumorantigens
e) rekombinantes DNA Molekill umfassend eine Promotorregion
die von einer das Tuorantigen codierenden Nukleinsiure
ahgeleitet ist.

18. Anspriiche: 1-72, 86-98 {alle teilweise)
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intemallonales Aktenzeicher PCT/  EP 83/ 1309

WEITERE ANGABEN RCTASA! 210

5eqiD No 52 (FLJ21477 MNukleinsduren),
SeqID Ho 61 {FLJZ21477 Protein)
a) Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mittel die dieses
Tumorantigen enthalten bzw. das Tumorantigen hemmen und
Verfahren zur Diagnose/Behandlung einer Erkrankung {Krebs)
die sich durch die (abnormale} Expression des Tumorantigens
auszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusammensetzungen etc. anwendet;
b) spezifische Antikdrper gegen das Tumorantigen bzw. an
RHC-Moiekille gebundenes Tumorantigen-Fragment
) Konjugat zwischen dem Mittel aus a) bzw. dem Antikdrper
aus b) und einem therapeutischen/diagnostischen Mittel;
d} Kit zum Nachweis der {abnormalen) Expression des
Tumorantigens
e} rekombinantes DNA Molekiil umfassend eine Promotorregion
die von einer das Tuorantigen codierenden Nukleinsiure
abgeleitet ist.

11. Amspriiche: 1-72, 86-98 (alle teilweise)

SeqID No 53 (FLJZO694 Nukleinsduren),
SeqlD No 62 {FLJ20694 Protein)
a} Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mittel die dieses
Tumorantigen enthalten bzw. das Tumorantigen hemmen wnd
Verfahren zur Diagnose/Behandlung einer Evkrankung {Krebs)
die sich durch die (abnormale) Expression des Tumorantigens
auszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusamnenseizungen etc. anwendet;
b) spezifische Antikbrper gegen das Tumorantigen bzw. an
MHC-Molekille gebundenes Tumorantigen-Fragment
c) Konjugat zwischen dem Mittel aus a) bzw. dem Antikérper
aus b) und einem therapeutischen/diagnostischen Mittel;
d) Kit zum Nachweis der (abnormalen} Expression des
Tumerartigens
e) rekombinantes DNA Molekill umfassend eine Promotorregion
die von einer das Tuorantigen codierenden Mukleinsiure
abgeleitet Jst.

12. Anspriiche: 1-72, 86-98 (alle teilweise)
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(191) JP 2006-516190 A 2006.6.29

Internationales Aktenzeichen PCT/ EP 03/ 13091

WEITERE ANGABEN PCTASA! 210

SeqID No 54 {Ebmer-Protein NukTeinsiuren),
SeqiD Ho 63 (Ebner-Protein)
a} Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mitte] die dieses
Tumorantigen enthalten bzw. das Tumorantigen hemmen und
Verfahren zur Diagnose/Behandlung einer Erkrankung (Krebs)
die sich durch die (abnormale) Expression des Tumorankigens
auszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusammensetzungen etc. anwendet;
h) spezifische Antiksrper gegen das Tumorantigen bzw. an
MHC-Malekiile gebundenes Tumorantigen-Fragment
¢) Konjugat zwischen dem Mittel aus a} bzw. dem Antikbrper
aus b} und einem therapeutischen/diagnostischen Mittel;
d) Kit zum Nachweis der (abnormalen} Expression des
Tumorantigens
e) rekombinantes DNA Molekil umfassend eine Promotorregion
die von einer das Tuorantigen codierenden Nukleinsiure
ahgeleitet ist.

13. Anspriiche: 1-72, 86-28 (alle teilweise)

SeqID No 55 (Plunc Nukleinsiuren)},
SeqiD No 64 {Plunc Protein)
@} Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mittel die dieses
Tumorantigen enthalten bzw. das Tumorantigen hemmen und
Yerfahren zur Diagnose/Behandiung einer Erkrankung (Krebs)
die sich durch die (abnormale) Expression des Tumorantigens
auszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusammensetzungen etc. anwendet;
b) spezifische Antikirper gegen das Tumorantigen bzw. an
MRC-Malekiile gebundenes Tumorantigen-Fragment
c) Konjugat zwischen dem Mittel aus a) bzw. dem Antikorper
aus b} und einem therapeutischen/diagnostischen Mittel;
d) Kit zum Nachweis der (abnormalen} Expression des
Tumorantigens
e) rekombinantes DNA Molekil umfassend eine Pramotorvegion
die von einer das Tuorantigen codierenden Nukleinsdure
abgeleitet ist.

14. Anspriiche: 1-72, 86-98 (alle teilweise)
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(192) JP 2006-516190 A 2006.6.29

Inisrnationales Akienzeichen P C T/ EP 03/ 13091

WEITERE ANGABEN PCTISA/ 210

SeqlD No 56 (SLC26A% Nukleinsduren),
Seqib No 65 {SLC26A9 Protein)
a) Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mittel die dieses
Tumorantigen enthalten bzw. das Tumorantigen hemmen und
Verfahren zur Diagnose/Behandlung einer Erkrankung (Krebs)
die sich durch die (abnormale) Expression des Tumorantigens
auszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusammensetzungen etc. anwendet;
b} spezifische Antikdrper gegen das Tumorantigen hzw. an
MHC-MolekliTe gebundenes Tumorantigen-Fragment
c) Kenjugat zwischen dem Mittel aus a} bzw. dem Antikorper
aus B) und einem therapeutischen/diagnostischen Mittel;
d) Kit zum Nachweis der (ahnormalen} Expression des
Tumorantigens
g) rekombinantes DNA Molekll umfassend eine Promotorregion
die von einer das Tuorantigen codierenden Nukleinsdure
abgeleitet ist.

15, Anspriiche: 1-72, 86-98 (alle teilweise]

SeqlD No 57 {THC1085163 Nukleinsduren)
a} Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mittel die dieses
Tumorantigen enthalten bzw. das Tumorantigen hemmen und
Verfahren zur Diagnose/Behandlung einer Erkrankung (Krebs)
die sich durch die (abnormale) Expression des Tumorantigens
auszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusammensetzungen etc. anwendet;
b) spezifische Antikérper gegen das Tumorantigen bzw. an
MHC-Melekille gebundenes Tumorantigen-Fragment
c) Konjugat zwischen dem Mittel aus a} bzw, dem Antikdrper
aus b} und einem therapeutischen/diagnostischen Mittel;
d)} Kit zum Nachweis der (abmormalen} Expression des
Tumorantigens
e} rekombinantes BNA Molekiil umfassend eine Prometorregion
die von einer das Tuorantigen codierenden Nukleinsiure
abgeleitet ist.

16. Anspriiche: 1-72, 86-98 (alle tellweise)
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(193) JP 2006-516190 A 2006.6.29

intemationales Akterzeichen PC T/ EP 03/ 13801

WEITERE ANGABEN PCTASA/  21(

Seqld No 58 (LOC134288 Nukleinsduren),
SeqlD No 66 (LOC134288 Proteinm)
a) Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mitte] die dieses
Tumorantigen enthalten baw. das Tumorantigen hemmen und
Verfahren zur Diagnose/Behandlung einer Erkrankung (Krebs)
die sich durch die (abnormale) Expression des Tumorantigens
auszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusammensetzungen etc. anwendet:
b) spezifische Antikérper gegen das Tumorantigen bzw. an
MHC-Holekiile gebundenes Tumorantigen-Fragment
c} Konjugat zwischen dem Mittel aus a) bzw. dem Antikorper
aus b} und einem therapeutischen/diagnostischen Mittel
d) Kit zum Nachweis der (abnormalen) Expression des
Tumorantigens
e} rekombinantas DNA Molekil umfassend eipe Promotorregion
die von einer das Tuorantigen codierenden Nukleinsdure
abgeleitet ist.

17. Anspriiche: 1-72, 86-98 (alle teilweise)

SeqiD Mo 59 (THC942866 Nukleinsiuren)
a) Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mittel die dieses
Tumorantigen enthalten bzw. das Tumorantigen hemmen und
Verfahren zur Diagnose/Behandlung einer Erkrankung {Krehs}
die sich durch die {abnormale) Expression des Tumgrantigens
auszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusammensetzungen etc. anwendet;
b) spezifische Antikérper gegen das Tumorantigen bzw. an
MHC-Molekiile gebundenes Tumorantigen-Fragment
c) Konjugat zwischen dem Mitte] aus a) bzw. dem Antikérper
aus b} und einem therapeutischen/diagnostischen Mittel;
d) Kit zum Nachweis der (abnormalen) Expression des
Tumorantigens
e} rekombinantes DNA Molekill umfassend eine Promotorregion
die von einer das Tuorantigen codierenden Nukleinsiure
abgeleitet ist.

18. Anspriiche: 1-72, 86-98 (alle teilweise)
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(194) JP 2006-516190 A 2006.6.29

internetionalea Aktenzeichen P CT/ EP 03/ 13691

WEITERE ANGABEN PCTASA 219

SeqiD No 84 (FLJ21488 Nukleinsduren),

SeqID No 85 (FLJ21458 Protein),
SeqlD MNe 135, 136 (FLJ21458 Proteinfragmente)
a) Pharmazeutische Zusammensetzungen/Mittel die dieses
Tumorantigen enthalten bzw. das Tumorantigen hemmen und
Verfahren zur Diagnese/Behandlung einer Erkrankung {Krebs)
die sich durch die (abnormale} Expression des Tumorantigens
auszeichnet welches besagte pharmazeutische
Zusamensetizungen etc. anwendet;
b) spezifische Antikbrper gegen das Tumorantigen bzw. an

. MHC-Molekiile gebundenes Tumorantigen-Fragment
c) Konjumat zwischen dem Mittel aus a) bezw. dem Antiktrper
aus b) und einem therapeutischen/diagnostischen Mittel;
d} Kit zum Nachweis der (abnormalen) Expressicn des
Tumorantigens
e} rekombinantes DNA Molekill umfassend eine Promeotorregion
die von einer das Tuerantigen cedierenden Nukleinsdure
shgeleitet fst.
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