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<120> HRMURNLZTEBRENZI. TEERAAE
<130> 0710220JYC
<160> 2
<170> PatentIn version 3.4
<210> 1
<211> 20
<212> PRT
213> ALFF
<400> 1
Ala Gln Ala Ala Val Val Arg Phe Gln Glu Ala Ala Asn Lys Gln Lys

1 5 10 15

GIn Glu Leu Asp
20

<210> 2
<211> 20
<212> PRT
<213> ANTIF3)

<400> 2
Ala Gln Ala Ala Val Val Arg Phe GIn Glu Ala Ala Asn Lys Gln Lys

1 ’ 5 10 15

Glu Glu Leu Asp
20
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