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摘要(译)

本发明涉及鉴别人类基因组发生的变异的方法,及将这些变异与疾病和药
物反应的遗传基础相关联的方法。具体地说,本发明涉及鉴别个体
SNPs、确定SNP单倍型区块和模式,和进一步利用SNP单倍型区块和模
式来分析疾病和药物反应的遗传基础。本发明的方法适用于全基因组的
分析。
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